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MB06	KR703227.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAGGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MAH1	FJ235625.1	TTTTCCTAATCCTTTTATATCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATTCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCACTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGATATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
Ma18	KF574270.1	TTTTCCTAATCCTTTTATATCCCCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATTCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCACTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGATATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB11	KR703232.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATGCAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MAH3	KR703219.1	TTTTCCTAATCCTTTTATATCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATTCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTACTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCACTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGATATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAATTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB07	KR703228.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAGGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTGGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB04	KR703225.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGATCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MA05	KR703226.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGAGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB05	KR703226.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAGGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGACTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB08	KR703229.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATCTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTACAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB10	KR703231.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTACTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB12	KR703233.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGGTTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGGTCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAATAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGAGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCACTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGTCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB02	KR703223.1	TTTTCCTGATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB01	KR703222.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB03	KR703224.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATGAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MAH4	KR703220.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MB09	KR703230.1	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAACCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAATTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
MAH2	KR703218.1	TTTTCCTAATCCTTTTATATCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATTCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCACTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGATATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAATTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM03	KX291014	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAATCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAATAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGAGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGTCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACATGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM04	KX291015	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAATCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAATAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGAGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGTCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACATGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM05	KX291016	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAGGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM06	X350065	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM07	KX291017	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAATCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAATAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGAGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGTCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACATGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM08	KX291018	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAATCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAATAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGAGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGTCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACATGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM09	 KX350064	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAATCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAATAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGAGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGTCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGATATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACATGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM10	KX291019	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM11	KX291020	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM12	KX291021	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAATCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAATAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGAGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGTCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAGAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACATGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM13	KX291022	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAGTCCATGTTAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAATAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGCTTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
YM14	KX291023	TTTTCCTAATCCTTTTATACCCTCTAATCTCATCCATACTTCCCACCAAAACATCACTTAACCACATTTGATCCTCCTCAATCCATGTCAAAACAGCTGTAAAAACCTCTTTCTTTATTAGCCTTATCCCCTTATTTATCTTCTTAGACCAAGGTTTAGAATCCATCACAACCAACTGAAATTGATTCAACTTAGGGACCCTCGACATTAACATAAGTTTCAAATTTGACACCTATTCCATTATCTTCACTCCCGTAGCCCTATATGTAACCTGATCTATCCTAGAATTTGCCTTATGATATATGCACTCAGACCCCAACCTAAGTAAATTCTTTAAATACCTTTTATTGTTCTTAATCACAATACTAATCCTCATTACAGCTAATAACCTATTCCAACTATTCATCGGTTGAGAAGGTGTAGGAATTATATCATTCCTCCTCATTGGCTGATGATTCAGCCGAACCGATGCAAACACAGCTGCTCTCCAAGCCGTTATCTATAACCGTATCGGAGATATCGGTTTAATCATAGCCATAGCATGACTAGCCATAAACCTAAACTCATGGGAGATACAACAACTCTTCTTTCTCTCCAAAAACACAAATCTAACCCTTCCGATTCTAGGGTTAGTTCTAGCAGCAGCTGGAAAATCAGCCCAATTCGGCCTACACCCATGACTTCCAGCCGCCATAGAGGGTCCTACGCCAGTCTCTGCCCTACTTCACTCAAGCACAATAGTAGTTGCAGGTGTCTTCCTACTTATCCGCCTCCACCCTTTAATTCAAGACAACCATGTAATTCTATCAACCTGCCTATGTCTAGGGGCACTTACAACCCTCTTCACAGCTACCTGTGCACTCACCCAAAACGACATCAAAAAAATTATCGCTTTCTCTACATCTAGCCAACTAGGTCTTATAATAGTCACTATTGGTCTCAACCAACCACAGTTGGCCTTCCTCCACATCTGCACACACGCCTTCTTCAAAGCAATGCTCTTCCTATGCTCTGGCTCCATCATCCACAGCCTAAATGATGAACAAGATATCCGAAAAATAGGGGGC
