Table S5. Length variation (bp) of 13 protein-coding genes, rrnL and rrnS among the 15 mirid mitogenomes.

	Species
	atp6
	atp8
	cob
	cox1
	cox2
	cox3
	nad1
	nad2
	nad3
	nad4
	nad4L
	nad5
	nad6
	rrnL
	rrnS

	Adelphocoris fasciaticollis
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	993
	351
	1326
	303
	1695
	486
	1229
	793

	Adelphocoris fasciaticollis_Yuan
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	993
	351
	1326
	303
	1695
	486
	1229
	–

	Adelphocoris lineolatus
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	993
	351
	1326
	303
	1695
	486
	1231
	789

	Adelphocoris lineolatus_Yuan
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	993
	351
	1326
	303
	1695
	486
	1230
	797

	Adelphocoris nigritylus
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	993
	351
	1326
	303
	1695
	486
	1231
	789

	Adelphocoris suturalis
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	993
	351
	1326
	303
	1695
	486
	1230
	–

	Adelphocoris suturalis_Yuan
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	993
	351
	1326
	303
	1695
	486
	1229
	–

	Apolygus lucorum
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	1005
	351
	1326
	303
	1707
	483
	1247
	794

	Apolygus lucorum_Yuan
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	1005
	351
	1326
	303
	1707
	483
	1248
	794

	Lygus hesperus
	669
	159
	1131
	1533
	678
	783
	924
	1005
	351
	1326
	303
	1698
	486
	1248
	844

	Lygus lineolaris
	669
	159
	1128
	1533
	678
	783
	924
	1005
	351
	1326
	303
	1698
	486
	1248
	844

	Lygus pratenszs
	669
	159
	1131
	1533
	678
	783
	924
	1005
	351
	1326
	303
	1698
	486
	1249
	–

	Lygus rugulipennis
	669
	159
	1131
	1533
	678
	783
	924
	1005
	351
	1326
	303
	1698
	486
	1250
	824

	Nesidiocoris tenuis
	672
	156
	1131
	1533
	675
	783
	924
	912
	351
	1323
	288
	1680
	489
	1221
	798

	Trigonotylus caelestialium
	669
	156
	1131
	1533
	678
	783
	924
	1005
	351
	1326
	306
	1701
	483
	1238
	–

	Mean
	669.2
	156.8
	1130.8
	1533
	677.8
	783
	924
	993.2
	351
	1325.8
	302.2
	1696.8
	485.6
	1237.2
	806.6

	SD
	0.77 
	1.37 
	0.77 
	0.00 
	0.77 
	0.00 
	0.00 
	23.25 
	0.00 
	0.77 
	4.00 
	6.19 
	1.55 
	9.98
	22.08


