Figure S1. 
Nucleotide sequences of TAS3 loci in mosses of Sphagnum and Takakia genera. 
Nusleotide sequences complementary to miR390 are in yellow.
Sphagnum angustifolium Sphan-285 (accession MF682529)
GGCGGTAACCCTTCTGAGCTAAGTTTAAACGGATAGGGTTTGTGTTTTGCAAGTAGATTTGTGTGTTTTTTAATGTCTTTTAGTAAGGAAGGAAGCTGAATGTTAGGGTTAACATAATTATTATGTTTTTAGTATAAGCCCTTGTTTCAGATATGAATTCTATAGCTTGAAGACATGACAAACATGTTGTTCGTCATCTCATGATCACCTGCAGACCTACCCTTGAGACAAAATGTTTGCACATTATTGCAACATCTTGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA
S. girgensohnii Sphgi-292 (accession MF682530)
GGCGGTAACCCTTCTGAGCGTAAGTTTAAGCAAGATAGGGTTTGTGTTTTGCAAGTAGATTTGTGTATGTGTTTTTTAATGTCTTTCAGAAAGGAAGGAAGCTGAATGTTAGGGTTAACATAATTATTTATGTTTTTAGTATAAGCCCTTGTTTCAGATTTGAATTCTATAGCTTGAAGACATGACAAACATGTTGTTCGTCATCTCATGATCACCTGCAGACCTACCCTTGAGACAAAGTGTTTGCACATTATTGCAACATCTTGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA
S. fallax contig super_37 (accession SRX2120232)
GGCGGTAACCCTTCTGAGCTAAGTTTAAACGGATAGGGTTTGTGTTTTGCAAGTAGATTTGTGTGTTTTTTAATGTCTTTTAGTAAGGAAGGAAGCTGAATGTTAGGGTTAACATAATTATTATGTTTTTAGTATAAGCCCTTGTTTCAGATATGAATTCTATAGCTTGAAGACATGACAAACATGTTGTTCGTCATCTCATGATCACCTGCAGACCTACCCTTGAGACAAAATGTTTGCACATTATTGCAACATCTTGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA
S. fallax Sphfalx0293s0011 (accession Sphfalx0293s0011)
GGCGGTAACCCTTCTGAGCTAAGTTTAAACGGATAGGGTTTGTGTTTTGCAAGTAGATTTGTGTGTTTTTTAATGTCTTTTAGTAAGGAAGGAAGCTGAATGTTAGGGTTAACATAATTATTATGTTTTTAGTATAAGCCCTTGTTTCAGATATGAATTCTATAGCTTGAAGACATGACAAACATGTTGTTCGTCATCTCATGATCACCTGCAGACCTACCCTTGAGACAAAATGTTTGCACATTATTGCAACATCTTGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA
S. recurvum Sphre-283 (accession SRX1513231)
GGCGGTAACCCTTCTGAGCTAAGTTTAAGCGGATAGGGTTTGTGTTTTGCAAGTAGATTTGTGTTTTTTAATGTCTTTTAGTAAGGAAAGAAGCTGAATGTTAGGGTTAACATAATTATTATGTTTTTAGTATAAACCCTTGTTTCAGATATGAATTCTATAGCTTGAAGACATGACAAACATGTTGTTCGTCATCTCATGATCACCTGCAGACCTACCCTTGAGACAAAGTGTTTGCACATTATTGCAACATCTTGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA
S. recurvum Sphre-277 (accession SRX1513231) 
GGCGATATCCTTTCTGAGCTAATTTGCGGATTTAAGGTTTGATTTGCAACATTAATGTGATGTTTTTGAGTTAGTATGGGTTATGAATTTAGTGATTCTTTTGTTTTTAAATCAACAATTATTGATCATTGCAAGAACAATAATGTTGATCGAATTCAAAAGTCATTTACTATGTTTGTACCCATCACCTCATTCTCATCTTGCAGACCTACCCTTGCGACAAAGTGTGTGCAGATTATTGCAACACCTTGTCAATTTCGATATCACTCCTGAGCTA
S. magellanicum Sphma-285 (accession SRX2330962) 

GGCGGTAACCCTTCTGAGCTAAGTTTGAGCGGATAGGGTTTGTGTTTTGCAAGTAGATTTGTGTGTTTTTTAATGTCTTTTAGTAAGGAAGGAAGCTGAATGTTAGGGTTAACATAATTATTATGTTTTTAGTATAAGCCCTTGTTTCAGATATGAATTCTATAGCTTGAAGACATGATAAACATGTTATTCCTCATTTCATGATCACCTGCAGACCTACCCTTGAGACAAAATGTTTGCTCATTATTGCAACATCTTGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA
S. magellanicum Sphma-286 (accession SRX2330962) 

GGCGGTAACCCTTCTGAGCTaaattTtgagggaATAGGGTTTGAGCCTTGCAAGTAGAATTGTGAAATTTTTAATGTATTTCAGTAAGGAAGGAACATGAAAGTTACGGTTATCATAATTATTATGTTTTTAGTAAATGCCCTTGTTTGAAATATGACTTATATAGCTTGAAGACATAATAAAAAAGAAATTCATCATTTCATGACCTCCTGCACAACCTCCTTCGAGATAAAATGTTTGCACATTATTGAAACATCTCGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA      
S. palustre Sphpa (accession SRX1516347)
GATTTGTGTGTTTTTTAATGTCTTTTAGTAAGGAAGGAAACTGAATGTTAGGGTTAACATAATTATTATGTTTTAGTATAAGCCCTTGTTTCAGATATGAATTCTATAGCTTGAAGACATGATAAACATGTTATTCCTCATCTCATGATCACCTGCAGACCTACCCTTGAGACAAAATGTTTGCACATTATTGCAACATCTTGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA
S. cribrosum Sphcri (accession ERX443237)
GGCGGTAACCCTTCTGAGCTAAGTTTAAACAAGATAGGGTTTTGTGTTTTGCAAGTAGATTTGTGTGTGTGTTTTTAATGTCTTTCAGAAAGGAAGGAAGCTGAATGTTAGGGTTAACATAATTATTATGTTTTGAGAGATAAACCCTTGTTTCAGATTTGAATTCTATAGCTTGAAGACATGACAAACATGTTGTTCCTCATCTCATGATCACCTGCAGACCTACCCTTGAGACAAAATGTTTGCACATTATTGCAACATCTTGTCAATTTAGTTATCACTCCTGAGCTA
S. lescurii Sphle (accession ERX337183)

GGCGATATCCTTTCTGAGCTAATTTGCAGATTAAGGTTTGCAACATGCATGTAATGTTTTTGAGTTAGTATGGGTTATGATTTTAGTGATTCTTTTGTTTCTAAATCAACAATTATTGATCATTGC

Takakia lepidozioides Takle-207 (accession ERX2100030)
GGCGCTAACCTTCCTGAGCTAAGCCAGTAGAGGGTGGGTTGAGGGGGGGCACTAGGACACTTCCCGGCCTTGTGCCGGATATGGTGGCCTAGGGTGTGATGAGTGCTTTACCAGCACCTCACATTGGCCCAGCCGTCCTACCCTTGGTACAAGGGGACTGCAACTCTTTGCGCCATCCTTGTAAATTTGTTTATCACTCCTGAGCTA
