Design of PCR primers
COL1A1
ATGTTCAGCTTTGTGGACCTCCGGCTCCTGCTCCTCTTAGCGGCCACCGCCCTCCTGACGCACGGCCAAGAGGAAGGCCAAGTCGAGGGCCAAGACGAAGACATCCCACCAATCACCTGCGTACAGAACGGCCTCAGGTACCATGACCGAGACGTGTGGAAACCCGAGCCCTGCCGGATCTGCGTCTGCGACAACGGCAAGGTGTTGTGCGATGACGTGATCTGTGACGAGACCAAGAACTGCCCCGGCGCCGAAGTCCCCGAGGGCGAGTGCTGTCCCGTCTGCCCCGACGGCTCAGAGTCACCCACCGACCAAGAAACCACCGGCGTCGAGGGACCCAAGGGAGACACTGGCCCCCGAGGCCCAAGGGGACCCGCAGGCCCCCCTGGCCGAGATGGCATCCCTGGACAGCCTGGACTTCCCGGACCCCCCGGACCCCCCGGACCTCCCGGACCCCCTGGCCTCGGAGGAAACTTTGCTCCCCAGCTGTCTTATGGCTATGATGAGAAATCAACCGGAGGAATTTCCGTGCCTGGCCCCATGGGTCCCTCTGGTCCTCGTGGTCTCCCTGGCCCCCCTGGTGCACCTGGTCCCCAAGGCTTCCAAGGTCCCCCTGGTGAGCCTGGCGAGCCTGGAGCTTCAGGTCCCATGGGTCCCCGAGGTCCCCCAGGTCCCCCTGGAAAGAATGGAGATGATGGGGAAGCTGGAAAACCTGGTCGTCCTGGTGAGCGTGGGCCTCCTGGGCCTCAGGGTGCTCGAGGATTGCCCGGAACAGCTGGCCTCCCTGGAATGAAGGGACACAGAGGTTTCAGTGGTTTGGATGGTGCCAAGGGAGATGCTGGTCCTGCTGGTCCTAAGGGTGAGCCTGGCAGCCCTGGTGAAAATGGAGCTCCTGGTCAGATGGGCCCCCGTGGCCTGCCTGGTGAGAGAGGTCGCCCTGGAGCCCCTGGCCCTGCTGGTGCTCGTGGAAATGATGGTGCTACTGGTGCTGCCGGGCCCCCTGGTCCCACCGGCCCCGCTGGTCCTCCTGGCTTCCCTGGTGCTGTTGGTGCTAAGGGTGAAGCTGGTCCCCAAGGGCCCCGAGGCTCTGAAGGTCCCCAGGGTGTGCGTGGTGAGCCTGGCCCCCCTGGCCCTGCTGGTGCTGCTGGCCCTGCTGGAAACCCTGGTGCTGATGGACAGCCTGGTGCTAAAGGTGCCAATGGTGCTCCTGGTATTGCTGGTGCTCCTGGCTTCCCTGGTGCCCGAGGCCCCTCTGGACCCCAGGGCCCCGGCGGCCCTCCTGGTCCCAAGGGTAACAGCGGTGAACCTGGTGCTCCTGGCAGCAAAGGAGACACTGGTGCTAAGGGAGAGCCTGGCCCTGTTGGTGTTCAAGGACCCCCTGGCCCTGCTGGAGAGGAAGGAAAGCGAGGAGCTCGAGGTGAACCCGGACCCACTGGCCTGCCCGGACCCCCTGGCGAGCGTGGTGGACCTGGTAGCCGTGGTTTCCCTGGCGCAGATGGTGTTGCTGGTCCCAAGGGTCCCGCTGGTGAACGTGGTTCTCCTGGCCCTGCTGGCCCCAAAGGATCTCCTGGTGAAGCTGGTCGTCCCGGTGAAGCTGGTCTGCCTGGTGCCAAGGGTCTGACTGGAAGCCCTGGCAGCCCTGGTCCTGATGGCAAAACTGGCCCCCCTGGTCCCGCCGGTCAAGATGGTCGCCCCGGACCCCCAGGCCCACCTGGTGCCCGTGGTCAGGCTGGTGTGATGGGATTCCCTGGACCTAAAGGTGCTGCTGGAGAGCCCGGCAAGGCTGGAGAGCGAGGTGTTCCCGGACCCCCTGGCGCTGTCGGTCCTGCTGGCAAAGATGGAGAGGCTGGAGCTCAGGGACCCCCTGGCCCTGCTGGTCCCGCTGGCGAGAGAGGTGAACAAGGCCCTGCTGGCTCCCCCGGATTCCAGGGTCTCCCTGGTCCTGCTGGTCCTCCAGGTGAAGCAGGCAAACCTGGTGAACAGGGTGTTCCTGGAGACCTTGGCGCCCCTGGCCCCTCTGGAGCAAGAGGCGAGAGAGGTTTCCCTGGCGAGCGTGGTGTGCAAGGTCCCCCTGGTCCTGCTGGTCCCCGAGGGGCCAACGGTGCTCCCGGCAACGATGGTGCTAAGGGTGATGCTGGTGCCCCTGGAGCTCCCGGTAGCCAGGGCGCCCCTGGCCTTCAGGGAATGCCTGGTGAACGTGGTGCAGCTGGTCTTCCAGGGCCTAAGGGTGACAGAGGTGATGCTGGTCCCAAAGGTGCTGATGGCTCTCCTGGCAAAGATGGCGTCCGTGGTCTGACTGGCCCCATTGGTCCTCCTGGCCCTGCTGGTGCCCCTGGTGACAAGGGTGAAAGTGGTCCCAGCGGCCCTGCTGGTCCCACTGGAGCTCGTGGTGCCCCCGGAGACCGTGGTGAGCCTGGTCCCCCCGGCCCTGCTGGCTTTGCTGGCCCCCCTGGTGCTGACGGCCAACCTGGTGCTAAAGGCGAACCTGGTGATGCTGGTGCTAAAGGCGATGCTGGTCCCCCTGGCCCTGCCGGACCCGCTGGACCCCCTGGCCCCATTGGTAATGTTGGTGCTCCTGGAGCCAAAGGTGCTCGCGGCAGCGCTGGTCCCCCTGGTGCTACTGGTTTCCCTGGTGCTGCTGGCCGAGTCGGTCCTCCTGGCCCCTCTGGAAATGCTGGACCCCCTGGCCCTCCTGGTCCTGCTGGCAAAGAAGGCGGCAAAGGTCCCCGTGGTGAGACTGGCCCTGCTGGACGTCCTGGTGAAGTTGGTCCCCCTGGTCCCCCTGGCCCTGCTGGCGAGAAAGGATCCCCTGGTGCTGATGGTCCTGCTGGTGCTCCTGGTACTCCCGGGCCTCAAGGTATTGCTGGACAGCGTGGTGTGGTCGGCCTGCCTGGTCAGAGAGGAGAGAGAGGCTTCCCTGGTCTTCCTGGCCCCTCTGGTGAACCTGGCAAACAAGGTCCCTCTGGAGCAAGTGGTGAACGTGGTCCCCCTGGTCCCATGGGCCCCCCTGGATTGGCTGGACCCCCTGGTGAATCTGGACGTGAGGGGGCTCCTGGTGCCGAAGGTTCCCCTGGACGAGACGGTTCTCCTGGCGCCAAGGGTGACCGTGGTGAGACCGGCCCCGCTGGACCCCCTGGTGCTCCTGGTGCTCCTGGTGCCCCTGGCCCCGTTGGCCCTGCTGGCAAGAGTGGTGATCGTGGTGAGACTGGTCCTGCTGGTCCCGCCGGTCCTGTCGGCCCTGTTGGCGCCCGTGGCCCCGCCGGACCCCAAGGCCCCCGTGGTGACAAGGGTGAGACAGGCGAACAGGGCGACAGAGGCATAAAGGGTCACCGTGGCTTCTCTGGCCTCCAGGGTCCCCCTGGCCCTCCTGGCTCTCCTGGTGAACAAGGTCCCTCTGGAGCCTCTGGTCCTGCTGGTCCCCGAGGTCCCCCTGGCTCTGCTGGTGCTCCTGGCAAAGATGGACTCAACGGTCTCCCTGGCCCCATTGGGCCCCCTGGTCCTCGCGGTCGCACTGGTGATGCTGGTCCTGTTGGTCCCCCCGGCCCTCCTGGACCTCCTGGTCCCCCTGGTCCTCCCAGCGCTGGTTTCGACTTCAGCTTCCTGCCCCAGCCACCTCAAGAGAAGGCTCACGATGGTGGCCGCTACTACCGGGCTGATGATGCCAATGTGGTTCGTGACCGTGACCTCGAGGTGGACACCACCCTCAAGAGCCTGAGCCAGCAGATCGAGAACATCCGGAGCCCAGAGGGCAGCCGCAAGAACCCCGCCCGCACCTGCCGTGACCTCAAGATGTGCCACTCTGACTGGAAGAGTGGAGAGTACTGGATTGACCCCAACCAAGGCTGCAACCTGGATGCCATCAAAGTCTTCTGCAACATGGAGACTGGTGAGACCTGCGTGTACCCCACTCAGCCCAGTGTGGCCCAGAAGAACTGGTACATCAGCAAGAACCCCAAGGACAAGAGGCATGTCTGGTTCGGCGAGAGCATGACCGATGGATTCCAGTTCGAGTATGGCGGCCAGGGCTCCGACCCTGCCGATGTGGCCATCCAGCTGACCTTCCTGCGCCTGATGTCCACCGAGGCCTCCCAGAACATCACCTACCACTGCAAGAACAGCGTGGCCTACATGGACCAGCAGACTGGCAACCTCAAGAAGGCCCTGCTCCTCCAGGGCTCCAACGAGATCGAGATCCGCGCCGAGGGCAACAGCCGCTTCACCTACAGCGTCACTGTCGATGGCTGCACGAGTCACACCGGAGCCTGGGGCAAGACAGTGATTGAATACAAAACCACCAAGACCTCCCGCCTGCCCATCATCGATGTGGCCCCCTTGGACGTTGGTGCCCCAGACCAGGAATTCGGCTTCGACGTTGGCCCTGTCTGCTTCCTGTAA
F   GACGAGACCAAGAACTGCC
R   CACGAGGACCAGAGGGA
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COL1A2 
ATGCTCAGCTTTGTGGATACGCGGACTTTGTTGCTGCTTGCAGTAACCTTATGCCTAGCAACATGCCAATCTTTACAAGAGGAAACTGTAAGAAAGGGCCCAGCCGGAGATAGAGGACCACGTGGAGAAAGGGGTCCACCAGGCCCCCCAGGCAGAGATGGTGAAGATGGTCCCACAGGCCCTCCTGGTCCACCTGGTCCTCCTGGCCCCCCTGGTCTCGGTGGGAACTTTGCTGCTCAGTATGATGGAAAAGGAGTTGGACTTGGCCCTGGACCAATGGGCTTAATGGGACCTAGAGGCCCACCTGGTGCAGCTGGAGCCCCAGGCCCTCAAGGTTTCCAAGGACCTGCTGGTGAGCCTGGTGAACCTGGTCAAACTGGTCCTGCAGGTGCTCGTGGTCCAGCTGGCCCTCCTGGCAAGGCTGGTGAAGATGGTCACCCTGGAAAACCCGGACGACCTGGTGAGAGAGGAGTTGTTGGACCACAGGGTGCTCGTGGTTTCCCTGGAACTCCTGGACTTCCTGGCTTCAAAGGCATTAGGGGACACAATGGTCTGGATGGATTGAAGGGACAGCCCGGTGCTCCTGGTGTGAAGGGTGAACCTGGTGCCCCTGGTGAAAATGGAACTCCAGGTCAAACAGGAGCCCGTGGGCTTCCTGGTGAGAGAGGACGTGTTGGTGCCCCTGGCCCAGCTGGTGCCCGTGGCAGTGATGGAAGTGTGGGTCCCGTGGGTCCTGCTGGTCCCATTGGGTCTGCTGGCCCTCCAGGCTTCCCAGGTGCCCCTGGCCCCAAGGGTGAAATTGGAGCTGTTGGTAACGCTGGTCCTGCTGGTCCCGCCGGTCCCCGTGGTGAAGTGGGTCTTCCAGGCCTCTCCGGCCCCGTTGGACCTCCTGGTAATCCTGGAGCAAACGGCCTTACTGGTGCCAAGGGTGCTGCTGGCCTTCCCGGCGTTGCTGGGGCTCCCGGCCTCCCTGGACCCCGCGGTATTCCTGGCCCTGTTGGTGCTGCCGGTGCTACTGGTGCCAGAGGACTTGTTGGTGAGCCTGGTCCAGCTGGCTCCAAAGGAGAGAGCGGTAACAAGGGTGAGCCCGGCTCTGCTGGGCCCCAAGGTCCTCCTGGTCCCAGTGGTGAAGAAGGAAAGAGAGGCCCTAATGGGGAAGCTGGATCTGCCGGCCCTCCAGGACCTCCTGGGCTGAGAGGTAGTCCTGGTTCTCGTGGTCTTCCTGGAGCTGATGGCAGAGCTGGCGTCATGGGCCCTCCTGGTAGTCGTGGTGCAAGTGGCCCTGCTGGAGTCCGAGGACCTAATGGAGATGCTGGTCGCCCTGGGGAGCCTGGTCTCATGGGACCCAGAGGTCTTCCTGGTTCCCCTGGAAATATCGGCCCCGCTGGAAAAGAAGGTCCTGTCGGCCTCCCTGGCATCGACGGCAGGCCTGGCCCAATTGGCCCAGCTGGAGCAAGAGGAGAGCCTGGCAACATTGGATTCCCTGGACCCAAAGGCCCCACTGGTGATCCTGGCAAAAACGGTGATAAAGGTCATGCTGGTCTTGCTGGTGCTCGGGGTGCTCCAGGTCCTGATGGAAACAATGGTGCTCAGGGACCTCCTGGACCACAGGGTGTTCAAGGTGGAAAAGGTGAACAGGGTCCCCCTGGTCCTCCAGGCTTCCAGGGTCTGCCTGGCCCCTCAGGTCCCGCTGGTGAAGTTGGCAAACCAGGAGAAAGGGGTCTCCATGGTGAGTTTGGTCTCCCTGGTCCTGCTGGTCCAAGAGGGGAACGCGGTCCCCCAGGTGAGAGTGGTGCTGCCGGTCCTACTGGTCCTATTGGAAGCCGAGGTCCTTCTGGACCCCCAGGGCCTGATGGAAACAAGGGTGAACCTGGTGTGGTTGGTGCTGTGGGCACTGCTGGTCCATCTGGTCCTAGTGGACTCCCAGGAGAGAGGGGTGCTGCTGGCATACCTGGAGGCAAGGGAGAAAAGGGTGAACCTGGTCTCAGAGGTGAAATTGGTAACCCTGGCAGAGATGGTGCTCGTGGTGCTCCTGGTGCTGTAGGTGCCCCTGGTCCTGCTGGAGCCACAGGTGACCGGGGCGAAGCTGGGGCTGCTGGTCCTGCTGGTCCTGCTGGTCCTCGGGGAAGCCCTGGTGAACGTGGTGAGGTCGGTCCTGCTGGCCCCAATGGATTTGCTGGTCCTGCTGGTGCTGCTGGTCAACCTGGTGCTAAAGGAGAAAGAGGAGCCAAAGGGCCTAAGGGTGAAAACGGTGTTGTTGGTCCCACAGGCCCCGTTGGAGCTGCTGGCCCAGCTGGTCCAAATGGTCCCCCCGGTCCTGCTGGAAGTCGTGGTGATGGAGGCCCCCCTGGTATGACTGGTTTCCCTGGTGCTGCTGGACGGACTGGTCCCCCAGGACCCTCTGGTATTTCTGGCCCTCCTGGTCCCCCTGGTCCTGCTGGGAAAGAAGGGCTTCGTGGTCCTCGTGGTGACCAAGGTCCAGTTGGCCGAACTGGAGAAGTAGGTGCAGTTGGTCCCCCTGGCTTCGCTGGTGAGAAGGGTCCCTCTGGAGAGGCTGGTACTGCTGGACCTCCTGGCACTCCAGGTCCTCAGGGTCTTCTTGGTGCTCCTGGTATTCTGGGTCTCCCTGGCTCGAGAGGTGAACGTGGTCTACCAGGTGTTGCTGGTGCTGTGGGTGAACCTGGTCCTCTTGGCATTGCCGGCCCTCCTGGGGCCCGTGGTCCTCCTGGTGCTGTGGGTAGTCCTGGAGTCAACGGTGCTCCTGGTGAAGCTGGTCGTGATGGCAACCCTGGGAACGATGGTCCCCCAGGTCGCGATGGTCAACCCGGACACAAGGGAGAGCGCGGTTACCCTGGCAATATTGGTCCCGTTGGTGCTGCAGGTGCACCTGGTCCTCATGGCCCCGTGGGTCCTGCTGGCAAACATGGAAACCGTGGTGAAACTGGTCCTTCTGGTCCTGTTGGTCCTGCTGGTGCTGTTGGCCCAAGAGGTCCTAGTGGCCCACAAGGCATTCGTGGCGATAAGGGAGAGCCCGGTGAAAAGGGGCCCAGAGGTCTTCCTGGCTTAAAGGGACACAATGGATTGCAAGGTCTGCCTGGTATCGCTGGTCACCATGGTGATCAAGGTGCTCCTGGCTCCGTGGGTCCTGCTGGTCCTAGGGGCCCTGCTGGTCCTTCTGGCCCTGCTGGAAAAGATGGTCGCACTGGACATCCTGGTACAGTTGGACCTGCTGGCATTCGAGGCCCTCAGGGTCACCAAGGCCCTGCTGGCCCCCCTGGTCCCCCTGGCCCTCCTGGACCTCCAGGTGTAAGCGGTGGTGGTTATGACTTTGGTTACGATGGAGACTTCTACAGGGCTGACCAGCCTCGCTCAGCACCTTCTCTCAGACCCAAGGACTATGAAGTTGATGCTACTCTGAAGTCTCTCAACAACCAGATTGAGACCCTTCTTACTCCTGAAGGCTCTAGAAAGAACCCAGCTCGCACATGCCGTGACTTGAGACTCAGCCACCCAGAGTGGAGCAGTGGTTACTACTGGATTGACCCTAACCAAGGATGCACTATGGATGCTATCAAAGTATACTGTGATTTCTCTACTGGCGAAACCTGTATCCGGGCCCAACCTGAAAACATCCCAGCCAAGAACTGGTATAGGAGCTCCAAGGACAAGAAACACGTCTGGCTAGGAGAAACTATCAATGCTGGCAGCCAGTTTGAATATAATGTAGAAGGAGTGACTTCCAAGGAAATGGCTACCCAACTTGCCTTCATGCGCCTGCTGGCCAACTATGCCTCTCAGAACATCACCTACCACTGCAAGAACAGCATTGCATACATGGATGAGGAGACTGGCAACCTGAAAAAGGCTGTCATTCTACAGGGCTCTAATGATGTTGAACTTGTTGCTGAGGGCAACAGCAGGTTCACTTACACTGTTCTTGTAGATGGCTGCTCTAAAAAGACAAATGAATGGGGAAAGACAATCATTGAATACAAAACAAATAAGCCATCACGCCTGCCCTTCCTTGATATTGCACCTTTGGACATCGGTGGTGCTGACCAGGAATTCTTTGTGGACATTGGCCCAGTCTGTTTCAAATAA
F  GCCCTCAAGGTTTCCAAG
R  CCTTCAATCCATCCAGACC
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COL5A2 
ATGATGGCAAACTGGGCGGAAGCAAGACCTCTCCTCATTCTTATTGTTTTATTAGGGCAATTTGTCTCAATAAAAGCCCAGGAAGAAGACGAGGATGAAGGATATGGTGAAGAAATAGCCTGCACTCAGAATGGCCAGATGTACTTAAACAGGGACATTTGGAAACCTGCCCCTTGTCAGATCTGTGTCTGTGACAATGGAGCCATTCTCTGTGACAAGATAGAATGCCAGGATGTGCTGGACTGTGCCGACCCTGTAACGCCCCCTGGGGAATGCTGTCCTGTCTGTTCACAAACACCTGGAGGTGGCAATACCAATTTTGGTAGAGGAAGAAAGGGACAAAAGGGAGAACCAGGATTAGTGCCTGTTGTAACAGGCATACGTGGTCGTCCAGGACCGGCAGGACCTCCAGGATCACAGGGACCAAGAGGAGAGCGAGGGCCAAAAGGAAGACCTGGCCCTCGTGGACCTCAGGGAATTGATGGAGAACCAGGTGTTCCTGGTCAACCTGGTGCTCCAGGACCTCCTGGACATCCGTCCCACCCAGGACCCGATGGCTTGAGCAGGCCGTTTTCAGCTCAAATGGCTGGGTTGGATGAAAAATCTGGACTTGGGAGTCAAGTAGGACTAATGCCTGGCTCTGTGGGTCCTGTTGGCCCAAGGGGACCACAGGGTTTACAAGGACAGCAAGGTGGTGCAGGACCTACAGGACCTCCTGGTGAACCTGGTGATCCTGGACCAATGGGTCCGATTGGTTCACGTGGACCAGAGGGCCCTCCTGGTAAACCTGGGGAAGATGGTGAACCTGGCAGAAATGGAAATCCTGGTGAAGTGGGATTTGCAGGATCTCCGGGAGCTCGTGGATTTCCTGGGGCTCCTGGTCTTCCAGGTCTGAAGGGTCACCGAGGACACAAAGGTCTTGAAGGCCCTAAAGGTGAAGTTGGAGCACCTGGTTCCAAGGGTGAAGCTGGCCCCACTGGTCCAATGGGTGCCATGGGTCCTCTGGGTCCGAGGGGAATGCCAGGAGAGAGAGGGAGACTTGGGCCACAGGGTGCTCCTGGACAACGAGGTGCACATGGTATGCCTGGAAAACCTGGACCAATGGGTCCTCTTGGGATACCAGGCTCTTCTGGTTTTCCAGGAAATCCTGGAATGAAGGGAGAAGCAGGTCCTACAGGGGCGCGAGGCCCTGAAGGTCCTCAGGGGCAGAGAGGTGAAACTGGGCCCCCAGGTCCAGTTGGCTCTCCAGGTCTTCCTGGTGCAATAGGAACTGATGGTACTCCTGGTGCCAAAGGCCCAACGGGCTCTCCAGGTACCTCTGGTCCTCCTGGCTCAGCAGGGCCTCCTGGATCTCCAGGACCTCAGGGTAGCACTGGTCCTCAGGGAATTCGAGGCCAACCGGGTGATCCAGGAGTTCCAGGTTTCAAAGGAGAAGCTGGCCCAAAAGGGGAACCAGGGCCACATGGTATTCAGGGTCCGATAGGCCCACCCGGTGAAGAAGGCAAAAGAGGTCCCAGAGGTGACCCAGGAACAGTTGGTCCTCCAGGGCCAGTGGGAGAAAGGGGTGCTCCTGGCAATCGTGGTTTTCCAGGCTCTGATGGTTTACCTGGGCCAAAGGGTGCTCAAGGAGAACGGGGTCCTGTAGGTTCTTCAGGACCCAAAGGAAGCCAGGGGGATCCAGGACGTCCAGGGGAACCTGGGCTTCCAGGTGCTCGGGGTTTGACAGGAAATCCTGGTGTTCAAGGTCCTGAAGGAAAACTTGGACCTTTGGGTGCGCCAGGGGAAGATGGCCGTCCAGGTCCTCCAGGCTCCATAGGAATCAGAGGGCAGCCCGGGAGCATGGGCCTTCCAGGCCCCAAAGGTAGCAGTGGTGACCCTGGGAAACCTGGAGAAGCAGGAAATGCTGGAGTTCCTGGGCAGAGGGGAGCTCCTGGAAAAGATGGTGAAGTTGGTCCTTCTGGTCCTGTGGGCCCGCCGGGTCTAGCTGGTGAAAGAGGAGAACAAGGACCTCCAGGCCCCACAGGTTTTCAGGGGCTTCCTGGTCCTCCAGGGCCTCCTGGAGAAGGTGGAAAACCAGGTGATCAAGGTGTTCCTGGAGATCCCGGAGCAGTTGGCCCGTTAGGACCTAGAGGAGAACGAGGAAATCCTGGGGAAAGAGGAGAACCTGGGATAACTGGACTCCCTGGTGAGAAGGGAATGGCTGGAGGACATGGTCCTGATGGCCCAAAAGGCAGTCCAGGTCCATCTGGGACCCCTGGAGATACAGGCCCACCAGGTCTTCAAGGTATGCCGGGAGAAAGAGGAATTGCAGGAACTCCTGGCCCCAAGGGTGACAGAGGTGGCATAGGAGAAAAAGGTGCTGAAGGCACAGCTGGAAATGATGGTGCAAGAGGTCTTCCAGGTCCTTTGGGCCCTCCAGGTCCGGCAGGTCCTACTGGAGAAAAGGGTGAACCTGGTCCTCGAGGTTTAGTTGGCCCTCCTGGCTCCCGGGGCAATCCTGGTTCTCGAGGTGAAAATGGGCCAACTGGAGCTGTTGGTTTTGCCGGACCCCAGGGTCCTGACGGACAGCCTGGAGTAAAAGGTGAACCTGGAGAGCCAGGACAGAAGGGAGATGCTGGTTCTCCTGGACCACAAGGTTTAGCAGGATCCCCTGGCCCTCATGGTCCTAATGGTGTTCCTGGACTAAAAGGTGGTCGAGGAACCCAAGGTCCGCCTGGTGCTACAGGATTTCCTGGTTCTGCGGGCAGAGTTGGACCTCCAGGCCCTGCTGGAGCTCCAGGACCTGCGGGACCCCTAGGGGAACCCGGGAAGGAGGGACCTCCAGGTCTTCGTGGGGACCCTGGCTCTCATGGGCGTGTGGGAGATCGAGGACCAGCTGGCCCCCCTGGTGGCCCAGGAGACAAAGGGGACCCAGGAGAAGATGGGCAACCTGGTCCAGATGGCCCCCCTGGTCCAGCTGGAACGACCGGGCAGAGAGGAATTGTTGGCATGCCTGGGCAACGTGGAGAGAGAGGCATGCCCGGCCTACCAGGCCCAGCGGGAACACCAGGAAAAGTAGGACCAACTGGTGCAACAGGAGATAAAGGTCCACCTGGACCTGTGGGGCCCCCAGGCTCCAATGGTCCTGTAGGGGAACCTGGACCAGAAGGTCCAGCTGGCAATGATGGTACCCCAGGACGGGATGGTGCTGTTGGAGAACGTGGTGATCGTGGAGACCCTGGGCCTGCAGGTCTGCCAGGCTCTCAGGGTGCCCCTGGAACTCCTGGCCCTGTGGGTGCTCCAGGAGATGCAGGACAAAGAGGAGATCCGGGTTCTCGGGGTCCTATAGGACCACCTGGTCGAGCTGGGAAACGTGGATTACCTGGACCCCAAGGACCTCGTGGTGACAAAGGTGATCATGGAGACCGAGGTGACAGAGGTCAGAAGGGCCACAGAGGCTTTACTGGTCTTCAGGGTCTTCCTGGCCCTCCTGGTCCAAATGGTGAACAAGGAAGTGCTGGAATCCCTGGACCATTTGGCCCAAGAGGTCCTCCAGGCCCAGTTGGTCCTTCAGGTAAAGAAGGAAACCCTGGGCCACTTGGGCCAATTGGACCTCCAGGTGTACGAGGCAGTGTAGGAGAAGCAGGACCTGAGGGCCCTCCTGGTGAGCCTGGCCCACCTGGCCCTCCGGGTCCCCCTGGCCACCTTACAGCTGCTCTTGGGGATATCATGGGGCACTATGATGAAAGCATGCCAGATCCACTTCCTGAGTTTACTGAAGATCAGGCGGCTCCTGATGACAAAAACAAAACGGACCCAGGGGTTCATGCTACCCTGAAGTCACTCAGTAGTCAGATTGAAACCATGCGCAGCCCCGATGGCTCGAAAAAGCACCCAGCCCGCACGTGTGATGACCTAAAGCTTTGCCATTCCGCAAAGCAGAGTGGTGAATACTGGATTGATCCTAACCAAGGATCTGTTGAAGATGCAATCAAAGTTTACTGCAACATGGAAACAGGAGAAACATGTATTTCAGCAAACCCATCCAGTGTACCACGTAAAACCTGGTGGGCCAGTAAATCTCCTGACAATAAACCTGTTTGGTATGGTCTTGATATGAACAGAGGGTCTCAGTTCGCTTATGGAGACCACCAATCACCTAATACAGCCATTACTCAGATGACTTTTTTGCGCCTTTTATCAAAAGAAGCCTCCCAGAACATCACTTACATCTGTAAAAACAGTGTAGGATACATGGACGATCAAGCTAAGAACCTCAAAAAAGCTGTGGTTCTCAAAGGGGCAAATGACTTAGATATCAAAGCAGAGGGAAATATTAGATTCCGGTATATCGTTCTTCAAGACACTTGCTCTAAGCGGAATGGAAATGTGGGCAAGACTGTCTTTGAATATAGAACACAGAATGTGGCACGCTTGCCCATCATAGATCTTGCTCCTGTGGATGTTGGCGGCACAGACCAGGAATTCGGCGTTGAAATTGGGCCAGTTTGTTTTGTGTAA
F   TGTTCCTGGTCAACCTGGTGCTC
R   ACCTTGCTGTCCTTGTAAACCCTG
199BP   55-60℃
[image: ]
COL4A1 

ATGGGGCCCCGGCTCAGCGTCTGGCTGCTGCTGCTGCCCGCCGCCCTTCTGCTCCACGAGGAGCACAGCCGGGCCGCTGCGAAGGGTGGCTGTGCTGGCTCTGGCTGTGGCAAATGTGACTGCCATGGAGTGAAGGGACAAAAGGGTGAAAGAGGCCTCCCGGGGTTACAAGGTGTCATTGGGTTTCCTGGAATGCAAGGACCTGAGGGGCCACAGGGACCACCAGGACAAAAGGGTGATACTGGAGAACCAGGACTACCTGGAACAAAAGGGACAAGAGGACCTCCGGGAGCATCTGGCTACCCTGGAAACCCAGGACTTCCCGGAATTCCTGGCCAAGACGGCCCGCCAGGCCCCCCAGGTATTCCAGGATGCAATGGCACAAAGGGGGAGAGAGGGCCGCTCGGGCCTCCTGGCTTGCCTGGTTTCGCTGGAAATCCCGGACCACCAGGCTTACCAGGGATGAAGGGTGATCCAGGTGAGATACTTGGCCATGTGCCCGGGATGCTGTTGAAAGGTGAAAGAGGATTTCCCGGAATCCCAGGGACTCCAGGCCCACCAGGACTGCCAGGGCTTCAAGGTCCTGTTGGGCCTCCAGGATTTACCGGACCACCAGGTCCCCCAGGCCCTCCCGGCCCTCCAGGTGAAAAGGGACAAATGGGCTTAAGTTTTCAAGGACCAAAAGGTGACAAGGGTGACCAAGGGGTCAGTGGGCCTCCAGGAGTACCAGGACAAGCTCAAGTTCAAGAAAAAGGAGACTTCGCCACCAAGGGAGAAAAGGGCCAAAAAGGTGAACCTGGATTTCAGGGGATGCCAGGGGTCGGAGAGAAAGGTGAACCCGGAAAACCAGGACCCAGAGGCAAACCCGGAAAAGATGGTGACAAAGGGGAAAAAGGGAGTCCCGGTTTTCCTGGTGAACCCGGGTACCCAGGACTCATAGGCCGCCAGGGCCCGCAGGGAGAAAAGGGTGAAGCAGGTCCTCCTGGCCCACCTGGAATTGTTATAGGCACAGGACCTTTGGGAGAAAAAGGAGAGAGGGGCTACCCTGGAACTCCGGGGCCAAGAGGAGAGCCAGGCCCAAAAGGTTTCCCAGGACTACCAGGCCAACCCGGACCTCCAGGCCTCCCTGTACCTGGGCAGGCTGGTGCCCCTGGCTTCCCTGGTGAAAGAGGAGAAAAAGGTGACCGAGGATTTCCTGGTACATCTCTGCCAGGACCAAGTGGAAGAGATGGGCTCCCGGGTCCTCCTGGTTCCCCTGGGCCCCCTGGGCAGCCTGGCTACACAAATGGAATTGTGGAATGTCAGCCCGGACCTCCAGGTGACCAGGGTCCTCCTGGAATTCCAGGGCAGCCAGGATTTATAGGCGAAATTGGAGAGAAAGGTCAAAAAGGAGAGAGTTGCCTCATCTGTGATATAGACGGATATCGGGGGCCTCCCGGGCCACAGGGACCCCCGGGAGAAATAGGTTTCCCAGGGCAGCCAGGGGCCAAGGGCGACAGAGGTTTGCCTGGCAGAGATGGTGTTGCAGGAGTGCCAGGCCCTCAAGGTACACCAGGGCTGATAGGCCAGCCAGGAGCCAAGGGGGAGCCTGGTGAGTTTTATTTCGACTTGCGGCTCAAAGGTGACAAAGGAGACCCAGGCTTTCCAGGACAGCCCGGCATGCCAGGGAGAGCGGGTTCTCCTGGAAGAGATGGCCATCCGGGTCTTCCTGGCCCCAAGGGCTCGCCGGGTTCTGTAGGATTGAAAGGAGAGCGTGGCCCCCCTGGAGGAGTTGGATTCCCAGGCAGTCGTGGTGACACCGGCCCCCCTGGGCCTCCAGGATATGGTCCTGCTGGTCCCATTGGTGACAAAGGACAAGCAGGCTTTCCTGGAGGCCCTGGATCCCCAGGCCTGCCAGGTCCAAAGGGTGAACCAGGAAAAATTGTTCCTTTACCAGGCCCCCCTGGAGCAGAAGGACTGCCGGGGTCCCCAGGCTTCCCAGGTCCCCAAGGAGACCGAGGCTTTCCCGGAACCCCAGGAAGGCCAGGCCTGCCAGGAGAGAAGGGCGCTGTGGGCCAGCCAGGCATTGGATTTCCAGGGCCCCCCGGCCCCAAAGGTGTTGACGGCTTACCTGGAGACATGGGGCCACCGGGGACTCCAGGTCGCCCGGGATTTAATGGCTTACCTGGGAACCCAGGTGTGCAGGGCCAGAAGGGAGAGCCTGGAGTTGGTCTACCGGGACTCAAAGGTTTGCCAGGTCTTCCCGGCATTCCTGGCACACCCGGGGAGAAGGGGAGCATTGGGGTACCAGGCGTTCCTGGAGAACATGGAGCGATCGGACCCCCTGGGCTTCAGGGGATCAGAGGTGAACCGGGACCTCCTGGATTGCCAGGCTCCGTGGGGTCTCCAGGAGTTCCAGGAATAGGCCCCCCTGGAGCTAGGGGTCCCCCTGGAGGACAGGGACCACCGGGGTTGTCAGGCCCTCCTGGAATAAAAGGAGAGAAGGGTTTCCCCGGATTCCCTGGACTGGACATGCCGGGCCCTAAAGGAGATAAAGGGGCTCAAGGACTCCCTGGCATAACGGGACAGTCGGGGCTCCCTGGCCTTCCTGGACAGCAGGGGGCTCCTGGGATTCCTGGGTTTCCAGGTTCCAAGGGAGAAATGGGCGTCATGGGGACCCCCGGGCAGCCGGGCTCACCAGGACCAGTGGGTGCTCCTGGATTACCGGGTGAAAAAGGGGACCATGGCTTTCCGGGCTCCTCAGGACCCAGGGGAGACCCTGGCTTGAAAGGTGATAAGGGGGATGTCGGTCTCCCTGGCAAGCCTGGCTCCATGGATAAGGTGGACATGGGCAGCATGAAGGGCCAGAAAGGAGACCAAGGAGAGAAAGGACAAATTGGACCAATTGGTGAGAAGGGATCCCGAGGAGACCCTGGGACCCCAGGAGTGCCTGGAAAGGACGGGCAGGCAGGACAGCCTGGGCAGCCAGGACCTAAAGGTGATCCAGGTATAAGTGGAACCCCAGGTGCTCCAGGACTTCCGGGACCAAAAGGATCTGTTGGTGGAATGGGCTTGCCAGGAACACCTGGAGAGAAAGGTGTGCCTGGCATCCCTGGCCCACAAGGTTCACCTGGCTTACCTGGAGACAAAGGTGCAAAAGGAGAGAAAGGGCAGGCAGGCCCACCTGGCATAGGCATCCCAGGGCTGCGAGGTGAAAAGGGAGATCAAGGGATAGCGGGTTTCCCAGGAAGCCCTGGAGAGAAGGGAGAAAAAGGAAGCATTGGGATCCCAGGAATGCCAGGGTCCCCAGGCCTTAAAGGGTCTCCCGGGAGTGTTGGCTATCCAGGAAGTCCTGGGCTACCTGGAGAAAAAGGTGACAAAGGCCTCCCAGGATTGGATGGCATCCCTGGTGTCAAAGGAGAAGCAGGTCTTCCTGGGACTCCTGGCCCCACAGGCCCAGCTGGCCAGAAAGGGGAGCCAGGCAGTGATGGAATCCCGGGGTCAGCAGGAGAGAAGGGTGAACCAGGTCTACCAGGAAGAGGATTCCCAGGGTTTCCAGGGGCCAAAGGAGACAAAGGTTCAAAGGGTGAGGTGGGTTTCCCAGGATTAGCCGGGAGCCCAGGAATTCCTGGATCCAAAGGAGAGCAAGGATTCATGGGTCCTCCGGGGCCCCAGGGACAGCCGGGGTTACCGGGATCCCCAGGCCATGCCACGGAGGGGCCCAAAGGAGACCGCGGACCTCAGGGCCAGCCTGGCCTGCCAGGACTTCCGGGACCCATGGGGCCTCCAGGGCTTCCTGGGATTGATGGAGTTAAAGGTGACAAAGGAAATCCAGGCTGGCCAGGAGCACCCGGTGTCCCAGGGCCCAAGGGAGACCCTGGATTCCAGGGCATGCCTGGTATTGGTGGCTCTCCAGGAATCACAGGCTCTAAGGGTGATATGGGGCCTCCAGGAGTTCCAGGATTTCAAGGTCCAAAAGGTCTTCCTGGCCTCCAGGGAATTAAAGGTGATCAAGGCGATCAAGGCGTCCCGGGAGCTAAAGGTCTCCCGGGTCCTCCTGGCCCCCCAGGTCCTTACGACATCATCAAAGGGGAGCCCGGGCTCCCTGGTCCTGAGGGCCCCCCAGGGCTGAAAGGGCTTCAGGGACTGCCAGGCCCGAAAGGCCAGCAAGGTGTTACAGGATTGGTGGGTATACCTGGACCTCCAGGTATTCCTGGGTTTGACGGTGCCCCTGGCCAGAAAGGAGAGATGGGACCTGCCGGGCCTACTGGTCCAAGAGGATTTCCAGGTCCACCAGGCCCCGATGGGTTGCCAGGATCCATGGGGCCCCCAGGCACCCCATCTGTTGATCACGGCTTCCTTGTGACCAGGCATAGTCAAACAATAGATGACCCACAGTGTCCTTCTGGGACCAAAATTCTTTACCACGGGTACTCTTTGCTCTACGTGCAAGGCAATGAACGGGCCCATGGCCAGGACTTGGGCACGGCCGGCAGCTGCCTGCGCAAGTTCAGCACAATGCCCTTCCTGTTCTGCAATATTAACAACGTGTGCAACTTTGCATCACGAAATGACTACTCGTACTGGCTGTCCACCCCTGAGCCCATGCCCATGTCAATGGCACCCATCACGGGGGAAAACATAAGACCATTTATTAGTAGGTGTGCTGTGTGTGAGGCGCCTGCCATGGTGATGGCCGTGCACAGCCAGACCATTCAGATCCCACCGTGCCCCAGCGGGTGGTCCTCGCTGTGGATCGGCTACTCTTTTGTGATGCACACCAGCGCTGGTGCAGAAGGCTCTGGCCAAGCCCTGGCGTCCCCCGGCTCCTGCCTGGAGGAGTTTAGAAGTGCGCCATTCATCGAGTGTCACGGCCGTGGGACCTGCAATTACTACGCAAACGCTTACAGCTTTTGGCTCGCCACCATAGAGAGGAGCGAGATGTTCAAGAAGCCTACGCCGTCCACCTTGAAGGCAGGGGAGCTGCGCACGCACGTCAGCCGCTGCCAAGTCTGTATGAGAAGAACATAA

F   AGGATTTCCTGGTACATCTCTG
R   GACATTCCACAATTCCATTTG
116bp    50-60℃
[image: ]
THBS2
ATGGTCTGGAGGCTGGTCCTGCTGGCTCTGTGGGTGTGGCCCAGCACGCAAGCTGGTCACCAGGACAAAGACACGACCTTCGACCTTTTCAGTATCAGCAACATCAACCGCAAGACCATTGGCGCCAAGCAGTTCCGCGGGCCCGACCCCGGCGTGCCGGCTTACCGCTTCGTGCGCTTTGACTACATCCCACCGGTGAACGCAGATGACCTCAGCAAGATCACCAAGATCATGCGGCAGAAGGAGGGCTTCTTCCTCACGGCCCAGCTCAAGCAGGACGGCAAGTCCAGGGGCACGCTGTTGGCTCTGGAGGGCCCCGGTCTCTCCCAGAGGCAGTTCGAGATCGTCTCCAACGGCCCCGCGGACACGCTGGATCTCACCTACTGGATTGACGGCACCCGGCATGTGGTCTCCCTGGAGGACGTCGGCCTGGCTGACTCGCAGTGGAAGAACGTCACCGTGCAGGTGGCTGGCGAGACCTACAGCTTGCACGTGGGCTGCGACCTCATAGACAGCTTCGCTCTGGACGAGCCCTTCTACGAGCACCTGCAGGCGGAAAAGAGCCGGATGTACGTGGCCAAAGGCTCTGCCAGAGAGAGTCACTTCAGGGGTTTGCTTCAGAACGTCCACCTAGTGTTTGAAAACTCTGTGGAAGATATTCTAAGCAAGAAGGGTTGCCAGCAAGGCCAGGGAGCTGAGATCAACGCCATCAGTGAGAACACAGAGACGCTGCGCCTGGGTCCGCATGTCACCACCGAGTACGTGGGCCCCAGCTCGGAGAGGAGGCCCGAGGTGTGCGAACGCTCGTGCGAGGAGCTGGGAAACATGGTCCAGGAGCTCTCGGGGCTCCACGTCCTCGTGAACCAGCTCAGCGAGAACCTCAAGAGAGTGTCGAATGATAACCAGTTTCTCTGGGAGCTCATTGGTGGCCCTCCTAAGACAAGGAACATGTCAGCTTGCTGGCAGGATGGCCGGTTCTTTGCGGAAAATGAAACGTGGGTGGTGGACAGCTGCACCACGTGTACCTGCAAGAAATTTAAAACCATTTGCCACCAAATCACCTGCCCGCCTGCAACCTGCGCCAGTCCATCCTTTGTGGAAGGCGAATGCTGCCCTTCCTGCCTCCACTCGGTGGACGGTGAGGAGGGCTGGTCTCCGTGGGCAGAGTGGACCCAGTGCTCCGTGACGTGTGGCTCTGGGACCCAGCAGAGAGGCCGGTCCTGTGACGTCACCAGCAACACCTGCTTGGGGCCCTCCATCCAGACACGGGCTTGCAGTCTGAGCAAGTGTGACACCCGCATCCGGCAGGACGGCGGCTGGAGCCACTGGTCACCTTGGTCTTCATGCTCTGTGACCTGTGGAGTTGGCAATATCACACGCATCCGTCTCTGCAACTCCCCAGTGCCCCAGATGGGGGGCAAGAATTGCAAAGGGAGTGGCCGGGAGACCAAAGCCTGCCAGGGCGCCCCATGCCCAATCGATGGCCGCTGGAGCCCCTGGTCCCCGTGGTCGGCCTGCACTGTCACCTGTGCCGGTGGGATCCGGGAGCGCACCCGGGTCTGCAACAGCCCTGAGCCTCAGTACGGAGGGAAGGCCTGCGTGGGGGATGTGCAGGAGCGTCAGATGTGCAACAAGAGGAGCTGCCCCGTGGATGGCTGTTTATCCAACCCCTGCTTCCCGGGAGCCCAGTGCAGCAGCTTCCCCGATGGGTCCTGGTCATGCGGCTCCTGCCCTGTGGGCTTCTTGGGCAATGGCACCCACTGTGAGGACCTGGACGAGTGTGCCCTGGTCCCCGACATCTGCTTCTCCACCAGCAAGGTGCCTCGCTGTGTCAACACTCAGCCTGGCTTCCACTGCCTGCCCTGCCCGCCCCGATACAGAGGGAACCAGCCCGTCGGGGTCGGCCTGGAAGCAGCCAAGACGGAAAAGCAAGTGTGTGAGCCCGAAAACCCATGCAAGGACAAGACACACAACTGCCACAAGCACGCGGAGTGCATCTACCTGGGCCACTTCAGCGACCCCATGTACAAGTGCGAGTGCCAGACAGGCTACGCGGGCGACGGGCTCATCTGCGGGGAGGACTCGGACCTGGACGGCTGGCCCAACCTCAATCTGGTCTGCGCCACCAACGCCACCTACCACTGCATCAAGGATAACTGCCCCCATCTGCCAAATTCTGGGCAGGAAGACTTTGACAAGGACGGGATTGGCGATGCCTGTGATGATGACGATGACAATGACGGTGTGACCGATGAGAAGGACAACTGCCAGCTCCTCTTCAATCCCCGCCAGGCTGACTATGACAAGGATGAGGTTGGGGACCGCTGTGACAACTGCCCTTACGTGCACAACCCTGCCCAGATCGACACAGACAACAATGGAGAGGGTGACGCCTGCTCCGTGGACATTGATGGGGACGATGTCTTCAATGAACGAGACAATTGTCCCTACGTCTACAACACTGACCAGAGGGACACGGATGGTGACGGTGTGGGGGATCACTGTGACAACTGCCCCCTGGTGCACAACCCTGACCAGACCGACGTGGACAATGACCTTGTTGGGGACCAGTGTGACAACAACGAGGACATAGATGACGACGGCCACCAGAACAACCAGGACAACTGCCCCTACATCTCCAACGCCAACCAGGCTGACCATGACAGAGACGGCCAGGGCGACGCCTGTGACCCTGATGATGACAACGATGGCGTCCCCGATGACAGGGACAACTGCCGGCTTGTGTTCAACCCAGACCAGGAGGACTTGGACGGTGATGGACGGGGTGATATTTGTAAAGATGATTTTGACAATGACAACATCCCAGATATTGATGATGTGTGTCCTGAAAACAATGCCATCAGTGAGACAGACTTCAGGAACTTCCAGATGGTCCCCTTGGATCCCAAAGGGACCACCCAAATTGATCCCAACTGGGTCATTCGCCATCAAGGCAAGGAGCTGGTTCAGACAGCCAACTCGGACCCCGGCATCGCTGTAGGTTTTGACGAGTTTGGGTCTGTGGACTTCAGTGGCACATTCTACGTAAACACTGACCGGGACGACGACTATGCCGGCTTCGTCTTTGGTTACCAGTCAAGCAGCCGCTTCTATGTGGTGATGTGGAAGCAGGTGACGCAGACCTACTGGGAGGACCAGCCCACGCGGGCCTATGGCTACTCCGGCGTGTCCCTCAAGGTGGTGAACTCCACCACGGGGACGGGCGAGCACCTGAGGAACGCGCTGTGGCACACGGGGAACACGCCGGGGCAGGTGCGAACCTTATGGCACGACCCCAGGAACATTGGCTGGAAGGACTACACGGCCTATAGGTGGCACCTGACTCACAGGCCCAAGACTGGCTACATCAGAGTCTTAGTGCATGAAGGAAAACAGGTCATGGCAGACTCAGGACCTATCTATGACCAAACCTACGCTGGCGGGCGGCTGGGTCTATTTGTCTTCTCTCAAGAAATGGTCTATTTCTCAGACCTCAAGTACGAATGCAGAGATATTTAA
F  GCATCAAGGATAACTGCCCCCATCT
R  TTCATTGAAGACATCGTCCCCATCA
290bp   55-65℃
[image: ]
ITGA5
ATGGGGAGCCGGACGCCAGAGTCCCCTCTCCACGCCGTGCAGCTGCGCTGGGGCCCCCGGCGCCGACCCCCGCTGCTGCCGCTGCTGTTGCTGCTGCTGCCGCCGCCACCCAGGGTCGGGGGCTTCAACTTAGACGCGGAGGCCCCAGCAGTACTCTCGGGGCCCCCGGGCTCCTTCTTCGGATTCTCAGTGGAGTTTTACCGGCCGGGAACAGACGGGGTCAGTGTGCTGGTGGGAGCACCCAAGGCTAATACCAGCCAGCCAGGAGTGCTGCAGGGTGGTGCTGTCTACCTCTGTCCTTGGGGTGCCAGCCCCACACAGTGCACCCCCATTGAATTTGACAGCAAAGGCTCTCGGCTCCTGGAGTCCTCACTGTCCAGCTCAGAGGGAGAGGAGCCTGTGGAGTACAAGTCCTTGCAGTGGTTCGGGGCAACAGTTCGAGCCCATGGCTCCTCCATCTTGGCATGCGCTCCACTGTACAGCTGGCGCACAGAGAAGGAGCCACTGAGCGACCCCGTGGGCACCTGCTACCTCTCCACAGATAACTTCACCCGAATTCTGGAGTATGCACCCTGCCGCTCAGATTTCAGCTGGGCAGCAGGACAGGGTTACTGCCAAGGAGGCTTCAGTGCCGAGTTCACCAAGACTGGCCGTGTGGTTTTAGGTGGACCAGGAAGCTATTTCTGGCAAGGCCAGATCCTGTCTGCCACTCAGGAGCAGATTGCAGAATCTTATTACCCCGAGTACCTGATCAACCTGGTTCAGGGGCAGCTGCAGACTCGCCAGGCCAGTTCCATCTATGATGACAGCTACCTAGGATACTCTGTGGCTGTTGGTGAATTCAGTGGTGATGACACAGAAGACTTTGTTGCTGGTGTGCCCAAAGGGAACCTCACTTACGGCTATGTCACCATCCTTAATGGCTCAGACATTCGATCCCTCTACAACTTCTCAGGGGAACAGATGGCCTCCTACTTTGGCTATGCAGTGGCCGCCACAGACGTCAATGGGGACGGGCTGGATGACTTGCTGGTGGGGGCACCCCTGCTCATGGATCGGACCCCTGACGGGCGGCCTCAGGAGGTGGGCAGGGTCTACGTCTACCTGCAGCACCCAGCCGGCATAGAGCCCACGCCCACCCTTACCCTCACTGGCCATGATGAGTTTGGCCGATTTGGCAGCTCCTTGACCCCCCTGGGGGACCTGGACCAGGATGGCTACAATGATGTGGCCATCGGGGCTCCCTTTGGTGGGGAGACCCAGCAGGGAGTAGTGTTTGTATTTCCTGGGGGCCCAGGAGGGCTGGGCTCTAAGCCTTCCCAGGTTCTGCAGCCCCTGTGGGCAGCCAGCCACACCCCAGACTTCTTTGGCTCTGCCCTTCGAGGAGGCCGAGACCTGGATGGCAATGGATATCCTGATCTGATTGTGGGGTCCTTTGGTGTGGACAAGGCTGTGGTATACAGGGGCCGCCCCATCGTGTCCGCTAGTGCCTCCCTCACCATCTTCCCCGCCATGTTCAACCCAGAGGAGCGGAGCTGCAGCTTAGAGGGGAACCCTGTGGCCTGCATCAACCTTAGCTTCTGCCTCAATGCTTCTGGAAAACACGTTGCTGACTCCATTGGTTTCACAGTGGAACTTCAGCTGGACTGGCAGAAGCAGAAGGGAGGGGTACGGCGGGCACTGTTCCTGGCCTCCAGGCAGGCAACCCTGACCCAGACCCTGCTCATCCAGAATGGGGCTCGAGAGGATTGCAGAGAGATGAAGATCTACCTCAGGAACGAGTCAGAATTTCGAGACAAACTCTCGCCGATTCACATCGCTCTCAACTTCTCCTTGGACCCCCAAGCCCCAGTGGACAGCCACGGCCTCAGGCCAGCCCTACATTATCAGAGCAAGAGCCGGATAGAGGACAAGGCTCAGATCTTGCTGGACTGTGGAGAAGACAACATCTGTGTGCCTGACCTGCAGCTGGAAGTGTTTGGGGAGCAGAACCATGTGTACCTGGGTGACAAGAATGCCCTGAACCTCACTTTCCATGCCCAGAATGTGGGTGAGGGTGGCGCCTATGAGGCTGAGCTTCGGGTCACCGCCCCTCCAGAGGCTGAGTACTCAGGACTCGTCAGACACCCAGGGAACTTCTCCAGCCTGAGCTGTGACTACTTTGCCGTGAACCAGAGCCGCCTGCTGGTGTGTGACCTGGGCAACCCCATGAAGGCAGGAGCCAGTCTGTGGGGTGGCCTTCGGTTTACAGTCCCTCATCTCCGGGACACTAAGAAAACCATCCAGTTTGACTTCCAGATCCTCAGCAAGAATCTCAACAACTCGCAAAGCGACGTGGTTTCCTTTCGGCTCTCCGTGGAGGCTCAGGCCCAGGTCACCCTGAACGGTGTCTCCAAGCCTGAGGCAGTGCTATTCCCAGTAAGCGACTGGCATCCCCGAGACCAGCCTCAGAAGGAGGAGGACCTGGGACCTGCTGTCCACCATGTCTATGAGCTCATCAACCAAGGCCCCAGCTCCATTAGCCAGGGTGTGCTGGAACTCAGCTGTCCCCAGGCTCTGGAAGGTCAGCAGCTCCTATATGTGACCAGAGTTACGGGACTCAACTGCACCACCAATCACCCCATTAACCCAAAGGGCCTGGAGTTGGATCCCGAGGGTTCCCTGCACCACCAGCAAAAACGGGAAGCTCCAAGCCGCAGCTCTGCTTCCTCGGGACCTCAGATCCTGAAATGCCCGGAGGCTGAGTGTTTCAGGCTGCGCTGTGAGCTCGGGCCCCTGCACCAACAAGAGAGCCAAAGTCTGCAGTTGCATTTCCGAGTCTGGGCCAAGACTTTCTTGCAGCGGGAGCACCAGCCATTTAGCCTGCAGTGTGAGGCTGTGTACAAAGCCCTGAAGATGCCCTACCGAATCCTGCCTCGGCAGCTGCCCCAAAAAGAGCGTCAGGTGGCCACAGCTGTGCAATGGACCAAGGCAGAAGGCAGCTATGGCGTCCCACTGTGGATCATCATCCTAGCCATCCTGTTTGGCCTCCTGCTCCTAGGTCTACTCATCTACATCCTCTACAAGCTTGGATTCTTCAAACGCTCCCTCCCATATGGCACCGCCATGGAAAAAGCTCAGCTCAAGCCTCCAGCCACCTCTGATGCCTGA

F  TAATACCAGCCAGCCAGGAGTG
R  TGTCAAATTCAATGGGGGTGC
95bp   50-60℃
[image: ]
注：
1） 引物方向均为5’-3’。
2） 引物退火温度请在推荐范围内优化。
3） [bookmark: _GoBack]截图为primer-blast结果。

image3.png
Primer pair 1

Sequence (53

Forward primer TGTTCCTGGTCAACCTGETGCTC
Reverse primer ACCTTGCTGTCCTTGTASACCCTG
Products on target templates.

>1lli_000393 4 Homo sapiens collagen type V alpha 2 chain (COL5A2), mRNA

produst length = 199
Forvard priner 1 TGTTCCTGOICAKCCTGSIGETC 23
Template 0 792

Reverse priner 1 ACCTIGCTGICCTIGTAMCCCTG 24
Template 968 o15

Length
22
24

Tm
6477
63.08

GC%
56.52
5000

Self complementarity.
6.00
200

Self 3" complementarity
200
100
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Detailed primer reports

Primer pair 1
Sequence (53 Length  Tm GC%  self complementarity. Self 3 complementarity

Forward primer AGGATTTCCTGGTACATCTCTG 22 5695 4545 600 100

Reverse primer GACATTCCACAATTCCATTTG 21 5370 310 400 400

Products on target templates.

>Xli_0115210482 PREDICTED: Homo sapiens collagen type IV alpha 1 (COL4A1), ranscript variant X1, mRNA

produst length = 116
Forvard priner 1 AGGATTTCCTGSTACAICICTG 22
Template 9250 o211

Reverse priner 1 GACATICCACAKTICCATTIG 21
Template 9365 o315
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Detailed primer reports

Primer pair 1
Sequence (5>3) Length  Tm GC%  Self complementarity Self 3" complementarity

Forward primer GCATCAAGGATAACTGCCCCCATCT 2 6473 5200 300 000

Reverse primer TTCATTGAAGACATCGTCCCCATCA 2 6232 4400  7.00 200

Products on target templates.

>1li_003247 3 Homo sapiens thrombospondin 2 (THBS2), MRNA

produst length = 230
Forvard priner 1 GCKICANGGKTMCTGOCCCCATCT 25
Template 2484 248

Reverse priner 1 TICATIGAAGACATCGTCCCCATCA 25
Template 2753 2120
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Detailed primer reports

Primer pair 1
Sequence (53 Length  Tm GC%  Self complementarity Self 3" complementarity

Forward primer TAATACCAGCCAGCCAGGAGTG 22 6181 5485 300 100

Reverse primer TGTCAMTTCAATGGGGGTGC 21 5038 4762 500 200

Products on target templates.

>1li_002205 4 Homo sapiens integrin subunit alpha 5 (ITGAS), MRNA

produt Length = 95
Forvard priner 1 TANTACCAGCCAGCCAGGAGTG 22
Template at7 8

Reverse priner 1 TGICAMITCAIGOSGSTE 21
Template an 01
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Detailed primer reports

Primer pair 1
Sequence (53 Length Tm GC%  self complementarity Self 3" complementarity

Forward primer GACGAGACCAAGAACTGCC 19 8817 5780 200 100

Reverse primer CACGAGGACCAGAGGGA 7 5705 6471 300 000

Products on target templates.
>Xli_005257059 4 PREDICTED: Homo sapiens collagen type | alpha 1 (COL1A1), ranscript variant X3, mRNA

produst length = 337
Forvard priner 1 GACGAGACCAAGMCTGCE 19
Template 381 E

Reverse priner 1 CACGAGGATCAGAGGGA 17
Tenplate 697 681
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Primer pair 1

Sequence (53 Length Tm GC%  self complementarity Self 3 complementarity
Forward primer GCCCTCAAGGTTTCCAAG 18 5653 5556 400 000
Reverse primer CCTTCAATCCATCCAGACC 19 5492 5263 300 000
Products on target templates.

=NI_0000893 Homo sapiens collagen type | alpha 2 chain (COL1A2), mRNA

produst length = 243
Forvard priner 1 GOCCICAAGGTITCCMG 18
Template 7 EN

Reverse priner 1 CCTICANICCATCCAGACC 19
Template 1039 1021




