[bookmark: OLE_LINK98][bookmark: OLE_LINK99][bookmark: _GoBack]DOLK gene sequence in this study (sequence ID refer to Table 1 ):
>CIBGYU20130917004
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBGYU20130921001
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBGYU20130917005
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBjs20150803008
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBjs20171014001
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIB20130531
GGTTACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCTACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTTGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIB20130532
GGTTACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCTACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTTGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIB20130533
GGTTACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCTACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTTGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBLC2010092
GGTTACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCTACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTTGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBLC2010097
GGTTACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCTACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTTGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBHN201108149
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACCGCCGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTCTTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBFJS20150501004
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACCGCCGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTCTTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBFJS20150501006
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACCGCCGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTCTTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBLS20140616004
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACATCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACCGCCGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
AACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTCTTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBLS20140616006
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACATCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACCGCCGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
AACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTCTTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBLS20140818005
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBGD201108030
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
>CIBFJS20150502002
GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT
GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT
AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT
GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT
TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA
GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT
TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT
TTTTGTGCTATTGGAATACGTTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG
GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT
TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC
TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC
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>CIBGYU20130917004


 


GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT


 


GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT


 


AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT


 


GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT


 


TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA


 


GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT


 


TCCTGGAGTCAT


GTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT


 


TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG


 


GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT


 


TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC


 


TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCT


GCCCTATTGTGGCATTCTGGC


 


>CIBGYU20130921001


 


GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT


 


GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT


 


AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT


 


GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGT


ATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT


 


TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA


 


GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT


 


TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT


 


TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCAC


TTGGACAGACCTTACG


 


GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT


 


TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC


 


TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC


 


>CIBGYU20130917005


 


GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTC


TTTTTCAT


 


GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT


 


AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT


 


GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT


 


TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA


 


GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT


 


TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT


 


TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG


 


GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT


 


TTACCTTCTGTT


GGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC


 


TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC


 


>CIBjs20150803008


 


GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT


 


GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT


 


AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT


 


GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT


 


TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA


 


GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT


 




DOLK gene  sequence in this study   ( sequence ID refer to Table  1  ) :   >CIBGYU20130917004   GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT   GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT   AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT   GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT   TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA   GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT   TCCTGGAGTCAT GTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT   TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG   GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT   TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC   TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCT GCCCTATTGTGGCATTCTGGC   >CIBGYU20130921001   GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT   GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT   AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT   GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGT ATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT   TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA   GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT   TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT   TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCAC TTGGACAGACCTTACG   GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT   TTACCTTCTGTTGGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC   TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC   >CIBGYU20130917005   GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTC TTTTTCAT   GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT   AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT   GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT   TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA   GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT   TCCTGGAGTCATGTACGATCGTTCTTTGCTCTATGTGGCTGCAGTGGTATGTTTGGCTGT   TTTTGTGCTATTGGAATACATTCGCTTCTTCCACATTAAGCCACTTGGACAGACCTTACG   GACTCTTCTGACGCTGTTCCTGGATGAGCGGGATAGCGGTCCACTGATTCTGTCACACAT   TTACCTTCTGTT GGGGATGTCTCTACCGGTTTGGCTATTTCCAAGACTCTGCGCAACATC   TCTTTCTGGCCCCTCTACCTTGCTGCCCTATTGTGGCATTCTGGC   >CIBjs20150803008   GGTGACTTTGGTGGCTTTGGTCCTGCTGGGCATTATTTTCTCAGCCTTGTTCTTTTTCAT   GGACTCCACCACCTGGACCTCCTCTTTATTTTTCTACATGATGACTGCGGTTTTAGGTCT   AGGAGTCTTTGTGCCCTGGCTGCAGTACCTCATCAAGAGACATCCGCTCTTCTGGCTGGT   GGAGTTTCTGGTTCAGAGCAAAACACGACTGTATCTCCTCCTCTTCTGGACATGCCTTGT   TCTTGTTGCTTGCGGGATTGTTCTATTTCAAAATTCGAAGAGATCCACAGACTCCAAAAA   GCCGCAAGTATCCACCATAACCCGCAAGTACTTTCACTTTCTTGCAGTGGTTGTCTACGT  

