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MSAKKIVLKSSDGESFEVEEA-
MS K IV+ SSDG++F+++EA
MSKKIIVVTSSDGDTFQIDEAR
ataaaaggaatgggatcagggc
tcaattttcgcagactataacq
gaggacgggcctttttgccagce

ALESQTIAHMVEDDCVDNGVPLPNV

A +S I M ED C DNG+PLPNV

AFQSAMIKGMDEDKCADNGIPLPNV
ggtctgaaagagggatggagacccag
tctaccttagtaaaagcaagtctcat
gacagggagtgtatgtcttacgtacc
A Frame Shift

mutation

TSKILAKVIEYCKRHVEAAASKAEAVEGAATSDDDLKAWDADFMK-IDQ

TSKIL VIEYCK+HV VE ++ LK WD +FMK +Q
TSKILLLVIEYCKKHV-—-——————— VEN--EEEEYLKKWDTEFMKKMEQ
aaaacttgagttaacg gga ggggtcaatgagtaaaagc
cgattttttaagaaat taa aaaaataagacattaataa
acgccggttgtcggec cgc aaaatcgggctacggggaa

ATLFELILAANYLNIKNLLDLTCQTVADMIKGKTPEEIRTTFNIKNDFT
+ +F++++AANYLNI++L+DLTC+TVAD++ GKTPEEIR F I+NDFT
SIVFDVMMAANYLNIQSLIDLTCKTVADFLSGKTPEEIRAYFKIENDFT
tagtggaaggatcaacacagcataagggtctgaacggacgttaagagta
ctttatttccaatatagttatcgactcattcgaccaatgcatataaatc
gtctttggtgttctcactttecgtatttttcaaataggtcaccgecgetta

PEEEEEVRRENQWAFE
PEEE E+ RENQWAFE
PEEEAEILRENQWAFE
cgggggacagactgtg
caaacattgaaagcta
agaatgtcggtagttg



