
 

N66 nucleotide sequence 

TATGTGGAGAATGACGACGCTTCTTCACTTGACTGCTCTGCTTGTTCTGATTCCATTATGTCATTGTGCCT

CCATGCACAGGCATGACCATTATATGGACATGGATCAAACCTACCGTGATCGATGGGGAAACTGTCATTATTCAGG

GGGAAGTAGCTGTGACGCCGGGTTTAGCTACAATAGGGAACAAAATGAGGAACAATGCCACGGGCCGTATGACT

GGCACACTATATCTAGTTGCTTTAAGGCATGTGGAAGTAAAGAGAGACAATCACCAATCAACATTTGGTCACATAG

AGCCCTTTTCCGAAAACTGCCAAGACTGAAATTCAAGCCACATATGAAATCATTGGATACGAAAGTGTCAAATCAC

CAAAATCATGCCCCTGAATTCGATTCTGAGGACGAAAAACTTCATGTTAAACTGAAGAAACTTGTTGATGGACATT

ATAAATTCCGCAATCTCCATATTCACATTGGCAAAAGTAGACGAAAGGGCTCCGAACACAGCGTTGACAGACATTT

TACACCTATGGAGGCTCATTTAGTGTTCCATCATGATGAGAAAAAGGAAATCAAACCTCCTAGGATTCCGTTAGGA

AGAAATTTCAGTGGTATTAATGAATTTGTTGTCGTTGGGGTTTTTCTAGAGGATGGTGATGAAGGATACGGTGATG

AACCGGACGACTATGAATGTAAGCGCATATTAAAGGGTCATTACGATCATTGCGACAACAATGGAGACAACG

GTTACAACTGTGATAACGGCAACAATGAAAACAACGGAAACAATGGTAATGGTAACAACGGCTATAACGGT

AACAACGGTTATAACGGTAATAACGGTGACAATGGCAACAGTGGAAACAATGGTAATGGTAACAACGGTTA

TAACGGTGACAATGGCAACAGCGGAAACAATGGTAATGGTAACAACGGTAATAACGGTAATAACGGTGGC

AACGGAAACAACAGAAACAATGGTAATGGTAACAACGGTTATAACGGTAATAACGGTGATAATGGCAACAA

CGGAAACAATGGTAATGGTAACAACGGAAATAATGGTAATGGTAACAACGGAAATAACGGTGGCAATGGC

AACAACGGAAACAATGGTAATGGTAACAACGGAAATAATGGTAATGGTAACAACGGGAATAACGGTGGCA

ATGGCAACAATGGTAATGGTAACAATGGAAGTAATGGTAACGGTGACTACGGTAGTAATGGTAACAATGGT

GGAAACGGGAACAATGGTAATAACGGTGATAACGGTAATGGCGACAATGGTTATAACGGTGATAATGGTA

ACAGTGACGGGCGACTCAGACGTTGGGACTTGGAAAATGTCCGCCGCATTCATACCGAGCGATATCACAT

CAGCGGAAGATGTATTGTCAAAAAAGCAAAACGCCTCAGCAGGATTCTCGAATGCGCATATAGACACAAAA

AAGTCAGAGAATTCAAAAGGAATGGAGAACACAAAAGTCTTGATGTTGAAATTACACCGGAAATGGTTCTA

CCGCCAATAAAATACAGACAATACTATACCTATGAAGGATCTTTGACAACCCCTCCTTGCACAGAGAGCGT

CCGTTGGGTTGTAGAAAAATGCCACGTGCAAGTATCCAGAAGGGTGCTTGATGCATTGCGGAAGGTCGAA

GGATATGATGATGGTACCACGTTTGAGCAAGTATGGAAACAAGACGTCCCACACAGAGAAACATAAAACCT

GTACCTGTGTACAAAAACTTTATATGAGA  

N66 Protein sequence (576 aa) 

MWRMTTLLHLTALLVLIPLCHCASMHRHDHYMDMDQTYRDRWGNCHYSGGSSCDAGFSYNREQNEEQCHGPYD

WHTISSCFKACGSKERQSPINIWSHRALFRKLPRLKFKPHMKSLDTKVSNHQNHAPEFDSEDEKLHVKLKKLVDGHYKF

RNLHIHIGKSRRKGSEHSVDRHFTPMEAHLVFHHDEKKEIKPPRIPLGRNFSGINEFVVVGVFLEDGDEGYGDEPDDYEC

KRILKGHYDHCDNNGDNGYNCDNGNNENNGNNGNGNNGYNGNNGYNGNNGDNGNSGNNGNGNNGYNGDNG

NSGNNGNGNNGNNGNNGGNGNNRNNGNGNNGYNGNNGDNGNNGNNGNGNNGNNGNGNNGNNGGNGNN

GNNGNGNNGNNGNGNNGNNGGNGNNGNGNNGSNGNGDYGSNGNNGGNGNNGNNGDNGNGDNGYNGDN

GNSDGRLRRWDLENVRRIHTERYHISGRCIVKKAKRLSRILECAYRHKKVREFKRNGEHKSLDVEITPEMVLPPIKYRQYY

TYEGSLTTPPCTESVRWVVEKCHVQVSRRVLDALRKVEGYDDGTTFEQVWKQDVPHRET 

 

 

 

 


