Supplementary File S3. The gene model for RcRbohD. The coding region is marked with
uppercase letters, above which is its deduced amino acids. The transcribed untranslated regions,
including 5’ UTR, intron and 3’ UTR sequences, are marked with lowercase letters. The start and

stop codons are marked with bold letters.

1 cgagctttctctgecattgecatacaatataaagccaggagaaggttctategtaccatteca
61 acacacagatacgaaagttgcctaatcaaattcttttattttccatttaaaaaaaaaaaa
121 aaaagtttcttcatcctcgttttctacattcatttttgttgttectecgecectgecagaag
1 M RKETTTTDU®PHA QGZEKGT
181 gaaaaaaaaaacATGAGGAAAGAAACCACAACTACTGATCCTCATCAGGGCAAAGGCACT
7Yy Yy F SDNTSDTESTIASDIRTATF
241 TATTATTTTTCAGATAACACCTCGGACACTGAGAGCATTGCCAGCGATCGAACTGCCTTT
37 6 P L GV GV GAPLHHIEKI KR RSSIKK
301 AGCGGTCCTCTTGGAGTTGGAGTTGGAGCTCCTCTCCACAAAAAACGTTCCTCAAAGAAG
57 ARFNLPPETSSAGV EDZPS S
361 AGCGCAAGGTTCAATCTTCCACCCGAAACCTCCTCTGCCGGTGTCGAGGATCCATCCAGC
S YV ETIT TLDTIRDDG SV AV HSVAQ
421 TCCTATGTAGAGATTACTCTTGACATTCGCGACGACTCTGTGGCGGTTCACAGCGTCCAG
979G ANY ED P DL ALULAIKTI RTTULENK
481 GGGGCTAATTATGAGGACCCAGATTTGGCGTTGCTTGCAAAGAGGACTCTCGAGAACAAG

117 T S L FRNTSSHTITIZ KA QETLZKTRTFA
541 TCTACTTCCCTGTTTCGAAACACCTCTTCCCATATAAAGCAGGAGCTCAAACGTTTTGCT
3%7S L S RRPSAAKRPFDRTIKSAAA
601 TCCCTGTCAAGGAGACCTTCTGCCGCTAAAAGGTTTGATAGAACAAAGTCAGCTGCTGCT
57H AL K GLKFTITAAKTGSSANGW
661 CATGCCCTGAAGGGCCTCAAGTTCATCGCCGCAAAAACTGGATCTTCTGCAAATGGATGG
7S S VEKRPFQQLTVNTDGTLTLHC

721 TCTTCTGTTGAAAAGAGATTTCAACAACTTACTGTTAATACTGATGGTCTCCTTCACTGT
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S L F GECTIG
TCCTTGTTCGGTGAATGCATAGgtactgttttttcattataactaattacatatatattt
M N K D S K
cctaaattcaatattaaaatttattaacttggattggacagGCATGAACAAGGATTCAAA
EFAGETLV FRALARI KUHNTINGTDS
GGAATTTGCTGGTGAATTATTTCGCGCGCTTGCTCGGAAGCATAACATAAATGGTGATTC
I NX AQLKDFWDOQTISDESTFDS
TATTAACAAGGCACAGCTAAAAGATTTCTGGGACCAGATCTCTGATGAAAGCTTCGATTC
R L QI FF DM
CCGGCTCCAAATATTCTTTGACATgtaagaattacccttcaaattttaattaaaccatte
aacgaattagtcctcataatatttatatatgtatataattagtacctgaaaatgcgaatg
VDRDADGRTITETETEVTE
catgcagGGTGGACAGAGACGCTGACGGAAGAATCACAGAAGAAGAAGTAACAGAGgtaa
agcgtacagtgcgatacctggtcaacgttgacttttccaaacctaacctaaataattaat
ggacaattccatagactactactacttattaattactagtttagtttaaactaacgacat
I T S L SASANZIKTLGSNTAQK
gatcaatttgtagATTATCAGTTTAAGTGCTTCTGCAAACAAGCTCTCCAACATTCAGAA
Q AK EY A ALTMETETLUDZPDNAGY
ACAAGCCAAGGAATACGCTGCCCTAATTATGGAAGAATTAGACCCAGATAATGCTGGATA
I M
CATCATGgtacctacctattattattattattgtaactgcattattaattgetatetttt
I Y N
aatttaatttgtctttccegeccttacttaactccaatttttcttaatacagATTTATAA
L ETLLL QAPNQSVRTIGDS SRV
TCTAGAAACACTACTACTGCAAGCTCCAAACCAATCTGTCAGAATTGGAGATAGCCGAGT
L SQLUL SQ KL KU&PTUGQETNZPTL KK

TTTGAGTCAACTACTGAGTCAGAAACTCAAGCCTACACAAGAGACCAATCCATTAAAAAA
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WY Q K AKYFFLIDNWQRYVWTIMA
ATGGTATCAAAAGGCCAAGTACTTTTTCTTAGATAACTGGCAGAGAGTGTGGATCATGGC
LwL eI VAGLF FSYXKFVQYRNK
ATTGTGGCTGGGAATCGTAGCTGGTTTATTTAGTTACAAGTTTGTACAGTACCGAAATAA
AV F EVMGY CVCTIAIKTGS GATETL
GGCTGTATTCGAGGTAATGGGCTACTGTGTTTGCATTGCCAAAGGAGGGGCAGAGACACT
K F NMALTTLTL®PVCRNTTITWILR
TAAATTCAATATGGCCTTGATTTTACTGCCTGTCTGTCGGAACACCATTACTTGGCTCAG

NK TKLGVAVPFDDNTLNTFHK
AAACAAGACTAAGTTGGGAGTGGCTGTGCCTTTCGACGACAATCTCAATTTCCACAAGgt
aatcatatagtaggaaattttaattagctagagcctagagcatgggggaattectaatte

v I AV GIATGTGTLH
tettttgggttgatcgatcagGTGATTGCCGTTGGAATTGCCATTGGGATTGGGCTACAT
AAGAHLTT CDTFPRILILUHATETEEY
GCAGGTGCGCATTTAACTTGTGATTTTCCACGGCTTCTCCATGCCACTGAAGAGGAATAC
EPMEPYFGETDAO QPENYWWTF F VK
GAGCCTATGGAGCCTTATTTTGGGGAAGACCAACCCGAAAACTACTGGTGGTTTGTAAAA
G VEGVTGTITTITMYVVLMATIATFTL
GGGGTGGAGGGGGTCACAGGAATTATAATGGTAGTCCTAATGGCTATAGCCTTCACACTA
AT PWPFZRIRNIKTLNTLU®PZEKZ®PTLZI KTI KTLT
GCCACTCCTTGGTTTAGGCGTAACAAGCTCAATCTTCCCAAACCCCTCAAGAAACTAACA
G FNAFWYSHHLTFVIVYATLTLTI
GGTTTCAATGCCTTCTGGTATTCTCATCATCTCTTCGTAATTGTCTACGCTCTCCTCATT
v HGIYLYTLTI KTWYHZ KT
GTCCATGGTATTTACCTCTACCTCACCAAGACATGGTATCATAAAACGgtcagtcttcaa
actctcttcttcttaatgattttgagttttectccactcgegaaaatctgatttccatatt

TwMYyYy LAVPTITTTLYATCETR
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ctctactatacagACATGGATGTATCTAGCAGTGCCCATAATCCTTTATGCATGTGAGAG
L T RAFURSUZRTITIKS SV KTTLK
GTTGATCAGGGCATTTAGATCACGAATCAAGTCCGTTAAGATTCTCAAGgtattaacgga
aagctcttgeccattttagaatatttgttattaatattgtattgcagataattgtaaatce
tttaatttagtgctagccagtcactgtttteccgtattcttaatgecatgectactgaaatg
VAVY P GNV L ALWUHM
atgaacacgactcatatatagGTTGCTGTATATCCGGGAAATGTCCTAGCATTGCACATG
S K PQGF KYKSGQYMTFUVNTZ CAA
TCAAAGCCACAAGGCTTCAAATATAAGAGTGGACAGTACATGTTTGTCAACTGCGCTGCA
VS P F E W
GTTTCTCCCTTCGAATGgtaactacctctaccttattatccgaactgtcatttttggtta
HPF S TITTS
gccattgaggaataatataattgaatatgtatatttgcagGCATCCATTTTCTATCACAT
AP GDDYLSVHTIURTTZLSGDWTRAQ
CAGCACCAGGAGATGACTACCTCAGTGTGCATATTCGAACTTTGGGTGACTGGACCCGCC
L KTV F S E
AGCTCAAAACTGTTTTTTCTGAGgtctgttataattagttcacaggectactgtataatct
gttctttttectettttttggtectettcaatggaccgectaattaatctcacctgeactat
v C K PP TAGI K S GLL
cgttttcattggttattaatagGTTTGTAAGCCTCCAACTGCTGGTAAGAGTGGACTGCT
R AEGNNPG
CAGAGCTGAGGGAAACAATCCTGGgtaattgegattatatagtatataataataacaacg
ttagttagtcggaagttttaaatgtagtgttttatttgggagcagcaaaatctaatagtg
FpPKTITULTITDGPYGAPAG QD
gaaaggaacagGTTTCCAAAGATATTGATAGACGGACCGTACGGAGCTCCAGCACAGGAC
Y K XK YyDVVLLV GLSGTIOGATUPMI

TACAAAAAATACGACGTGGTGCTGTTGGTAGGGCTAGGGATAGGGGCTACACCCATGATT
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S I vKDTITNNMETETDU DGETLTESSG
AGCATTGTGAAGGACATCATTAATAACATGGAGGAAGATGATGGTGAGTTAGAGAGTGGG
R ATAANNNNSS SNNRTIRIKAYF
AGAGCGACAGCTGCAAATAACAACAATAGCAGTAACAACAGGACGAGGAAAGCCTACTTC
Y wWv T TRE®QGSVFEWFIKGTIMNEYV
TATTGGGTGACGAGGGAACAAGGTTCATTCGAGTGGTTCAAAGGGATAATGAACGAGGTT
AAEMDDI K GV IETLUHNYZ CTS SV YE
GCAGAAATGGATGATAAGGGGGTGATAGAGCTGCACAACTACTGCACCAGCGTGTATGAA
EGDARSALTAMELZG QSTLHHATZ KN
GAAGGAGACGCCAGGTCAGCCCTGATTGCAATGCTTCAGTCGCTCCACCATGCCAAAAAC
GvDVVSGTI RV KSHFAZKZPNWR
GGTGTCGATGTTGTTTCGGGGACAAGGGTCAAATCCCACTTTGCCAAGCCGAATTGGCGG
Q VY K K I ALHHPUDARTISG
CAAGTCTACAAGAAAATTGCACTCCACCATCCTGATGCAAGAATTGgttggttcacctaa
cctatcccattttatttcttctattgactttttatggaatactgattatataaagaactg
vV FYCGAPATLTI KT ETLT RZGQTLA
aatgcagGAGTTTTCTACTGTGGGGCACCAGCACTAACAAAAGAGCTAAGACAACTAGCT
L DF SHZKTJ STI KT FDFHIKTENTF =*
TTGGACTTCTCCCACAAGACCTCCACTAAGTTCGATTTTCACAAGGAGAACTTTTAAatt
tgagcaacagggtatacagatacatacgattctgtggtagcaaattcatatattatgget
gactcactggtatacaacgtcatccaattagctacaccgggaatagttattatacgtagt
tcctectaatttaatttattecgagtttaaatttcaattttaagaacagagaaattcttgat
acaaaaaaagaaaaagaaagaagatgtaattatatttgatggagctgctaatcaagaatt
aaagttgatggaatttgataagcctgtgtttgttccattgattgegtttagtgggggatt

taccagaagaaactatgggaactaaagtcacttttcttacatatatttaatctatg



