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>MdIAA4
ATGGAGAGTGGAGGTTCTGCAAGTGGGTCGTTGACTAAGTCAACGCTGTCCAGGGAGGAGAATTTTGCCATGTCTTCTGAGGACTCTTCTACCCCTGAGGAGTCTGGCCTCGAGCTCTGTCTTGGGCTGAGCCTTGGTGGTGGTGGAGGGAAGGATCAGCAGGGGCAAAGGGGTCACTTTGCGAGGATCTTGACTGCTAAGGATTTTCCTTCTGTGGGGTTTTCTTCTTCGTCGGCTTCCGAGTCGTCGTCTTCTACTTCTTCGTTGAGCAGCGGTAATGTTGCTGCTGGAACCAAGAGAAGTGCTGATTCTGTGGCTGCTGCTAATGGTGCCAGTCAGGTTGTGGGATGGCCTCCTATCAGAGCTTATAGAATGAATAGTTTGGTTCTCCAAGCGAAATCTTCATCCACTGAAGGACTTAACTCAGTAAATGAGAAAAGTGAATACAAGACCGGTGCAGAGAAGGTTAACAATGGAGGTCACAAGTCCAATGGAAATGCTAAGGAGATAGGGCAGCAGAGGGGTTCACTGTTTGTGAAGGTGAATATGGACGGGATTCCTATTGGGCGAAAGGTTAATCTAAGTGCGCATAGTTCCTATGAAGCGCTAGCACAAAAATTGGAGGATATGTTTGGGCCCT
CGACACATGGTTCAGGTGGTCAGGAGATGGAAGGAGCAACAAGACCCTCAAAGTTGCTGGATGGATCATTTGAGTTTGCGCTCACTTATGAAGATAAAGATGGAGACTGGATGCTTGTGGGAGATGTTCCTTGGGAGATGTTTCTTGGTACTGTCAAGAGGTTAAGGATTATGAGGACATCTGAGGCTAACGGACTTGCTCCCCTGTTACAGGAAAAGAATGTGAGGCAAAGATGTAAGCCAACCTAG
>MdIAA5
ATGTCTCCACCACTATTGGGTGGTGAGGAGGAAGGGCAGAGCAATGGGTCTATGGTAGCTTTTTCACGCTCTATGGACTGCATCTCTCAAAACAGCTCTGGACTGAAAGAACGTAACTACCTAGGATTGTCAGATTGTTCTTCAGTCGACAGCTCCACGGTCTCGAACTTGTCAGAGGGGACTAAGAACAATCTGAACTTTAAGGCTACGGAGTTGAGGCTCGGCCTTCCTGGATCCCAATCACCAGAACGGGAACCTGATCTTTGCTTGTTGAACTCGGGGAAACTTGACGAGAAGCCACTGTTTCCTTTGCTTCCTTCAAAAGATGGAATCTGCTCCTCATCACAGAAGAATGGCAACAAAAGGGGTTTTGCTGACACTATGGATGGATTCTCAGAGGTGAAAAGTAATGCATATACTGAAGGAAATTGGATGTTTCATGCAGCTGGCTCTGATTCTGAATCTCCAGAATCTGTTGGACAAGGGAAGTTTCCTGTGAATTCAATCAATGTAATGCTATCATCCAGGCCTTCTGGGTGTCAGCCAACCATAACAAAAGAAGCACGCACTAAACAAGAACAATCTAATGCTACAAACGGAGGCAACCATAACCCTTTGGGTGCTTCTAACAATGGAAGTGCCCCAGCTGCTAAGGCACAAGTTGTTGGATGGCCTCCAATTAGATCATTTAGGAAGAATTCTCTAGCCACTACATCAAAGAACAATGATGAAGTGAATGGAAAACCTGGTCCCGGTGGACTTTTTGTCAAGGTCAGCATGGATGGGGCTCCCTACCTGAGGAAGGTAGACCTGAGAACCTACTCTACATATCAAGATCTGTCTTCTGCTCTGGAAAAGATGTTCAGCTGTTTTACCATAGGGCAATACGGGTCCCATGGAGCTCCGGGGAGGGAAAGACTGAGTGAGAGTAAGCTGAGAGATCTTCTTCACGGATCAGAATATGTTCTTACATATGAGGACAAGGATGGTGACTGGATGCTTGTTGGGGATGTCCCATGGGAGATGTTTATTGACACATGCAAGAGGTTGAAGATAATGAAGGGCTCCGATGCCATTGGTTTAGCTCCTAGGGCCATGGAGAAATCCAAGAACCGGAACTAG
>MdIAA8
ATGTCTATATCTTTGGAGCATGATTATATAGGCTTATCTCCTTCAATGGAAACCTCTACCAAGTCTGCTGCTTTGAACCTCAAAGCCACTGAGCTGAGGCTGGGTTTGCCTGGCTCTCAGTCTCCAGAGAGAGACGGCTGCGGCGGCGGCGGTAGTGGGGTGGAGGAGAAGGCTACTGGGTTTTCAGTCTGTGGGGTTAAGGGGTTGGTGTCTGGGGCCAAGAGGGGCTTCTCAGACGCCATTGATGGAGCTTCTGGGAAGTGGGTTTTCTCTGGGAGTGGTGGATCTGAGGTGGAGTTAGGCAAAGGTGGGAACTTGCTCTCTCCCAGAGGTGTGAATGCTGGGAAAGCTCTTGCTGCTGGGTGTGAACCCAGCAATCAACCAACAGGTTTAGCTGGCTCTGCTGTGAAAGATGGTGTCCAACAATCTCCAAAGCCATTGCATGAGAAGAAATCCCAAGGGTCTGCTGGGTCTACTGCCCCTGCTGCAAAGGCACAGGTTGTAGGATGGCCACCAATTCGTTCTTTTAGGAAGAATTCAATGGCTTCCGTTCCTTCAAAAAATGGTGATGATGCAGAAGGCAAGATGGGAGCAGGGTGTCTGTATGTTAAGGTCAGCATGGATGGTGCACCGTACCTGAGGAAAGTTGATCTCAAAACCTATGGCAGCTATCTGGATTTATCTCTAGCTCTGGAAAAGATGTTCAGCTGCTTCACAATTGGTCAATGTGGTTCACATGGAGCTTCAAGGGATGGATTGAGCGAGAGTCGATTGATGGACCTCCTACATGGTGCTGAATATGTCCTCACCTATGAAGACAAGGATGGTGATTGGATGCTAGTTGGTGATGTTCCCTGGGAAATGTTCACCGACTCGTGTAAGAGGATGAGGATCATGAAGAGTTCAGAGGCTATCGGTCTAGCCCCAAGGGCCATGCAGAAGTGCAAAAATAGTAATTAG
>MdIAA9
ATGTCTCCGCCACTGCTTGGTGTTGATGAGGAGGAGGGTCAGAGCGATGTTACATTATTGGCTTCTTCGGGTTCTATGGAGAGTGTATGCCAGAACAGTTTGGAACTGAAGGAGCGAAATTACATGGGATTGTCTGATTGCTCTTCGGTAGACAGTTCGAAGGTCTCTGCTGTCTCTGATGGAAGTAAAAGTAGTCTGCATTTGAAGGCTACAGAACTTAGACTTGGGCTTCCTGGATCCCAGTCTCCTGAGAGAGACTCAGAGGCGAGGGTAATCTCCACTCAACTTGATGAGAAGCCCTTATTCCCGTTGCATCCTTTAAAGGATGGCCACTATTCTTCATTGCAGAAAACAGTTGTTTCGGGAAACAAGAGAGGTTTCTCCGATGCTATGGATGAGTTCTCAGAGGGGAAATATGCTAATTCAGAGGTAAACCTGTTACTGTCACCCAGACCTTCTCCAAACTTTGGACTGAAATCTGGTTCTGCACTTGAGAACCCTGGGACTCAACCACCCAAAACAAAAGAGGTGGCACCAGCAAAGGTAGTACAAGAGAGGCCTCATGCTGTCAACAAAAGCAGACCGAATCATAATGAAAATAGTACTAGCGGTGCACCTGCTTCCAAGGCGCAGGTTGTGGGTTGGCCACCTATAAGATCATTTAGGAAGAACTCATTGGCCACTACATCAAAAAACACTGAGGAAGTAGATGGAAAATCGGGCCCTGGTGCTCTGTTTGTCAAGGTCAGCTTGGATGGTGCACCTTATTTGAGGAAAGTAGATTTGAAAAATTACTCTGCATACCAGGAACTTTCTTCTGCTCTTGAAAAGATGTTCCGCTGTTTTACCCTAGGTCAATATGGATCTCATGGAGCTCCAGGCAGAGAGATTAGCGAAAGCAAGCTGAAAGATCTGCTTCATGGCTCAGAATATGTTCTAACTTACGAGGACAAAGATGGTGACTGGATGCTCGTGGGCGATGTTCCTTGGGACATGTTCATTGATACCTGCAAAAGGATGAGGATTATGAAGAGCTCAGATGCCATCGGCCTAGCACCAAGGGCCATGGAAAAGTGCAGGAACAGGAACTAG
>MdIAA10
ATGGCAATGTTTGCGCAGGATCTTGAAGCCACAGAGCTAAGATTAGGGTTACCGGGCACCAAGGATTCCGAGCAGAACACATATTCTACTACTTTGATTAGCAAGAGCAACAAAAGACCACTGCAACCCGACATGAACGACGAAGACAATGATTCTTCATCCGCCAAAAGATCCGACCAGCAAATTTCTCAGCCTCCACCTTCCAAGGCACAAGTAGTAGGGTGGCCGCCGGTGAGATCATACCGGAAAACCTGCCTCCAAGCGAAGAAAACCGAGGCGGAGGCAGCCGGGATTTATGTCAAGATAAGCATGGATGGAGCTCCTTATCTAAGAAAGATAGATTTGAAGGTGTACAGAGGGTATACTGAACTGCTTAAAGCGTTGGAAGACATGTTCAAGTTCAAAGTTGGTGATTATTGTGAGAAGGATTTAGGGTACAATAACAGATCAGAATTTGTACCTACTTATGAAGACAGAGATGGAGATTGGATGCTGCTTGGAGATGTTCCGTGGGAGATGTTCATCGCCTCGTGCAAGAGGTTGAGAATCATGAAGGGTTCGGAAGCGAAAGGCTTAGGCTGCTGCCCGCTCTGA
>MdIAA14
ATGGATAATTTGTATAGTATGATTTGTGAGAATAATGGAGTTGTAAGGGCAAATAAGAGAGGGTATGTTGCAGCTGAAGACAAAAAGCTGGAGCTGAGGCTGGGTCCTCCTGGAGGAGAAGATCATCAGTCACTTCTTTCCCTTGGTTGCTGCAACAAGAACAATATTTCTCATGAAGCCAAAAGAGTCTGTCATGAAGAGAAAAAAGAAGAGAGAAAGTGGCTGGCAAACAGCTCATCAGATCCTCCAGCAAGTGCTTTTGAGCTTACAAATTCAACAGCAGCTCGTGACTCTGATCAGAAAAGTAAAAGCAGAATTGCACAAGCTCCAGTTGTCGGATGGCCTCCGATCCGTTCATCCAGGAAAAATCTTGCAATCAGATCATCACCATCAAGCTTCGCAAAGCCGGCAGCTGATTCGGAGTCACCAAATGAAACTTTGAAGGAGGGAAACGGAAAATCTGATAGTACTACTTATTCCAAGGACCACATGTTTGTAAAGATCAACATGGAAGGAGTTCCCATTGGAAGAAAAATTAACCTCAAAGCCTATGATAGTTATGAGAAACTCTCTTTTGCCATAGATGAACTCTTCCAAGGTCTTCTTGCAGCTCAAAGAACTTGTTGTGGTGTGGAGAAAGAAGACAAGAAGGGAGAGACCAAATCAATAACTGAATCATTACATGGCAATGGGAAATATACTCTACTTTATGAGGATAATGAAGGAGACAGGATGCTTGTTGGTGATGTCCCATGGAACATGTTTGTATCGACGGCAAAGAGGCTTCAGGTATTGAAGAGCTCACAGCTTTCCACTCTACAGCTTAGTAGCAATCAGCGTGAAAAGACACCACTTGATTCTACAATGGAAGTTGGAATTGGAAGATGA
>MdIAA15
ATGGTTAAGTTGTATAATATGATTTGTGAGAATAATGAAGAAGTGGTTGTGAGAGCAAATAAGAGAGGGTATGTTGCAGCTGAAGACAAAAAGCTGGAGCTGAGGCTGGGTCCTCCTGGAGGAGAAGATCGTCAGTCACTTCTCTCCCTTGGTTGCTGCAACAACAATATTCCTCATGAAGCCAAAAGAGCCTGTCATGAAGAGAAAAAAGAAGAGAGAAAGTGGTTGGCAAACAGTTCATCATCAAATCCTGCAGCTAGTGCTTCTGAACTTACGAATTCAGCTGCAGCTCGTGACTCTGATCAGAAAAGTAAAAGCAGAATTGTACATGCTCCAGTTGTCGGGTGGCCTCCGATCCGTTCATCCAGGAAAAATCTTGCAAACAGATCATCATCATCAAGCTTTGCAAACCCGGCAGCTGATTCGGAGTCACCAAATGAAACTTCGAAGGAGGGAAATGGAAAATCTGATGGTACTAATTATTCCAAGCACCACATGTTTGTAAAGATCAACATGGAAGGAGTTCCCATCGGAAGAAAAATTAACCTCAAAGCCTATGATAGTTATGAGAAACTCTCTTTTGCCATATATGAACTCTTTCAAGGTCTTCTTGCAGCTCAAAGAGTTTGTTGTGGCGTGGAGAAAGAAGACAAGAAGGGAGAGACCAAATCAAAAACTGAATCATTACATGGCAGTGGGGAATATACTCTACTCTATGAGGATAATGAAGGGGACAGGATGCTTGTTGGTGATGTCCCATGGAACATGTTTGTATCCACGGCAAAGAGGCTTCGGGTATTGAAGAGCTCACAGCTTTCCACTCTACAACTTAGTAGCAGTCCGCATGAAAAGACACCACTTGATTCTACAGTGAAAGTTGGAATCTGA
>MdIAA16
ATGTTACCGGAAAATAAGCAGCAGCCGCCGGACGGACTGAACTACGATGAGACGAAGCTGACCTTAGGGTTGCCTGGTTCGGGCTCGAAACGTGGATTCTCAGAGACCGTTGATATTAGTCTTGGGAGCTCGAGCTCATCGTCGCCAAGAGCAGGGGTGGAATGTTGTGATCAATATAGTGTTGTTGATGGTGGGGACAAAACTCATAAGGCTCCAGCTAAGGCACAAGTGGTTGGATGGCCACCAGTGAGAGTTTCAAGGAAGAACTTGATGAACAGCTGCAAATATGTGAAAGTGGCAGTTGATGGAGCTCCATATCTGCGCAAGGTTGATCTTGAGATGTACAACAGCTATCAGCAGCTTTTGGGTGCTCTTGAGGACATGTTTTCCTTCTTAAAAATCCGTAATTACTTAAATGAGAGCAAGCTTATGGACCCTGCAAATGGGGTGGAATATGTACCAACTTATGAAGACAGAGATGGCGATTGGATGCTTGTTGGAGATGTCCCATGGAAAATGTTTGTGGAAACATGCAAGCGGCTCCGGTTGATGAAAAGCTCAGAGGCGATCGGATTAGCTCCGAGGACGCCTCCGCAATGCACAAGCACACACTGA
>MdIAA20
ATGGCAATGTTTGCGCAGGATCTTGAAGCCACGGAGCTAAGATTAGGGTTACCAGGCACCAATGATTCCGAGCAGAACACCTCTTCTCCTACTTTGGTTAGCAAGAGTAACAAAAGACCACTGCAATCCGACATGAACGAAGACAATGATTCTTCACCCGCCAACAGATCCGACGAGCAAATTTCTCAGCCTCCACCTACCAAGACACAAGTAGTAGGGTGGCCGCCGGTGAGATCATACTGGAAAAACTGCCTCCAATCGAAGAAAACCGAGGCGGAGGCAGCCGGCATCTACGTGAAGATAAGCATGGATGGAGCTCCTTATCTAAGAAAGATTGATTTGAAGGTGTACAGAGGATATCCTGAGCTGCTTAAAGCATTGGAAGACATGTTCAAGTTCAAGGTTGGTGATTACTGTGAGAAGAAATTAGGGTATAATAACCGATCAGAATTTGTGCCTACTTATGAAGACAAAGATGGAGATTGGATGCTACTTGGAGATGTTCCATGGGAGATGTTCATCGTTTCGTGCAAGAGGTTGAGAATCATGAAAGGTTCGGAAGCGAAAGGGTTAGGCTGCTGCACGCCGTGA
>MdIAA21
ATGGGGTTTGAAGAGACAGAGCTGAGGCTAGGGCTGCCGGGTGGTGGTGGTGGCGGTGGCCGTGACGGAGATCAGGTGGTGGTGATGAGGAAGAGAGGGTTTTCGGAAACTGAGAGTAAGATTAGTACTGATACTAGTACTTGTGTGGATTTGAAGCTTAATCTTTCTAATAGTTCTAAGGAGGCAAATAGTACTGGTGGGAAAGATGGCAGTGCTGAAAAGTCCAAGACCAACAAGGAGAAGAACAACAACCTTGATTTTCGGGCTTCCGATCCAGCAAAGCCTCCTGCCGCCAAGGCACAAGTTGTGGGTTGGCCACCGGTGCGATCTTTTCGAAAGAACATGTTCACGGCGGTGCAAAAGAGCACGAATGATGGAGAAAGTGAGCAGATGAACAAGGGCAGCAATAATAATGCAGTTTTGGTGAAGGTTAGCATGGATGGTGCACCATACCTTCGCAAGGTCGACTTGAAGATGTACAAGAGTTACCCTGAGCTCTCTGATGCCCTAGCCAAAATGTTCAGCTCCTTCACCATTGGAAATTGTGGATCCCAAGGAATGAAGGACTTCATGAATGAGAGAAAGCTGATGGATGTTCTCAACGGTTCTGATTACATTCCAACATACGAAGACAAGGATGGTGATTGGATGCTGGTTGGCGATGTGCCATGGGAGATGTTTGTTGAATCATGCAAGAGATTGCGCATAATGAAGAGCAAGGAGGCTGTTGGACTAGCACCAAGGGCCATGGAGAAATGCAAGAACAGGAGCTGA
>MdIAA24
ATGTCTAGGCCACTGGAGCTTGATTACATAGGCCTAACAGAGACTTCATCTTCTCCAATGGAAAGAAGCTCTGAGAAGATTTCATCTTCCACTTCCTCTACCTTCTCTTCCACAACAGCTGAGGAAAAGAGGACCTCCTCCTCTGCTATCAACCTCAGGGAGACTGAGCTCAGGCTCGGCCTTCCTGGTTCCCACTTCCCTGACAGAAAAAAACTGTCAGGGGTCTCAATTTTTGGGAAAGATTTGGAGGACAACAACAAGCCAAATGGGTGTTCTCCAAATCCTCCAAAGAACCCTGTGTCAGGGGCAAAAAGGGGATTCTCCGACGCCATTGATGGGTGTGAGAAATGGGTTTTCTCCATGGGTAATGGATCTGAGGTTGATGTGGGTAAAGCAGCAGTGTTGGGTTCTCCATTAGCCAAGAAAGAGGTTTCTTCTGTTCCTCTGCCACCAAAGCCATCAGCTCAGTTGGAGAAGAAGAAGCCTCAGGCCTCTGAGCATGCTGCTGCTCCTCCTGCTGCCAAGGCACAGGTGGTGGGATGGCCCCCAATTCGATCGTTTCGGAAGAACTCCATGGCCTCTAATTTGGCAAAGAACAACGACGATGCTGAGGGCAAACAAGGGTCCGGGTGCCTGTATGTGAAGGTTGGCATGGATGGTGCTCCGTACCTACGAAAGGTTGACCTTAAAACGTACAACAACTACACTGAACTTTCCATGGCTCTGGAGAAGATGTTTAGCTGCTTCACCATTGGGCAGAGCAGTTGTAATGGACTTCCGGAGCGAGATGGTCTGAGCGCGAGTCGTCTGATGGATCTTCTCAACGGTTCTGAATTTGTTCTGACTTATGAGGACAGGGATGATGACTGGATGCTTGTTGGTGATGTTCCTTGGCAGATGTTCACCGAGACCTGTAGGAGGCTGAGGATCATGAAGGGTTCCGAAGCAATCGGTCTAGCTCCAAGGGCTGTGGAGAAATGCAAGAACCGGAACTAA
>MdIAA26
ATGACGAGCATGCTTGGAGTTGAGTGTGATTTGAACCTCAGAGAGACTGAGCTGTGCCTAGGGCTGCCTGGTGGTGGTACTTCTACTGTGGCTGAGCCGGAAACTAAGGCTACCGGAAAGAGAGGCTTCTCTGAGACCGTTGATCTCAAGCTCAAGCTTCAGTCCAAGGATGATCTGAATGACAATGTAAAAAATATTGCTTCCAGGGAGAAGAACGACCTCCTTTCTTGCACAAAAGATCCAGCAAAGCCTCCAGCCAAGGCACAAGTTGTGGGTTGGCCACCAGTTCGATCATACCGAAAGAACATAATGGCGCAGAAGAACACCAGCGAGGAAAATACTGAGAAGGCAACCGTCGGTGGCGGAGGCTGCAGCGCTGCGTTTGTGAAGGTTTGCATGGATGGCGCTCCATATCTTCGTAAGGTGGATTTGAAGATGTACAAGAGTTACCAAGAGCTCTCTAATGCCTTAGCCAAGATGTTCAGTTCCTTCACCACCGGTTACTATGGGGCCCAAGGAATGATAGACTTCATGAACGAGAGCAAGTTGATGGATCTTCTTAACAGTTCCGAGTATGTGCCAACCTATGAAGATAAGGACGGTGATTGGATGCTCGTGGGTGACGTTCCATGGGGGATGTTCGTTGATTCATGCAAGCGCTTGCGAATAATGAAAGGATCAGAAGCAATTGGACTTGCCCCAAAAGCTATGGAGAAATGCAAAGGCAGAAGCTGA
>MdIAA27
ATGGCCACTGAGATGGAGGGATGTACAAGGAAGGAGAAGGAGGCATGTCCACAACTGCTAGATTTGATTCCAAGAGAGAGAGACTGGCTTGTGAGCAGATATATTGAGAGAAGCAGCGGCCATGGAAGCTCCTCCTCAGAGGAGAAGAAGCTTGAGCTTAGGCTTGGCCCTCCAGGTCAAGACTGGTCAATGAAAAGAGAAAGAGATGAGAAGTCTCAGTCCCTTGTCTCTCTTGGATACTTTTCTTCCCCCATGTCCTCCAACCAAACCCAGAAATTTATTTCTTCTTACCAGCAGCAGGCAAAAGTTGCGTCTTTTCTTCACCTACCTGTCACCCCCAACAAAGCGTCACAGCCCTGGTGCACTAAAGCAGTAGACTTGCAGAATGCAGAAAATAAAGGGTTTTCACCAGCCCCTGCAAATACAGCTGTGCTCCCCAACACCTCTCAGAAAAGGAAGAATCTTGCAAGCAACAAAGGCTCATCAAAACCAGCAGTCGAATCCGAAAATGTTGTCCAAATCAAAGATCCTAATGGTAAATCAGTTGAAACCAGCGGAAAGGGTCTGTTTGTGAAAATTAACATGGATGGAGTCCCCATTGGAAGAAAAGTGGACCTCGGTGCTTATGACAGCTACCAAAAGCTCTCCTCCGCTGTCGATGAACTCTTCCGTGGCCTTCTCGCCGCTCAAAGAGAATCCTGTAATGGTGGAACCAAGAACAAGCAAGAGGAAGAGAAAGAAATCACAGGCTTATTGGATGGAAGTGGAGAATACACCCTTGTTTATGAAGATAATGAAGGAGACAGGATGCTTGTTGGGGATGTCCCATGGCACATGTTTGTGTCTACTGTGAAGAGGCTGCGTGTGCTGAAGAGCTCTGAACTTTCTGCACTTCGTCTTCGTAGCAGCAAAGATAAGATGGCACTTTGA
>MdIAA28
ATGGAAGACCAGCTAAATTTCAAGGCAACTGAGCTAAGATTAGGGTTGCCTGGAAGCTCTGAAGAGCCTGAGAACAAAAAAGCAGCACCGTCTCCTCCTATGGCTAAGAATAACAAGAGGGCTTCGCCGGATTCAGCGGCTGAGGAGTGCAGTACAAGTTCTGATCCCATAGATGTCCCTCCCACCAAGACACAGGTAGTAGGGTGGCCTCCAATCAGATCTTACAGGAAAAACAGTTTGCAACTGCGAGAGGCGTACGTGAAAGTAAGCGTCGACGGAGCTCTTATCTGAGGAAGATTGATCTCAAGGTTTACAATAGCTACCCCGAACTCATCAAGGCCTTAGAGAAGATGTTCAACCTAGCCAATATTAATGGATCCGATTTTGCTCCGACATATGAAGACAAAGACGGCGACTGGATGCTTGTTGGAGATGTGCCATGGAATATGTTTGTTTCTTCCTGCAAAAGGCTGAGAATCATGAAGGGATCTGAAGCCAGAGGATTGAGCACTTGTTTCTGA
>MdIAA30
ATGGAAAGCAAGGCACATGAGAAAGATCTCAACCTCAAGGCAACAGAGCTGACACTACGGTTGCCAGGGAGAGATGAAATTATTGAGCTTCCTAATCAAAACAAGAAGAGAGGACTGCCAGCTGACTCAAAAAATGAAGAAGGAAGCACTGATGCTAAAAACGCTCAAAAGGAAACCCCTCCTGCAAAGGCACAAATAGTGGGGTGGCCACCAATCAGATCTTATAGGAAGAACAGCCTCCAAGCAAATAAAAATGCAGAGGGTGAGACTGCTACCGGGATTTATGTGAAAGTGAGCATGGATGGAGCACCTTACCTCAGAAAGATTGATCTTAAGGTTTACAAATGCTACCCAGAACTCCTCAAGGCCTTGGAAGTCATGTTTAAGTTTACTATAGGTCAATACTCAGAGAGGGAGGGCTACAAAGGATCAGAATATGCACCTACTTATAAGGACAAAGATGGTGATTGGATGCTGGTTGGAGATGTTCCATGGGATATGTTCATGTCATCCTGCAAGAAGTTGAGAATCATGAAAGGATCAGAGGCCAGAGGTTTGGGGTGTGGCGTATGA
>MdIAA31
ATGCAAACACAGACACAAGCGTCCCACGCAGTTATATTATTGTGTGGGGGGTCTCCCTCTCTCCTAGCTCAAAACCAACACAACAACGCAACAAGACAGAAGAAAGAAGAAGAAGCAGCGAAAGCAGCTCTACGCATCACCACCAATATAAACGCAAGCTTACAGATCCTCACAGGCTTTTTATTAAAGCACTTTCTTCAAAATCTCTATTTTCTTGTTAGCCGGAAGATGATGAGCATGCTTGGAGTTGAGCGTGATCTGAACCTCCGAGAGACTGAGCTGTGCCTAGGGCTGCCCGGTGGCGGTACTACTACTGTGGCCGAGCCGGAGACTGCCAAGACTACTGGAAAGAGAGGGTTCTCGGAGACCATTGATCTCAAGCTCAACCTTCAGTCCAAGGAAGATCTGAATGACAATGTAAAAAATATTGCTTCCAAGGACAAAAACAACTTTCTTTCTTGCACAAAAGATCCATCAAAGCCTCCAGCCAAGGCACAAGTTGTGGGTTGGCCACCAGTTCGATCATACCGAAAGAACATAATGGCGCAAAAGAATACCAGCGAGGAAAAAACTAAGAAGGCAAGCGGCGGCGGTGGCTGCACCGCCGCGTTTGTGAAGGTTTGCATGGATGGCGCTCCATATCTCCGTAAGGTAGATTTGAAGATGTACAAGAGCTACCAAGAGCTCTCTAATGCCTTAGCCAAGATGTTCAGTTCCTTCACCACCGGTTACTATGGGAGCCAAGGAATGATAGACTTCATGAATGAGAGCAAGTTGATGGATCTTCTTAACAGTTCTGAGTATGTGCCGACCTATGAAGATAAGGATGGTGATTGGATGCTCGTGGGTGATGTTCCATGGGGGATGTTGGTTGATTCATGCAAGCGCTTGCGAATAATGAAAGGATCAGAAGCAATTGGACTTGCCCCAAAAGCTATGGAGAAATGCAAGGGCAGAAGCTGA
>MdIAA33
ATGTCACCGCCACTGCTTGGTGTTGGTGAGGAGGAGGGTCAGAGCGATGTTACATTTTTGTCTTCTTCGGGTTCTATGGAGAGTGTATGCCAAAACAGTTCGGAATTGAAGGAGCAAAATTACATGGGATTATCTGATTGTTCTTCGGTAGGCAGTTCAAATGTCTCTACAGCCTCTGATGGAAGTAATAGTAGTCTGAATTTGAAGGCCACAGAACTTAGACTCGGGCTTCCTGGATCCCAGTCTCCCAAGAGAGACTCAGATTCGAGGGTAATCACCACTCAACTTGATGAGAAGCCCCTATTCCCGCTGCATCCTTTAAAGGATGGCCACTATTCTTCATCGCAGAAAATAGTTGTTTCGGGAAACAAGAGAGGTTTCTCCGATGCTATGGATGAGTTCTCAGAGGGGAAATATGCTAATTCAGAGGTAAACCTGTTGCTGTCACCCAGACCTTCTCCAAACTTGGGACTGAAATCTGGTTCTACACTTGAGAACCTTGGGACTCAACCACCCAAAACAAAAGAGGTGGCACCAGCAAAGGTAGTACAAGAGAGGCCTCATGCTGTCAATGATACCAGATCGAATCATACCGGAAATAGTACTAGGAGTGCACCTGCTTCCAAGGCGCAGGTTGTGGGTTGGCCACCTATAAGATCATTTAGGAAGAACTCATTGGCCACTACATCAAAAAACACTGAGGAAGTAGATGGAAAATCGAACCCTGGTGCTCTGTTTGTCAAGGTCAGCTTGGATGGTGCACCTTATTTGAGGAAAGTAGATTTGAAAAATTACTCTGCATACCAGGAACTTTCTTCTGCTCTTGAAAAGATGTTCAGCTGTTTTACCATAGGTCAATATGGATCTCATGGAGCTCCAGGCAGAGAGATTAGCGAAAGCAAGCTGAAAGATCTGCTTCATGGCTCAGAATATGTTCTAACTTACGAGGACAAAGATGGTGACTGGATGCTTGTGGGCGATGTTCCTTGGGACATGTTTACTGATACCTGCAAAAGGTTGAGGATTATGAAGAGCTCAGATGCCATCGGCCTAGCTCCTAGGGCCATGGAGAAGTGCAGGAACAGGAACTAG


