>Unigene31564_All
GCTAGAAATATATAACACATATGAAAGAACTTTTATTGGAACATGAACTATTAAGTAATCTAACGTACGATATACAATTCGCACATCTTAGTAACTTAAGAGCAGATGAGTAACTTCATATTTTCTAAATTAAACAACATCAATCAAACCAATACAAAGAGTTAGATCTCGAGGTAATCCGCATTCACAGGCTTGAACATGTGACTTGCATCATGTGCCTCAATGTAGTTGATATGTTTGATCGGCATATGCATGTACACGACCCAATCCTCGCTGCTGGTGATCGGGCCAGGCAATGTCATCACGTAACAGTCCTTCCTCGTTGGTGGAATATAGCATGATCCGAAAGCCACCTTACCCCACCCAAAGTCCATATCGTTCATGAACTGGAACCTTTGTCCAGATGACACGATCACCGTCATGTCTTTGTTGATAAATGGTCTTGGTATTAGTACATGCGACCGTCGTTCTTCCACCCAGTTTATGATGTCTAGGAAATGTTCTTTACCGTTGACGATCTGCAAGAGCTCATGAACCTCCGTAGCTACATTGCTCAATGACATTTCAACCAACTCCTGTGATCCTTTTCCCCCAAATGGCATTGACAAAACATTGCCAAAGTGCGAAGCCATTAGCTTTTCTATCTGTTCTCCATCTCCTTCACTTAACCTTCGCCTTCCATCAACTGCAACAGCAACGTTACAATACCTCTCATTATGATTTCCCAATTTTTCCATGCTCATGCCAATTGTCTTCCACAAGAAAGATGTGAAGGCCTCAAACTTCGACCTCTTACTTCCATTTTCACTTGCCAACTGCTGTATCTTGTTAATTTGCTCACCCTTGATGTAGTATATACGGTTAATGAGTAGATCCTCGGATCCATCATTGTGGTTTTTATCATTATCTGGCGGCATGAATGATGGTTCAAATGTAGCAACGAAGTCGTCTATTGATGGCGAAGAACTATAAGTAGGTGGGCTTCGTGGTTTGAGGATGGACCTCGAATAGGAGGGTAACATAGATGGGATTTGGGATCGAGCCATGTCTGCCCATGATGAGATAAACATGTTAGCCGAATACCCGTCTGCTGCCTTATGATCAAACATGCATCCTATCACCATGCCTCCG


>Unigene18001_All
TGGTAGGGACATATATAGCTTAATCATGAAAGATATCAAAGAGGACACACACAGAGTACATTTTTAATATTTTAACAAGAAACAACTTGCAGATTTTCAAAAGTAAAACACATGAATTGAACCGAGACAAAGCGTGTTAAATTTTGAGGTAATCGGCATCCACGGGCTTGAACATGTGACTGGCATGTGCCTCGATATAGTTGATATGTTTGATTGGCATATGCATGTACACGACCCAATCTTGGCTGTTGGTGATGGGACCGGGCAATGTCATCACGTAACAGTCTTTTCTTGTAGGGGGAATATGGCATGATCCGAAAGCCACCTTACCCCAGCCGAAGTCCATATCGTTCATGAATTGGAACCTTTGTCCAGATGATATGATCATTGTCATATCTTTGGTGACAAATGCTCCTGGCAATAGTAGACGTGATCGTCGTTCTTCCACCCAGTCTATTAGGTCCAGGAAGTGGTCTTTCCCGGCGACGGTGTGCAAGAGCTCGTGAACATCTGTAGCTACACTGCTCAATGACATTTTAGCCAAATCCTGTGATCCTTTCCCCCCAAACGGCAATGTCAAAACATTGCCAAATTGCGAAGCCATTAACTTTTCTTTCTCTTCTCCATCTCCTTCACTTAACCTTCGCCTTCCATCAACTGCAACAGCAACGTTACAATACCTCTCATTATGATTTCCCAATTTTTCCATGCTCATGCCAATTGTCTTCCACAAGAAAGATGTGAAGGCCTCAAACTTCGACCTCTTACTTCCATTTTCACTTGCCAACTGCTGTATCTTGTTAATTTGCTCACCCTTGATGTAGTATATACGGTTAATGAGTAGATCCTCGGATCCATCATTGTGGTTTTTATCATTATCTGGCGGCATGAATGATGGTTCAAATGTAGCAACGAAGTCGTCTATTGATGGCGAAGAACTATAAGTAGGTGGGCTTCGTGGTTTGAGGATGGACCTCGAATAGGAGGGTAACATAGATGGGATTTGGGATCGAGCCATGTCTGCCCATGATGAGATAAACATGTTAGCCGAATACCCGTCTGCTGCCTTATGATCAAACATGCATCCTATCACCATGCCTCCGCATTTTAATTCCGTAACCTGGACAGCAAGCACCCCACGTAGCCTCTCGGGTACTAGTTTACCCTCAATGCTCTCATCCGGATTGTAGAAATCCAGTTCCTTCAGCTGCACGTCAGCAACGGCATGAGTAAAATCAACACCTTGGTTGTTGCAGTGGATCTGATTCTCTCCGGCAGCCGCATTCCAGGCGATCTCACCGGCGAGCGGGTGATAGAGTGCGAGAGCTCGCGATAAGGAATCTTTAAGGGTGTTGAGCATGGTGGTGAAACTACTACTACTCCCATGGGAGGGTAAGGGTTTCTTGTAGCAAAAGAAAGAAGCAGCATCAAAAGCAGGGACAACCAAATCCAGGTTTGTAAAGGATAGCCAGCGATCATCCCATGGCTCTTCTGCAGCCACCACCACCTTCTCAATCACCTTCACTGAGAAAGGCATACCTCTGATACCCATATTAATTAATTTGCACACAGAAAGAGAGAAGTGTGTGTGTGAGAGAGAAAGAGAGAGAGATCTAGAGAGAGGTG
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CACAGACTATAGCAACAAAGAAATCTCCCTCTAAACATACAAGAAAAATGAAGTGCATTTATAAACAACAAAGGCTACACGACTAAGCCACTACTTCTACCACTAACTATTTAGACCTCAAGAAAAGGACATCGTGACGAACAAAATAGAAAATACGCTTTCAACATAAATAAACGAAAACCCACCGAGAGAATCTGGATTAAACCAAATAGATGAAAATTAAACTTTATTTATTTTGTCAACGTTCGTAGAGGGCTTGGATCCACGGAAGCATATGCTAGTAGCTCCGAGTTGCCTTGTAGAATCTCCATCTCTTGTTCATCAAAGTTCACCCATGCTTCTATTCCTCCAACAAATGTTGTGTCCATTAGGGTGACCTGATTGACGAACACCGGGATGCCATGGTTGATGAAACCACTCACCCAACTCGGTTCTCCCCAACCAAAATCCATTTGGTAAAAACCCATCTTGCACCAACTTGTAAAAATGTAGTTATCCATGGTTCCTTTGGAGCTAATTTCTCCCATTTCTTTGATAGACTCCTGCATCGCAAGGTACCCCTTTTCACCTTGTGCTTTGTTCACAAATTCCATGTCGATTTTGGAAATGCTTTCATGCACCTTTTCCACCAAGCCATGCAATGTAATCTCATAGCCAGCTTGGCACTTTGCGGTTGCTGGCCAAATCACATTACCGATGGAGTCTTTTGGTAAGGTTGATGCGAGTTTTCTGCGAAGGTTCACCATGTGCGTTAAGCGAGAAGGTTTCTGGAGACCAGTGGCTTGTTTGGATGCTGCCAGTGCACACTTCCATATCAAAGCAGTTACCACCTCAACGCTTGTAGGGTTCTTCACTCCATTCCGTGTTGCATTAGCTTTCAATCTCGCTATTGAATCAGAATCAAATACAAATCTTTTCGTGCTACATTTCCCCTCCTTTAACCACGACCCACACATGGCCATTGAAGATTCTTTAAGCCACAAGTCTTTCGCAGGGAAGAGAGAGGGTGCAGTAAAGTTTGGATGCACGACTTCTTTAGCTCCACAAGCCACGTCGGTCCATCCTCTTAGAAAAGTGTATAGCGAGGCCCCATCAACGACCTTGTGTGAAACACACAAGCTGATAGCGATCCCACCACATTCGAAGATGTTCACTTGAACATTTGTTACACGAGCACCTACACAAGACCGCTCGAAACTAGGTTGAACCGGCAACAGCCTATTCAGCTGCTCGTGGTCAGGATGGCTCAGAAGCTCGTTAAGACGACAACGAACCAAAGCTATGGCATAGGAAGCACCAACGTCATTGCAGTCGATGGAAAGATCATCCTTGATGGTTCCAGCGAGAGGGTAAAACCGAGTCAAGGTTTTGGATAAAGATTTCTTCAAGGCTAGTGCTCTCTCTAAGGCTTGGAGGATGGTGCTGCCATTGTGGTTAGGGTAGTAGAAGACGATCGGTACATAAGGATCCATAATAAGCTGATCTAAGAGGGAGAGGTTGAATGTTTTCAAGTGGTGTGGCGTAGGGGAAGATGGTTTGATGCTCTCTTTGGAAATGATTTCAATATTCATTTCTTAAAATTTTGTTGGAACTTGGAAGTGTAGATCAGATAGATGGTTTTTGTGGAAGATGACTTTGTATGTAGAATAAGATGATTGTTGTATAAGATATGTGAGGCTGAAGAGCCTTTTATAGTGAAGGTATGAAGACAGATTTCATAG
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GGCTTATCTGTCGTTTCACATTACTTGTATTTGAAACATTTTGTTTAATTTGGCTGTATTTGTTAAAGTCCATTGTTTGAGGACTTAAAGTGAAAATTGTGTGATGACTTTGTGGGCTATATAATAGCCTTACCTTTCTAGGGTTTGTCCCTATGAATGATAAGTGATATTTTTGGTGGCTGAGATATTGTGTGAACATAGCTTTCCTTATAGTCATCTTCTTCTTTGCTTGTCATCTTCATCACAAGCTTGTGCTTACTTTCTCTACAAATCTTTGTCAAGCTTATCTCATCTTGTTTATCACTCTCTTTGGGACTCACAGCTAAATAAGATTGAGTAAGGGCATTATATATAGATATCGATAAAGACTTAATTAGGATGTTGAACCGATAATATAGGACTTACCTTACTTATGAATTGTTTAGGGCACTTTTAGGCTCGGGGTTGGAATTCAAATCGTTGTTCGAATCGCTAAGCTTACCAAGGTGAGTATTCACAGCCCCTCTTTTATCGATTTTACGTATTTGGGGTGAAAAGCATGTTGATTGATGAAATATGTTATGAGTTATGCTTACGAGCAAATTGTTATGCAAATGATGATATGAATTGAGTAAAAGTCCCCTTATAATATACACTACTATTAACTCATTAGGAGCCTATGATCCAGTGGATAGCGCTATTTGGTAAAGAGACTCACCCTTCTGACTGACGAGTAGAGGGTGCACTATTTCAGAATTAACGACTGACCGCTGAGGTAGTCGTTGGGAAACGTTCTACACATGTGGGGTTCTAGTCCCACCGCTGAGGTAGTTCATAAGAGCGTTATACCCTACGTGGTTCGCGACCGCCTCTGAGGTATAACGTTGGGGTGTTACGGTTTGTAGTGGCTCAATCTTTCATATCAAGTGCATAAATAACGTTATTTAACGTTTAATGATTGAACAAAGGATTTTCGATAATGATTTCTGCATATGAAACTGTTTTGTGCATATAAAACCTGTGAACTCACCAACTCTTGTAGTTGACACTTGTTTTAACATGCTTTTCAGGAAAATAGAAGGTAGTTGAATATGCCTGTTGTTGCAAGTGACATCAATCTTCAGACTTTTCTTTTCTTTTGTTATTTTGGATGTTTGAAAGTTAAACTATCGTTGGTTATGTAATATGTGGTACTGTAAACAATGAACTTTTAAGTAAAATGATTGATGTTATTTATCTCCTATCGCAATGAAATCTTAGCTGTCACGTCTCGCGTTTCCGCTTTAGCGGGGTGTTACACTCATCAAGTCATAGAGGAGTTGGACCAACACTATCTCATTCAAAGCATACCCAATGAGATCTATGCAAACATTGACTGCAACGACACGGGGAAGGCGATGTGGGATGAAATCTGTAGTCTGATGCATGGTACGGAGAAGGGTATTCAGATGAAGAGATCTAACCTGTTAACAAAGTTTGCCACCTTCAAAAGTCGTGAGGGGGAGTTACTTGAAGAAACCTACCATAGGTTCTGCACAATAATAAATGAGTTGAGGAAGAACAAGCTCAAGAAGTCTCATTTGGAAATCAACATCCAATTCATCAACTCACTGCGATCTGAGTGGAGAAGATATGCCTTAAACATTCAACAGAATCGCAGCCAGGAAGATATAGACAGTCATGAACTGTTTGAGTTACTTAACCACAACCAAGATGAAGTGCTTGAAATACTTGGTACTGAGATGAAAGTAGAAAAATATGTTGATCCACTTGCCTTGGTCGTTGACAAAAGACAATACTTGGTACTGAGATGAAGTGCTTTAAAAAGTTATACTTTTTTAGATCTATAGTTGCATTCAGGAAAAGAAGTTATTTTTTTTGGAAGGGTGCCCGGGCCAAATACTGACTAATCCCCGACAATTTTTGGAGGCTAAATATGGTCCCACTTAAATCATAAAAGCCATTTTAAGTAGACAAAGCATACGGTCATTATTTATATGATACACACACATTGTTTTTTTAATACAGACCTAGATATAATAAATCATAGATAGTATTGCTTAAGGTGCGATTTGCTCTTTAGTTCCTTCGAAAAAAAGTTCTTCAAGAAATCTGCAACACTTACTCTTGTAAATCTTGGAGGTGTAGCAGCAGTGATTAGGCTTGGAGCTGGTCCCAAATCACCTTCCAATACAGGTCCTAAAAAAGTGGCTATTGAAAGCCTCTCCTTTTCCGAGTTCACGGTTGCTCTATGCTCTATGCTTTTATATATTCCGTTTGTCAGAATCTCCAAGACGTCTCCAATATTGACAATGAAGGCATCATTCAGTGGTGTAACTGGCATCCAATTGCCATCCTTTTTTATTTGGAGACCTTCTACTTCATTGATTTCGAGGAGGAATGTGATTCCATGAGCATCTGAGTGAGGGCTAAGACCCATGACTTGGTCAGGCTCTGGACAAGGTGGATAATAGTTCATCCTCATAGATTGCCATCCCTCATCAAATAATACTCTCATATCCTCAACCTTCATCTTTGAAGCTTTTGCAATGAAGATAAGAGTTTTTAAAGCAAGGCACTTCATTTCTCTCGAGTACTCTTCTAGGGTATCTCTGAATGGAAGAGGTAGATTGGGAAATAAGTTTGGCTTCCTCAGATGATGAGGAAGGGTAATCATGTAAAACATGTCAGCCCAATCAAGCTTTTGCTCCTCAGATACAACAAAAGCCTGTCCAAATCCTTGTATGTCTCCTTCATCTTGCCAAAAGCTCTTTTTCTTTTCCATTGGTAAGTTGAAGAATTCTTGTGTTTCTTCCTTCACTTTCTCCAACAATGAACAACTCACCCCATGATTTATCATCTGAAAGAAGCCCCAATCTTTACAAGCAAGATGTAGTTTTTCCAATTCATCATTACATGATTCCTTGGACGCTAATCGTTGCATATCGATGACGGGTACTTTAGTCATTGAAGGCAATAACCTTGAAATGGCAGGAGGGCCATCATTAGGACGAACGTATCTGGATGGAATCTTGGTTAGTGGTTTCTTAGCCAGTTCTTGGACGCTCGGCACCAAAAGTGAAGCCCAATGGCTTGTTACATTGGGTTCCATGATACCTACCTCTAGACGTACTCTCTCCCTTTAATTTGTTATGCTTTTTTACATGTATCTCCGCATTGTTGCTAGAAATATATACACACGTCGATCAACACGTGTTGTTGATACGTATCGGGTTTGAAAG


>CL9672.Contig4_All
CCCTATGTCTAGTCTTGTGTCGATGTTGTTAACGAATCTTGACCACAAATTCGTATCATAAATATATTTAAAACAGCCAAATCGCTCTAAATCCCCAATTAATCATGTCTATCAATGAAGGTTACGATGGTCCTCACTCTCATGAAGTCAGTTTTATCGACGAAAATGGTGAACTTAAAACCACCAAGATTCCTGTGGTTCAAGAGCTTGCACGCCAAGGCCTCACCAACGATCACTTCCCCAAGAGGTTCATTGCCTTCCAATCAACAACTTCCGCTGTCGATTGCCAATCGGTAACCCCTCCGGTGATTGACGTAGTGAAACTAAAAAGTGATGTAACCCGAGGGTTGGAGCTGCGGAGGCTGGCCGATGCTGCCAAAGAATGGGGCGTGTTTTTGGTCAAGAATCATGGGGTGGATGATACGGTGTTGGATGATGTTAAGGATGTTGTGAAAGGTTTCTTCGGGTTGGGTTTTGAGGAGAAGAAGGCCAATGTTGGATCGTATAAGAGCGTGGATAACATGGGATACGGCAAGAACTTCGTGAAGTCCGAAGATCAACCGTTGGATTGGATCGATCGGCTCACCATGAAAGCGGCTCCTGTGGATCCAGATGAAGCAACTAATGGCCTCTTAATTTGGCCTAGAAAACCAACAAACTTCAGGAAAGCCGTAGAAAAATATGTGGAAAAATCAAGAAAAATTCTCGATGGGTTACTCCAAGACCTTGCAGAATCGCTATCACTAGATAAAAATGCTTTCTTGCAACAGTTTGAGCCAAAAGAAAGTGAGATCAAGGTTAGGGTGAATTACTACCCGCCGTGTCCAAGACCGGACCTGGCCATAGGAATCATGCCGCACACCGATCCTAGTGGCCTCACGCTCTTACTCGAGTTCGGAACCACAAGTGCCCTCCAAGTGCAGAAAGACAACTTTTGGACCACCCTTCAATTGCCGAACGATAACAGTTTGGTCGTCAGTATCGGAGATCTGCTCGAGATCATGAGCAACGGCATGCTGAATAGCCCGTGGCATCAAGTGCGAACACAGCTCGAAATGGAACGGTTTTCACTGGCCTGTTTTTATAACCCGCCGGCCAAAAGTGAAATTGGGGCGGTGGTCGGAGGTGATTCATCGGAGGAGATATATAAGAAGGTGGTGGTGGAGGACTATGTAACTAACTATTACAAAATTAGCCCAACAACTAGCAAGGAGGCAATAATGGCTTTTCTTTTCATTTTCCGTTTGGAGAAAACCTTTATTGTGTGCTTAATTGTAATTTTAAAAGTTTGAAAAAGTTCTTTCGATCATAAACGTTATTGGAATTAGACGATGGGTAATTTTATATATCCACCTATGCAGTCATTGGTTTGTACAATTGTAATTTTTATCTCATATATATTGTCTCAATCATTT
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GTTATCTTCTGCCATCCCCTCATGCTTTCAGTATTAGAAAACGACATATAACAACATAAAGAATGGTTCAATAACTTAAGCTCCTTTCGAACCCGATACCTATCAACAACACGGGTTGATCGATGTGTTTATATATTTCTAGCAACAATGCAGAGATACGTGTAAAAAAAAACGTAACGAATTAAAGGGAGAGAGACATCTATAGGTATCATGGAATCCAATGTAACAAGCTACGGGGTTTCACTTTTGGTGCCTAGCGTCCAAGAACTCGCTAAGAAACCACTCACCAAGGTTCCATCCCGATACGTTCGTCCTCATGATGGCGCTCCTGCCATTTCAAGGTTGTCGCCCGCAATGACGACGAATGAACTACCCATCATCGATATGCAGCGATTAGCGTCCCAGGAATCATGCAATGATGAACTGGAAAAGCTACATGTTGCTTGTAAAGACTGGGGTTTCTTTCAGATGATAAATCATGGGGTGAGTTGTTCATTGTTGGACAAAGTGAAGGAAGAAACACAAGAATTCTTCAACTTACCAATGGAAAAGAAAAAGAGCTTTTGGCAAGATGAAGGAGACATACAAGGATTTGGACAGGCTTTTGTTGTATCTGAGGAGCAAAAGCTTGATTGGGCTGACATGTTTTACATGATTACCCTTCCTCATCATCTGAGGAAGCCAAACTTATTTCCCAATCTACCTCTTCCATTCAGAGATACCCTAGAAGAGTACTCGAGAGAAATGAAGTGCCTTGCTTTAAAAACTCTTATCTTCATTGCAAAAGCTTCAAAGATGAAGGTTGAGGATATGAGAGTATTATTTGATGAGGGATGGCAATCTATGAGGATGAACTATTATCCACCTTGTCCAGAGCCTGACCAAGTCATGGGTCTTAGCCCTCACTCAGATGCTCATGGAATCACATTCCTCCTCGAAATCAATGAAGTAGAAGGTCTCCAAATAAAAAAGGATGGCAATTGGATGCCAGTTACACCACTGAATGATGCCTTCATTGTCAATATTGGAGACGTCTTGGAGATTCTGACAAACGGAATATATAAAAGCATAGAGCATAGAGCAACCGTGAACTCGGAAAAGGAGAGGCTTTCAATAGCCACTTTTTTAGGACCTGTATTGGAAGGTGATTTGGGACCAGCTCCAAGCCTAATCACTGCTGCTACACCTCCAAGATTTACAAGAGTAAGTGTTGCAGATTTCTTGAAGAACTTTTTTTCGAAGGAACTAAAGAGCAAATCGCACCTTAAGCAATACTATCTATGATTTATTATATCTAGGTCTGTATTAAAAAAACAATGTGTGTGTATCATATAAATAATGACCGTATGCTTTGTCTACTTAAAATGGCTTTTATGATTTAAGTGGGAC
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GTGAATTAGAGGGGTTCGGAATGGCTATTTTGGACAATTTCCTTAAATGCTTGTTGGTTCCAAGGTTTTCTTTTTTGAGGTAAGGTTTACAACAAACTTATTGTAGCTTTTTTATGAAAGAAAAGTACAAAATTCCACACTATGTTTACATATTTCTTACATAAAATCGTTATTGCAGCTAGGCGGGATACCAGCTGGGACCGTTGGGCTTGGAAGCATCGGTACCGCCAACACGTATAGCTCGAAAAAGAAGTCACAAATCCACTATTCCTTCCAACTTGAGAATATGCTGGTGCAGATCTTGTTCGGAGGTGAGTTATTTTAAAAAAGTTTATTCATAACGACAATAACATATATGATTATATGCATAATTACTCGATAAATAAACACATAACACTGTTCACTCAACATAATACAATTATGTAAACCATGCAAAACCGAGTGACTTTAACATCATTTAGGATCAACTGCATCATCGTTCTTCCTGAACAACTTGTGTTCCATATGTTGTTGGAACGTCCGAGGCGGAAACCGTGGTGGTTCCGCCTCGGAAACAGTCTCCGGTAGCGGTTTCAGGACGATCTTCTCCTTGGGCGGTTCACAGAAAACCGCCCAAGAAATCCTAACCTTCTCCTTGTTCACAAGCCCTCTATGGAGGATGCTTTTGTACTTTCCATTACTTAGGATCTCAATGGTGTCACCAATGTGAAGGATGATGGAGTCCGGCACGCACTGTGCCGACACCCATCGTCCGTCGTAAAAGACTTGGAGCCCTGGGACCATGTTGTGGAGGATGAACGTGAGAGCGCTCACGTCTGTGTGCGCCTCGACACCAAGCGCTAGCTCGGGTTGAGGGCATTTTGGGTAGTAGTTGATTTTTAGTTGGAGGAGTAACTCATCGGTCCCTCCGACCTCCTTCTCGAGCCTCCCCTCGTCCAGTCCCAACCCGAGAGATAAAACCACGAGTATCTCGGTGGCGAGTGCTCGTAGTTGCTTTGCGTACTCTGCAGTCGCCGGGATGTAATCTTCCGGCTTCGTTGGCCATATGGTCAAGTCGCGCTTCTCCTCCGGGAAGACGAGGTGAAAGAAGTAATCTTCCCATTCGAGTTGTCCGCAAGCATTGTTAGCCAATTTACTCCCGTACCCTTGCCTGTTCCCGGATGCGATATCGTTAGCATACTTCTCCTTCTCCTCCACGGGCTGACCGAAAAAGCCCTCCCCCGCGGCCTTAACACGGTCGATCACGTCTCCGGGGATCCCGTGGTTGACGACGTGCATGAAGCCCCACTCGGTGGCGGCCCTCGTGAGCTCGTCGCGACACTTTTGTCGGGTCTCCGGGTCGTCGGAACGGATGCGGCTTAAGTCGATGATCGGGAGTTGAGGGGCGTTTTCGTGGTGGAAGATGTTGGTGATGGTTTTGAGCTCGTGTTGTGGGCGGATGTATTCTTTTGGGATTTGGTGAATCCCACTTGTGGCTAAGCTTTCGACTCTTGTGTTCGTTGAAACCACCATTTTTGGAGTTTTTTTGTTTCTGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTGTTGTGGAAGGTGGTTTTATAGGGAAATTAGTGAAGTTGGAAAGAATGGTGGGTGGTGAAGAATGGTGGGTGGGTGATGGGGTTGTTCTTAATTTTATGGTTGGTGGTTTGACTAACGGTCAAAGGACTTAAAGAAGGCACAAGTGAAG


>Unigene15127_All
TCTCTCTAGATCTCTCTCTCTTTCTCTCTCACACACACACTTCTCTCTTTCTGTGTGCAAATTAATTAATATGGGTATCAGAGGTATGCCTTTCTCAGTGAAGGTGATTGAGAAGGTGGTGGTGGCTGCAGAAGAGCCATGGGATGATCGCTGGTTACCCTTTACAAACCTGGACTTGGTTGTCCCTGCTTCTGATGCTGCTTCTTTCTTTTGCTACAAGAAACCCTTACCCTCCCATGGGAGTAGTAGTAGTTTCACCACCATGCTCAACACCCTTAAAGATTCCTTATCGCGAGCTCTCGCACTCTATCACCCGCTCGCCGGTGAGATCGCGTGGAATGCGGCTGCCGGAGAGAATCAGATCCACTGCAACAACCAAGGTGTTGATTTTACTCATGCCGTTGCTGACGTGCAGCTGAAGGAACTCGATTTCTACAATCCGGATGAGAGCATTGAGGGTAAACTAGTACCCGAGAGGCTACGTGGGGTGCTTGCTGTCCAGGTATATATGTAGTAAATTACGGTTTTTGTTTAACCAGATAATCGATCCTATAAAATTCTATGAAACATTCATATATTTAATATAAAATATATGAAAAGTTGATGAGTATGGAAATATGGATATATGAAAAGTCGATGATTATATATGGAACCCGATGAGAGAATATTGTGTGGGAAAAAAAGTTCAGACATGAATTGTAAGAATGGGATTTGGATCCTTAGATACTTTTAATCTCAGAC


>Unigene18529_All
GCCGGCCCTCGATGTACTGATGGCAATTGGTTTGAAAGGAAAGTCCACGGAAAGAGTGGTCTAAACACTACACATTGAAAATCCCAAGGTTGACCGACAGAAATTCAACATCGCACGCTCAAACCACCCACCCACCACTATCAACTCTCTAATGGCGGACTCCATCACCTCCTCCCAGTCCCATGTGGTGGCGATACCATACCCCGGCAGAGGCCACATCAACCCAATGCTCAACCTCTGCAACCTCATGTCCCTCCGCCGCCCTTCCGACCTCCTCATCACCGTCGTCGTCACCGAAGAATGGCTCGGATTCATCGGATCCGACCCGAAACCGACAAACGTCCGCTTCGCCACCATCCCTAACGTCATCCCGTCGGAGCTCGACCGCGCCTCCGACTTCGCCGGCTTCATCAAATCCATTCACACAAAACTAGTAGACCCGGTCGAGAGATTACTCCGCCGGATGGAAATTCCGGCGACCGTAATCATATACGATACCTACCTCATGTGGATCATAGATCTCGGAAAACGGTTGAACATTCCGGTGGCTTCCTTCTTCACGATGTCGGCCACGGTGTTCTCCATGTGTTATCATCACGATCTCCTCCTCCAAAACGGCCATGTCGGAGATGATTATTTCTCAGAAAAAGGTGAGGAAGTGATCGATTACATACCTGGAGTGCCTCCCATGCGCGTGGCTGATCTCGTGACAGGCTTCAATGGCAAAGGAAAAGAGGTTTTTCCGTTAGCTCTGCAAGCTATTTTAATGGCGGACAAAGCTCAGTTTCTGCTTTTCGTGTCGGTTTACGAGTTGGAAGATAAAGTGATCGATGCCTTAAAATCGGAGCTTTCGGTACCCGTTTATGCTATTGGGCCGTCCATTCCCTACTTCAAAGTCCAAAATGACGAAAACACCCCTGTATGTGAAAATGACCAAAATGGTCGTCATTATGAAAATGACCAAAATACCCCTGGCTATTTGGAGTGGTTGGACCGTCAACCCGAGGGTTCCGTGTTGTACATCTCGCAAGGGAGTTTTCTCTCGGTCTCGAATGCGCAGTTGGAGGAGATCGTGGCGGGTGTGCATGAGAGCGGCGTACGGTACATGTGGATTGCACGTGGCGAGACGTCTCGGTTTAGACGTGAAAATGACGAAAAGGGGATCATTATACCTTGGTGTGACCAATTACGGGTGTTGTGCCATGGTTCGGTAGGGGCGTTTTGGTCACATTGCGGATGGAATTCAACGAAAGAAGGTGCATATGCGGGGGTGCCGATGCTCACGTTTCCCATATTTTGGGATCAAGTTCCAAATAGTAAGATGATCGTTGAAGATTGGAAAATGGGACGGAGGGTGAGGGTTGACGAGGGTATTTTGGTCACTCGAGATGAAATTGCGAAACTCGTAAGGGGTTTCATGGATGAGGAGAGCGAAGAAGGTAAAGAGATACGCAAAAGGGCAAGAGAAATAAAGAAGATATGCCGACAAGCGACCAATGAAGGAGGGTCCGCTCAAAAAGACATCGATTCATTTATCAGCAATATCTTGAACAGTCGAAACAATTAATTGATGAAGTATATTATAAATGTACTTGACGATATTTTA
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CATGGTTAAGGCATCCACAAGTTGATCTTGGCTGGGGTCGGGTAGTAGCACGGTTGCCATGAGGTGGTAGAACAACGTTTGAGTGGAGGTCTTTGAAGGTTGGACAATAAGCAAGAAACATGGCATTTCTCATTACACCATTGGCACTTTCCTTCAAAAGGGAGGCGGCATGGAGGCGGCAACCCGATTTCAGAAACTAAGATGGTTCTTCAGCTCGTTTTGGGTCTTCCTAAAGGCGACTATGACACCATCGCAACCTTCATTTAACAGTCTGATCCTCTTCCAACCTTTACCTGCTCAATCCCAACAGTCTATCGTTCCCTTATTTATCTGGAAGCTTGTATTGTAACCTTATAAATACTTTGCTTTTGGAAGGAAAAAGAACAACAGATTCTACACGTTCTAACACTTATAAACAAATTAATTCACATTACATGAAAGCCTTCAACAGGATTAGAAAAGTATCATAAGCAATCCACAGGATAAGAAAAGAAAGCTACTTGCATATCTGCTCACAACTCAAATCCTTTTGTAATCGTTAATAATGATCTAAATTTGTCACGAGTTCACCAGTGAAAACAACGATCGAAGCTAATCATTTTGCGATTTTGGAATGTCATCGATTTCGTCGGCTTAAATGTAGTCTTCTAAACCACCATTGAAGATCGAAACAAAATCCTTCATCTCGGCCGCTGAAAGACACACACCAATTTCCAAATCTTCACTCGATTTGCTACAGGCGTTCAACGAAATAGATCCACTGTAATCAATCGAAACAATCTCATACTTTTTCGGCTTCCCCCATCCAAAATCAGCGGTATCATAAAACTTAATCCTTGGCGTTCCGGCCACCCCCGTAACCGATAACGGCTCCTCCCCAACCAAAAACTCGAAGTCGAACCAACTCTCGGCACCTTTCAAGATCCCGTCTTTATCGCTCAACTTCTTATGTAAACTCTCGCCAAGCAACTTGGCCGCTGTAACGAAGCCGTCTTTATTGGTTAACTCACTCTTTCTAGCGAACGCCCCACACGGGGCAACGCAGTTGCCCGAATACGTCGAGGGGACCACCGGAACCAGACGCGACCTGCAATCGATCACGAAACCAAACACTTGTAGCTCGACGTCGCGAACTTTCGCCAGCGAGCACCATATATACGCGCATGCGACCGTAAAAGACGATACGTATTGCAACGACGGCAGTTGGGTCGATACCCGTTTCTTTAACCGGTTAACGATCGTTCGGGTCAACACGAACGTGGCCCGAACGTTGTTTGTTGGTCCGGAAAGGCTCGGAGGCCGATAATCTTGAACGAAAGTTTCTAACTCTGCTTTCTTTAGATATACTTCGTCTAGAGTCGGGTGTTTGATCACTCTATCGTACAACGGCAAGGCTCCGTTGGCTAGAAACGACTCGTGGGTGCCGGATCTCGCGATCGAAGTCCACGCGTCCATGAAACAAAACCGGGTGCTGGCATCTCCGAGACAGTGATGGTTTGTCATCCCGATGGAGATCCCAGCACCCGGGAAAACCGTCACCTGGACCGAGAACAGCGGGATCGATAGGTAACCCTCGGATGCCTTTGTGGCATCCCTGAGAAGTGGTATAAGAGGATAAAATTTATCGCAATCTCGAGGATGGTTTCCGATTAGATCGTCGAAATCAAGATCGCTCTCCGCGATGGTAACGACTACGTAGTCGCCATCCACGTGACGGATTTCGGGTTTTCGAGCAACGCCTGAAGGGTTTTGAGCGGGATACACGATCAAGTTACTTGCAAACGGGAAAAAGTGTTGGAGGGTTATCGATAACGAGTGTTTAAGGTTCGGAATAACGGTTTCGACGAAATGGGATTTAGAATGTGGGAATTCGTAGAAGAAGAGCTGGTGGATTGGATGGAAGAGTAGCCATCCCAGATCGAAGAAAGTAAGTGGCAGTGACCTTTCGCCGACGGTGTTCGGCGGTGGCGAGATCCGGCATTTCTCAACAACACTTAACAGCTCATTGGTGGTGGTGGCAGCCATTTTTGGGTTTTTATTTGCTTGTGGCTAGAAATGCTTCTTTGTGTAGATATTAAAGT
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