Supplementary Table 1

The sequences of the 20 dsRNA positive control standards.

	APMVs
	Nucleotide sequencea
	Target primer

	APMV-1
	AAGTACTGTCTTAATTGGAGATATCAGACAATCAAACTGTTCGCTCATGCCATCAATCAGTTGATGGGCCTACCTCACTTCTTTGAGTGGATTCACCTAAGACTGATGGACACTACAATGTTCGTAGGAGACCCTTTCAATCCTCCAAGTGACCCTACTGACTGTGACCTCTCAAGAGTCCCTAATGATGACATATATATTGTCAGTGCCAGAGGGGGTATCGAAGGATTATGTCAGAAGCTATGGACAATGATCTCTATTGCTGCAATCCAACTTGCTGCAGCTCTAATGATGACATATATATTGTCAGTGCCAGAGGGGGTATCGAAGGATTATGTCAGAAGCTATGGACAATGATCTCTATTGCTGCAATAGATCGCATTGTCGCGTTGCCTGTATGGTACAGGGTGATAATCAAGT
	1/3F, 1R

	APMV-2
	AACGGTGTGTCAATGGAACAACTGTCTTTGACAAAGAGCTTGCTTGCAATGTCACAGTTAGCACCCAGGATATCTTCAGTTCGCCAGGCGACAGCACGTAGACAGGACCCAGGACTCAGCCACTCTAATGGTTGTAATCACATTGTAGGAGACTTAGGCCCACACCAGCAGGACAGACCGGCCCGGAAGAGTGTAGTCGCAACCTTCCTTACAACAGATCTTCAAAAATATTGCTTGAATTGGCGATATGGGAGTATCAAGCTTTTCGCCCAAGCCTTAAACCAGCTATTCGGAATCGAGCATGGGTTTGAATGGATACACCTGAGACTGATGAATAGCACCCTGTTTGTCGGGATTGAAGGGTTATGCCAGAAGCTGTGGACCATGATTTCAATAAGCA
	4F, 4R

	APMV-3
	GTATCTTACTCCCTCAAAGAGAAGGAGGTAAAGACAGATGGTCGAATCTTCGCTAAGCTCACAAGGAAAATGCGGAGCTGTCAGGTGATATTCGAAGAATTGCTAGCAGAGCATGTCTCTCCATTATTTAAAGACAACGGCGTTACTATGGCCGAATTGTCACTTACTAAGAGCCTACTCGCTATTAGCAACCTAAGCTCCACCTTATTTGAGACGCAAACAAGGCAAGGCGATCGGAATGCAAGATTCACGCATGCGCACTTCATAACAACTGACCTGCAAAAGTACTGTTTAAACTGGAGGTACCAGAGTGTAAAACTGTTCGGATCCATTGCATACTAATGAAGTCCACTATGTATGTCGCAGACCC
	2F, 2R

	APMV-4
	GTCTCATACTCACTTAAAGAGAAGGAAGTAAAGAAAGAAGGGCGCATTTTCGCAAAAATGTCACAAAAGATGAGAGCATGCCAGGTTATTTGTGAAGAATTGCTAGCACATCATGTGGCTCCTTTGTTTAAAGAGAATGGTGTTACTCAATCAGAGCTATCCCTGACAAAAAATTTGTTGGCTATTAGCCAACTGAGTTACAACTCGATGGCCGCTAAGGTGCGATTGCTGAGGCCAGGGGACAAGTTCACTGCTGCACACTATATGACCACAGACCTAAAGAAGTACTGTCTTAATTGGCGGCACCAGTCAGTCAAACTGTTCGGATACATGTCCGTCTCACCAACAGCACTATGTACGTCGCTGACCC
	2F, 2R

	APMV-5
	AAGTATTGCCTTAATTGGAGGTACCCGACTATTAAATTGTTTGCCATGAAATTAAACCAGATTCTAGGGATCCCTCATGGTTTTGAATGGATTCATCTTCGCCTCCGGGACACAACTATGTTTGTTGGGGATCCCTACAATCCGCCAAATGACATTAATTTTATCAACTTGGATGACCAAAAGAATGACAGTATTTTCATAGTTTAATGACATTAATTTTATCAACTTGGATGACCAAAAGAATGACAGTATTTTCATAGTTTCTCCTAGAGGCGGAATTGAAGGCTTATGCCAAAAAATGTGGACTATG
	1/3F, 3R

	APMV-6
	AAATATTGTCTCAATTGGAGGTATACTGTGGTAAAACCATTTGCTCAAAGGCTGAACCAACTGTTCGGTATTGCACATGGCTTTGAATGGATTCATCTCCGACTTATGAACACAACCATGTTTGTTGGAGATCCGCACAATGTCCCCCAGTTTTCAACTAACAAGGACCTCGATTCTCAAGAGAATGATGGAATCTTCATAGTGTCAGTTTTCAACTAACAAGGACCTCGATTCTCAAGAGAATGATGGAATCTTCATAGTGTCCCCTCGTGGAGGAATTGAAGGGTTATGCCAAAAAATGTGGACTATG
	1/3F, 3R

	APMV-7
	AAATACTGCCTCAATTGGAGATATGAATCAATAAAATTATTTGCAAGAGCACTTAACCAATTATTTGGAATACCCCATGGATTTGAATGGATACACTTAAGGCTCATAAGAAGTACAATGTTTGTTGGGGATCCTTACAATCCTCCTGCATCAATCCAATCTTTGGATCTCGATGAACAGCCTAATGATGATATTTTTATTGTCTGCATCAATCCAATCTTTGGATCTCGATGAACAGCCTAATGATGATATTTTTATTGTCTCGCCACGTGGTGGGATTGAAGGATTATGTCAGAAGATGTGGACACTC
	1/3F, 3R

	APMV-8
	AACGGCGTTTCGATGGAGCAATTGTCATTGACCAAGAGTCTACTTGCAATGTCTCAACTCTCACCAAAAGTCTCGACTCTGCAGGACACTGCATCACGTCATGTAGGCAACTCAAAATCTCAGATCGCAACCAGCAACCCATCTCGGCATCACTCAACAACCAATCAGATGTCACTCTCAAATCGGAAAACGGTTGTAGCAACTTTCTTAACAACTGATTTGGAAAAATACTGCCTGCAGTGGCGATACTCGACTATTAAGTTGTTTGCACAAGCTCTAAATCAACTCTTTGGGATTGATCACGGATTTGAATGGATACATTTAAGACTCATGAACAGCACCTTATTTGTCGGTATAGAGGGTTTATGTCAGAAGATGTGGACCATGATATCAATTAGTG
	4F, 4R

	APMV-9
	AAGTACTGTCTCAATTGGAGGTATCAGACCATCAAGCCTTTTGCCCATGCGATTAATCAGCTGACAGGGCTTGATTTGTTTTTTGAGTGGATCCACCTTCGTCTAATGGATACCACTATGTTCGTTGGAGATCCATACAACCCACCCTCTGATCCAACAATTGAAAACCTGGATGATGCACCCAATGATGATATCTTTATTGTAAGCGGAAGAGGAGGGATCGAGGGATTATGTCAAAAGCTTTGGACTACCATATCAATATCCGCAATACAATTAGCAGCCACCAAACCTGGATGATGCACCCAATGATGATATCTTTATTGTAAGCGGAAGAGGAGGGATCGAGGGATTATGTCAAAAGCTTTGGACTACCCGGTCAAAGTGTAGGGTAGCCTGTATGGTGCAAGGTGACAATCAGGT
	1/3F, 1R

	APMV-10
	AATGGTGTCTCAATGGAGCAATTGTCACTCACAAAAAGCCTGCTTGCAATGTCTCAGCTGTCACCAAGAGTTGCCGCCACGAAGCTAGGGCTTAAGAGAGCAACTGAAAAGGATCAAGCTGCAGTCTCAATGGATTACGGTAATCACAACATTGAACTATCCCACAAGGGAGGATTGAGGAAGAGGAAAACAGTCACTGCGGGTTTTCTAACTACTGACCTTCAAAAGTATTGCCTAAATTGGAGGTATGCCAGTATCAAGCTGTTTGCCCAAGCACTTAATCAACTATTCGGCATCTCGCATGGATTTGAATGGATTCACCTCAGACTGATGGACAGTACCCTATTTGTAGGGATTGAGGGATTGTGTCAAAAGATGTGGACAATGATTTCAATAAGCA
	4F, 4R

	APMV-11
	AACGGAGTATCCATGGAGCAACTAGCTCTGACAAAATCATTACTAGCAATGTCTCAACTATCTCCTAGGGTAGCTGAGCACTCACCTAGGATCA-AGCGTGAAGGTGACATTAAGAAATCAAGATTAAACATAGACAAACAATTCATCAATCACGATTCCCTAGATAGTTGTTCAAAAAATGATTACAAAAGAAATCTACACGGGATTAGAAAGGAGAAAATCACAATAGCTACTTTTTTGACCACTGATTTGCAAAAATATTGTCTCAACTGGAGGTACGAATCAATTAAATTGTTTGCTATGGCCTTGAATCAGCTATTTGGTATCCCACATGGTTACGAGTGGCATCATCTATTGAAGGATTGTGTCAAAAAATGTGGACTATGATTTCAATTAGCG
	4F, 4R

	APMV-12
	AAATATTGCCTAAATTGGAGATACCAGACAATAAAACCATTCGCAAGAGCAATCAACCAGCTTATGGGTCTCGAGCACTTCTTTGAATGGATACATTTGCGCCTGATGAATACTACTATGTATGTAGGAGACCCGTACAACCCTCCTCAGGAAGTAGTGACAGGGGATATTAACGATCAGCCTAATGATGACATCTTCATAGTAAGTGCAAGAGGTGGAATAGAGGGTCTTTGCCAAAAACTCTGGAGTATGATCTCAATATCAGCTATCAACCTGGCAGCTACGTCATAGTAAGTGCAAGAGGTGGAATAGAGGGTCTTTGCCAAAAACTCTGGAGTATGATCTCAATATCAGCTATCAACCTGGCAGCTACAGAGCAGACTGCAGAGTAGCCTGCATGGTACAAGGGGACAACCAAGT
	1/3F, 1R

	APMV-13
	AAATACTGCCTTAATTGGAGATATCAGACCATAAAGCCCTTTGCAAGAGCTCTGAACCAGTTGCTTGGATTTGATCATTTCTTCGAATGGATACATCTAAGGTTAATGAATACAACCATGTTTGTTGGTGATCCGTACAATCCTCCAGCTGAAATTGTGAGTGGTGACATTAATGACCAGCCAAATGACGATATATTCATAGTGAGTGCAAGGGGGGGGATTGAAGGGCTATGTCAAAAACTATGGTCTATGATCTCTATTGCCGCTATCAACCTGGCAGCAGCAACGATATATTCATAGTGAGTGCAAGGGGGGGGATTGAAGGGCTATGTCAAAAACTATGGTCTATGATCTCTATTGCCGCTATCAACCTAGATCCTCTTGCAGAGTGGCGTGCATGGTGCAGGGAGATAACCAGGT
	1/3F, 1R

	APMV-14
	aagtactgcttaaactggagataccctacaatcaagttatttgcgcaaaaactaaaccaactattaggcatccctcacggttatgagtggcatcatctgagacttagggacactactatgtttgttggtgacccatcagaaccaccacaggacgtttcaagtgccagcctagatgaccaaccaaatgaagggatattcatcgtgtcaggacgtttcaagtgccagcctagatgaccaaccaaatgaagggatattcatcgtgtcccccaggggtgggattgaagggctatgccagaaaatgtggagtacc
	1/3F, 3R

	APMV-15
	aatggcgtgagcatggagcaattatcattaactaagagtctactatctatgtctcaactagcgcctaggatctcaactctcggattacgcccaattcggaataatcgtacccgaccaaagtatgatgaaaaaaatgaaagttcagcaaatttcagtggagaccctaggggtgcattagttcgtgacaagacggttgttgcaactttcttaaccacggacttacaaaaatattgtcttaattggagatattcgtcaattaaattatttgctcaagctctcaatcaattatttggacttgatcatggattcgaatggatacacttacgtttaatggattctacgatgtttgtgggtattgaagggctgtgccaaaaactatggactatgatttcaattagta
	4F, 4R

	APMV-16
	aaatactgtttgaactggagataccaaaccattaaactctttgctcatgccattaatcagttgatggggttacctcacttcttcgaatggattcatctcagattaatggatacaacaatgtttgtgggggacccttttaatccgcccagcaacccatctgacataaacctggatgatgcgcagaacgatgacatattcattgtaagtgcacgtggagggatagaaggattatgccagaagctgtggacaatgatttccatatctgctatccagcttgctgctgcattcattgtaagtgcacgtggagggatagaaggattatgccagaagctgtggacaatgatttccatatctgctatccagcttgctgctgagagcacattgtagagtcgcatgcatggtacaaggggacaaccaggt
	1/3F, 1R

	APMV-17
	aaatattgtactaattggaggtatcaggttatcaagccatttgcaagatctctgaacaggctactaggatttgaccacttctttgaatggatacacctcaggttgatggatctgaccatgtacgtaggagacccttttaaccctcctattgacatcgtgacaggcgacatcaatgatcaacccaatgatgacattttcattgtaagcgcacgtggagggatagagggactctgtcagaaattgtggacgatgatatccatatctgctatcaacctggctgcagcctttcattgtaagcgcacgtggagggatagagggactctgtcagaaattgtggacgatgatatccatatctgctatcaacctggctgcacgagctggctgtagagtggcttgcatggttcaaggtgacaatcaggt
	1/3F, 1R

	APMV-18
	aagtattgtacaaactggagatatcaagttattaagccattcgcaaggtccttaaaccgcctcctgggctttgaccacttcttcgagtggatccatcttcgtttagctgacctgactatgtatgtaggcgacccattcaacccccctgtggacgtagccaccggagatattaatgatcagccgaacgatgacatcttcattgttagcgctcgggggggcatagagggcctatgtcaaaaactgtggaccatgatctcaatctctgcaatcaacctggccgccgcatgacatcttcattgttagcgctcgggggggcatagagggcctatgtcaaaaactgtggaccatgatctcaatctctgcaatcaacctgcgttccaactgcagagtggcatgcatggtgcagggtgacaaccaggt
	1/3F, 1R

	APMV-19
	aaatactgcactaactggaggtatcagtcgatcaaattgtttgcccgaacattgaatcgccttttcggattcaaccacttcttcgaatggatccatctgcggctgatgaacttgaccatgtatgttggggacccatttaaccctccgactgcctgcaatgggcctgatctcgacgatcagcagaatgaggatatctttatcatcagtgcccgagggggaattgaaggattatgccaaaaactgtggtcgatgatatccattgctgctatcaatctcgcagccacaggatatctttatcatcagtgcccgagggggaattgaaggattatgccaaaaactgtggtcgatgatatccattgctgctatcaatctcaaagcgaactgcagagtcgcatgcatggtccagggcgacaaccaagt
	1/3F, 1R

	APMV-20
	AATGGTGTATCAATGGAACAATTATCACTTACGAAGAGCTTATTGGCGATGTCCCAATTGGCGGTAAGAGTTTGCCCGCTGCATGATCATATTGCAACCCCATATTCCTCTTCTAAAAGTGAATCAAGCATAACTAAAGAAACCATTAAGCCAGGGTTAAAGATCCAAGAGAAATTCAGCTCTCAAAGGAAGAAAGCTGTTGTAGCCACATTCTTGACAACTGATCTTCAAAAATATTGTTTAAATTGGAGATACTCCACAATTAAGCTGTTTGCCCTAGCTCTCAACCAAATATTTGGGATTGAACATGGGTTCGAGTGGATCCACTTACGTTTGATGAATTCGACACTTTTCATTGAGGGATTGTGTCAGAAACTTTGGACCATGATTTCTATATCAA
	4F, 4R


aThe nucleotides for primer binding are indicated in bold.
