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	miRNA-has-mir-3662
	target sequence
	GAAAATGATGAGTAGTGACTGATG

	
	shDNA tamplate sequence
	S 5'-AATTCGAAAATGATGAGTAGTGACTGATGGTTTTGGCCACTGACTGACCATCAGTCTACTCATCATTTTCA-3'

	
	
	A 5'-CCGGTGAAAATGATGAGTAGACTGATGGTCAGTCAGTGGCCAAAACCATCAGTCACTACTCATCATTTTCG-3'

	miRNA-ShNC
	target sequence
	AAATGTACTGCGCGTGGAGC

	
	shDNA tamplate sequence
	S 5'-AATTCGAAATGTACTGCGCGTGGAGACGTTTTGGCCACTGACTGACGTCTCCACGCAGTACATTTCA-3'

	
	
	A 5'-CCGGTGAAATGTACTGCGTGGAGACGTCAGTCAGTGGCCAAAACGTCTCCACGCGCAGTACATTTCG-3'

	LncRNA-RP11-594N15.3
	target sequence
	CACAGGCAGTAATGACCAAACAGAGACCAAGGTGGAGCTCAAGAGAAAGTAAGCATCAAACAGCACTCAGCCTGAATCCAGGCACGTTCTTCAGTCCAAAAAGCAAAGGGGATGTAAATACTTAAGTTCATCTTACTCAGATCGCAAGAATAAAACACCACATAGGGACTTGGGACCAACAAAATGCTAACCAGTGAAATAAGTTGTAGAGCCTCTAGTGTCTCTACTCATTGTGTATTTCTTGTATCTGTCTAATTCAGGTGTGGGGATTCAGGATCCTTTTCATCTTTAATACTAAAGTCAAAATTAACAAAATTATATGACTATAACCTATTAACTTTCTAATTTGCACCACATCTTCTTTCTGATTGGGTTAATATGGGTGCTTCCTCAGCAACCTTCCTGCTAGTCTGGACTCTATTGTTCATCTTTCTCCTAGGTGCTCCTCAGGTTCCACATTTTCTTGCCTTTCTGCCATCTCTGCCCCATCAAAGTCAATTAGGCCACTCACTTCTCTTTACTTGTCTTCTGGATGACTGTAAAAAGTTTAAAACAATGCTTATTCATTGTCTGCAACCTCAATCTAGACATAAGTGCTGCACAGCTCTCTCTTTTCATGTCCCTGGGGACAGAGGAATCTTCCCACTTTCAGGCTAAGATTTATTCCTTCATTTGATGTTTTTAAACCACTTTATTCTGACTTTAACAGGATGTCTTAATTATCCTTTTTCTTTACTGACTTTACCCTTTTTCACAAATGTGCTCAAGTTTTCAATTTCCCATTTGCTTCATCACTTCTGTTTCTCAAAATAGTAATGTATACTCCCTATTTTCATGCTTCTTCTCCTCCTTATTTCTTATTCTTTTGCAATTTGGCTTCCAATAAAATTTTTCTCATTATCAATGACATCTTTAGTAGCTCATCGTCTCTGCCATAGTCATTGAATCTCTGACCAATGTGGAAATTAAAAGGTGATGATGATTCAGAGGACTCAGATTAACCTAAAATAAAATTTAATGTTTTTATATTTTTAATTGATACTAGTATGACAGAGTATCACTGAATAATATAGTATTTTTCAACTATATAGAATCGACATATATCAAGAAAACGTCAGCTTTCTCTCTAGTATAGAACTTCCATAATGTATGGATATGTCCTTGCTCTATGACCACAGTCTCCCCGTAATGTTTGCTTGCTATGTACTCAGATCCTATAGTGCTCATTTCTTTATAGGAGTGGTTGTCACATATCTGGGCACCAACACAGAGCCTAGACATTCATAGATGGGCAAGATTACTTTGTGATGTTGTAAAGTTCTGTGTTCCATTCTACTCTTGGATAAATGTTAGTGATATCACTTGTTCCTCTCAACAGCAGCCATATATGTGTAAAATCCCAGTCTTGCTCTACTTCTCTGAATTATACCTAAACAAATATATCTACCCGAAATAGAGTGGATCATTTTTGTATATTTTATTAGCTTACTCAATGACATTTAATCTGGTTCACCATGGAATCTTTTTGATATGCTTCATTTGCCTTCCTTTTTCTTCCAGATGTTTTTTATTTAGTGAGTTCTTGTTTGTTTCTCTCTGACACCTCCTCACTAACCTAAGACTGGTTCCTCCTTGTCTACCTCTCCACTAAATTTCATGGTTCCCTGGGTTTCCATTCTCATTCCTCTCCTCTAATCTCTCTCTCCAGATGACTTCCTCCACTCCCACATCAGCAACTATATTCCTATGGCGAATCTCATATCTTGATCTCTAGCCCAGGAGTCACTCCTCATTATCTGACCTATTGGATAGTTGAACATGGATTGCTCGAAGAATCTTAAAATTCAATGTTCTAATACTAAATCCAATGCATAATCCCATTTTCAAACCTGCTTTTCCTTATATGCTACAGATTTCAGATCATGGTAGCACTGATTTTCCACTGACCTTAAATCAAAATTTTTGGAGCCCTTTTAGCTGTTACCTCTTCCTCTGATTTGTGTGTTTGTTTGTTTTTTGGTCAATCGATTCTAATTCTTCACTACTGAAACTGTTCACTTCTTTTTATCTGCACTCCAACCCTTAAATCATTACTTATCTATTATTATGCAATGGCCTGCTCAGCATGACCTGCCTCATCCAGCACTCTTTCTAGCCATCTTGCCACCAGATGTATTGCTCTGATACATGATTTTGATCATGTATCTCTCCTAATTAAAAAATCCTTAAGTTTAGCCAGACAAACTTTACGGTATAAGTACCACATTGTATTTGTGTATAACTCCTTGCTCTGTGTTAGCTTTTATCCTGTTCCTAAAATGTGCTTCATGCTTGTGGGCAAAGTCTCATTGATCCTTTCAGACTAAGCCTCATTTCATCCTTTTCGGTAGTCTTTCTGACTCATCTCCATTCCCGAGCCCTACCCTAGGAAATCAGCCATTCTATACTCCTTGCTCTCTAACAATTTATCCACAAATGGATCTCTATATCATAGCTATTTATTTGCATGCATATCTCTCCACCTTGAGTGTGAGCTTTTTGAGGGCATCAACTCCGTTTTATTCATCTTTGTATACTCACTGTTTATCTATGTAGGTTATTGCTAATCAGTACAAACATCAGTAGATATTTGTAAATAAATAATATCTGCCCTCCTGAAGCTCATAATGAAGTTAAGAGAGAGAATCTACACATAGATCGATTAGGGAAAATGCAATTCAGAGATAAAATTCATGGTTGAAAATAGTGACGTCTCAAGAATATTGCATTGCAGAGGATAAAAACTTAATTCCTATCACCATTTTTTTTAGTTTATACAAGAGTAACTATTTTAAAATTTCTATTGCAAACTGGTGTGCTGCATTTGTACACACACACACACACACACACGCACAAAGATTTGATAAGACATAGAGAAATGAGATGTCCAATAGGACAACACGTAACTAGATGGGCAAATTAAGGTAAGCCATCCAGCTAAATAAGCCTTTGGTAAATTTATTTCTGGGAATTCTGTAGCAGGAATTATCTTCAGTTTGCTGGAATTAAGATGAGCCAAAAGGGGGTTATATCTTACTCTTTTGGCCTAAGCAATACATTGTTCAGAGAGGAGGATCTCCAGGAAGGATCTTGCAGGCCTTGAACAAAAGTTCACTGGAGTTTCTGAGAATATGCCTTACAGAAATGCACTCAAACAGCCTAAAGAAATGAGAGTTCTAATAACAATAGAATAAACCTCAGTGTCAGGAATTCACAGAAAAAAGGGGGAAAAATTGTAGAAAGGGATTAAGAAACACATTTTTATATACTCAAGAAAGAAAGCTCACTGATATACATGTATAGAACCTTAAAGACCTTTTCCTGAATAGTGTTATCTTTTAAAAAAACACTGGTAATAAAATTAACTTTGGAGATCTAACAAGACTAAAGAAGTACTGTGAACTTTTGGACTCTGAAACTAAGAAAAAGACTGACAAAGGTGATGATGTAGGTTACTGCTAATAGAACATGTTTAAACTTTGGCTGCCATGATTCATTTTACACCTTGTTTGAGTAGGATGGTGTGACTATTATGACTGTCCTGTTGAATTTCTAAGTTTTCTTTTATCCCATATCCTCTTTGAAATTCACAAGCCAAGATATAATCATGAAGTTTTAAGGGTAAAAAAACCTATTCTGCCTTCTCAGATAGTCCTAAATACAATTCAACAAATCATCAAATTTGTCTAGGAAATAAAATTTGAGCATTTACTAA

	
	siRP11-594N15.3
	S 5'-CCCUCCUGAAGCUCAUAAUTT-3'

	
	
	A 5'-AUUAUGAGCUUCAGGAGGGTT-3'

	
	si-NC
	S 5'-UUCUCCGAACGUGUCACGUTT-3'

	
	
	A 5'-ACGUGACACGUUCGGAGAATT-3'




