
ERF Subfamily (Groups V-X) 
 

Double domains 
                                                                              

PITA_20467 : HYRGVRMRAWGKWVAEISNP-ITRAKVWLGTFDTAEDAARAYDEAAYRFRGLKANLNFP : 58 

PITA_27765 : HYRGVRMRAWGKWVAEISNP-ITRAKVWLGTFDTAEDAARAYDEAAYRFRGLKANLNFP : 58 

PITA_28269 : KYRGVRKRPWGKYGAEIRDP-SIKKRRWLGTFDTAEEAARAYDNAARNIKGVKAKTNLP : 58 

PITA_05723 : LYRGIRRRPGGKWAAEIRDP-RKGTMVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGEKAKVNFP : 58 

PITA_01592 : RFRGVTQRPWGKFAAQIRDPTRKRCRVWLGTFNTAEEAAIAYDRAAFKIRGARALVNFP : 59 

PITA_49848 : HYRGVRQRPWEKFAAEIRDPNKRGARIWLGTFNTAEEAALAYDRAAYGRRGARGLLNFS : 59 

                                                                                 

                                          AP2-1 domain                            
 

Single domain 
                                                                            

PITA_21611 : RHIGVKRKPWGKWEATIFDPSNGAKVSLGSFHTEEEAIRAYEEAACRFRGSNTALSWP : 58 

PITA_30026 : KYKGVRQRRWGKWAAEIRDPSKGVRLWLGTYDTAEEAAQAYDKAARKINGPSAPTNFS : 58 

PITA_18051 : KFKGVRQRPWGKWAAEIRGNDKGERFWLGTFETAEDAARAYDNAARKLRGLAAETNFP : 58 

PITA_50717 : KFRGVRQRPWGKWAAEIRDPARRIRLWLGTFNTAEEAAKVYDSAARQLRGPDALTNFP : 58 

PITA_46332 : RYRGVRQRPWGKWASEIRDPKRAARVWLGTFDTAEDAARAYDTAAIKFRGARAKLNFP : 58 

PITA_36094 : RYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFETAEDAARAYDDAALKFRGSRAKLNFP : 58 

PITA_31258 : RYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFDTAEGAARAYDDAALKFRGARAKLNFP : 58 

PITA_13626 : RYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFDTAEGAARAYDDAALKFRGVRAKLNFP : 58 

PITA_27304 : RYRGVRQRPWGKWAAEIRDPRKAARVWLGTFDTAEGAARAYDDAALKFRGVRAKLNFP : 58 

PITA_38405 : HYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFETAEDAGRAYDDAALKFRGSKAKLNFP : 58 

PITA_44823 : HYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFETAEDAGRAYDDAALKFRGSKAKLNFP : 58 

PITA_36783 : HYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFETAEDAGRAYDDAALKFRGSRAKLNFP : 58 

PITA_40805 : HYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFETAEDAGRAYDDAALKFRGSRAKLNFP : 58 

PITA_26485 : HYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFETAEEAGRAYDDAALKFRGSKAKLNFP : 58 

PITA_35587 : HYKGVRQRPWGKWVAEIRDPKKETRVWLGTFETAEDAGRAYDDTALKFRGSRAKLNFP : 58 

PITA_06095 : HYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKARRVWLGTFETAEDAGRAYDDAALKFRGSRAKLNFP : 58 

PITA_12274 : HYRGVRQRPWGKWATEIRDPKKATRVWLGTFENAEDAGRAYDDAALKFRGSRAKLNFL : 58 

PITA_20957 : RYRGVRQRPWGKWAAEIRDPHKAARVWLGTFDTAEDAARAYDEAALRFRGSRAKLNFP : 58 

PITA_01156 : VYIGIRQRPWGKWAAEIRDPKVRARVWLGTFDTAEDAARAYDAAAWRIRGKKAKLNFS : 58 

PITA_41955 : KYIGVRYRSPGRYGAVIRDEVWKRDVWLGTFNSTEEAARAYDAAARHLKGKSAKTNFP : 58 

PITA_43386 : HYRGVRRRPWGKFAAEIRDSREGARMWLGTFETAEEAALAYDKAALKMRGVRTFLNFP : 58 

PITA_23504 : HYRGVRKRPWGKYAAEIRDSRHGVRVWLGTFETVEEAAMAYDQAASAMRGSNAILNFS : 58 

PITA_26170 : RYRGVRKRPWGKYAAEIRDSRHGVRVWLGTFETGEDAAMAYDQAAFAMRGSNAILNFP : 58 

PITA_24554 : HFRGVRKRPWGRFVAEIRDPLKNTRVWLDTFDTAEEAALAYDNVSRNLCDAKAKTNFP : 58 

PITA_05248 : RYRGVRQRPWGKWAAEIRDPKKAARVWLGTFDTAEDAAKAYDNAALKFRGPRAKLNFP : 58 

PITA_22509 : HYRGVRRRRWGKWAAEIRDPVKGSRVWLGTFDTPEDAARAYDVAACRLRGSRAKLNLP : 58 

PITA_32876 : HYRGVRYRTWGKFTAEIRDPKKGGRAWLGTFNTAKEAALAYDRAAFRIRGTRALVNFP : 58 

PITA_51465 : PYIGVRKRKWGRYSAEIRDPLRKCRVWLGTWDTAEEAAREYDQTAKVLKGPHAKINFP : 58 

PITA_06992 : HYRGVRQRRGGKFAAEIRDARKGAKLWLGTFNSAEEAALAYDRAAYKMRGSMALLNFP : 58 

PITA_24988 : RFRGVRRRPWGRFAAEIRDPKTKERRWLGTFDTAEEAAYAYDFAARTMRGMKARTNFP : 58 

PITA_12322 : RYRGVRKHPWGRFAVEICDPKTKEGWWLGTFDTAEEATYAYDFAVTVMRGMRARTNF- : 57 

PITA_10698 : RYRGVRRRPWGRFAAEIRDPKTKERRWLGTFDTAEEAAYAYDFAARAMRGIKARTNFP : 58 

PITA_37379 : RYRGVRRRPWGRFAAEIRDPKTKERRWLGTFDTAEEAAYAYDFAATVMRGMKARTNFP : 58 

PITA_49270 : HYIGLRQWPWGKFAAEIRDPKKGARIWLSTLITAEEAALAYDRATFRIHGARALLNFS : 58 

PITA_11146 : HYRGVRRRPWGKFTAEIRDPKKGSRIWLGTFNSAEEAAVAYDRAAFRIRGARALVNFP : 58 

PITA_27874 : HYRGVRKRS-GRYAAEIRDPIQKRR-WLGTFNTNEEAAKAYDKAARRLKGDRAKTNFP : 56 

PITA_34240 : HYRGVRKRSWGRYTAEIRDPIKKRR-WLGTFDTSEEAAKAYDKAARLLKGGKAKTNFP : 57 

PITA_46540 : HYRGVRKRSWGRYAAEIRDPIKERR-WLGTFDTSEEATKAYDKAARLLKGGKAKTNFP : 57 

PITA_26508 : HYRGVRRRPWGKFAAEIRDS--RVRRWLGTFDTEKEAALAYDMAAFKMRGNRASLNFP : 56 

PITA_26009 : LYKGIRQRQRGKWVAKIQDTRKGTMVWLGMFNMSEEATKACDVEAKKIRGKTAQLVF- : 57 

PITA_28692 : LYKGIRQRQRGKWVAKIQDTRKGTMVWLGMFNMSEEATKACDVEAKKIRGKTAQLVF- : 57 

PITA_02761 : MYRGIRQRTWGKWAAEIRDPKKGMRVWLGTFDTAEEAARAYDAEARKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_03709 : MYRGIRQCTWGKWAAEIRDPKKGMRVWLGTFDTAEEAARAYDAEARKIRGKKVKLNFA : 58 

PITA_22928 : MYRGIRQCTWGKWAAEIRDPKKGMRVWLGTFDTAEEAARAYDAEARKIRGKKVKLNF- : 57 

PITA_43652 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGARVWLGTFNTAEEAARAYDAAARKIRGKKAKVNFV : 58 

PITA_49958 : KYRGMRLRPKGKWAAKIRDPRKGIVVWLGTLNTTEEAAKAYDAEAKRIIGDKVKLDFP : 58 

PITA_34957 : -----KLRPKGKWAAEIRDPRKGIVVWLGTLNTTEEAAKAYDAEAKKIIGEKVKLDFP : 53 

PITA_36290 : -----KLRPKGKWAAEIRDPRKGIVVWLGTLNTTEEAAKAYDAEAKKIIGEKVKLDFP : 53 

PITA_21351 : -----KLRPKGKWAAEIRDPRKGIVVWLGTLNTTEEAAKAYDAEAKKIIGEKVKLDFP : 53 

PITA_45922 : -----KLRPKGKWAAEIRDPRKGIVVWLGTLNTTEEAAKAYDAEAKKIIGEKVKLDFP : 53 

PITA_33175 : VYRGIRQRPWGKWAAEIRDPSKGVRVWLGTFNTAEEAARAYDAAAKRIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_12511 : SYKGIRQRRKGKWAAEIRDPRKGIMVWIGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGEKAKLNFP : 58 

PITA_41238 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGVRVWLGTFKTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_34591 : LYRGIRQRPRGKWAAEIRDPRKGTMVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_06282 : FYRGLRQRPWGKWVAEIRDPRKRIMVCLGMFNTAEEAAKAYDAEAKKIKGKKAKLNFP : 58 

PITA_21929 : LYRGLTQRPSGKWAAKIRDPRKGITVWLGTFNMAEEATKAYDVEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_26612 : LYRGLTQRPSGKWAAKIRDPRKGITVWLGTFNMAEEATKAYDVEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_32250 : LYRGLTQRPSGKWAAKIRDPRKGITVWLGTFNMAEEATKAYDVEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_26666 : LYRGISQRPSGKWAAKIRDPGKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_14145 : LYRGLTQRPSGKWAAKIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_35351 : LYRGLTQRPSGKWAAKIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_21301 : LYRGISQRPTGKWYAKIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_38160 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNMAEEAAKAYDVEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_27654 : LYRGISQRRWGKWSAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_41413 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_14421 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNMAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_35291 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNMAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_39653 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNMAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_51232 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNMAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_03695 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

                                                                               

                                          AP2 domain                            
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 
 
PITA_20467 : PYRGVR--MRAWGKWVAETINPITK-AKVSLGTFDTAEDAARAYDEAAYRFRGLKAQLNFP : 58 

PITA_27765 : PYRGVR--MRAWGKWVAETINPITK-AKVSLGTFDTAEDAARAYDEAAYRFRGLKAQLNFP : 58 

PITA_28269 : KYRGVR--KRPWGKYGAEIRDPSIK-RRRWLGTFDTAEEAARAYDNVARNIKGVKAKTNFP : 58 

PITA_05723 : LYRGIR--QRPWGKWAAEIRDP-RKGAMVWLGTFNTAEEAAQAYDAEAKKIRGKKAKLNF- : 57 

PITA_01592 : CHRNFNVMQHPWGKFSAQIRDPTRKLSHVWLGTFNTAEEVAITYDRVTFKIRGAKALNYY- : 60 

PITA_49848 : SEENLN-------QFAAEIRDPNKRGSRIWLGTFNTTEEAALAYDRTAYGLCGARALLNF- : 53 

                                                                                   

                                          AP2-2 domain                            

 
 
 
 
PITA_24143 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_25056 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_26441 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_28617 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_29961 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_34353 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_48037 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_49904 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_41204 : LYRGITQRRWGKWAAQIRDPRKGITVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFP : 58 

PITA_19617 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAARAYDAEAKKIKGKKAKLNFT : 58 

PITA_13485 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGVRVWLGTFNTAEEAARAYDAEAKKIRGKKAKLNFT : 58 

PITA_26369 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGVRVWLGTFNTAEEAARAYDAEAKKIRGKKAKLNFT : 58 

PITA_20685 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_40586 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_15348 : MYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_15461 : MYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAAKAYDTEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_15819 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_29833 : LYRGIRQRPWGKWVAEIRDTRKGIRVWLGTFNTAEDAANAYDAEAQKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_08733 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_01007 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_12584 : LYRGIRQRPWGKWAAEIRDPRKGIRVWLGTFNTAEEAAKAYDAEAKKIRGKKAKLNFA : 58 

PITA_17746 : HYRGVRRRPWGKFAAEIRDPRKGSRIWLGTFDTAEEAALAYDRAAFSIRGAKALVNFP : 58 

PITA_33747 : HYRGVRRRPWGKFAAEIRDPRKGSRIWLGTFDTAEEAALAYDRAAFSIRGAKALVNFP : 58 

PITA_32088 : HFRGMRKRPWGRFAAEIRDPLKKTRVWLDTFDTTEEATLACDNAARNLCGANAKTNFP : 58 

PITA_15381 : RYTGVRKRPWGKYAAEIRDSRRGARVWLGTFDTAEEAAMAYDQAAFAMRGSRAMLNFP : 58 

PITA_05049 : RYRGVRQRHWGSWVSEIRHPLLKTRIWLGTFETAEDAARAYDEAARMMCGPRARTNFP : 58 

PITA_50513 : RYRGVRQRHWGSWVSEIRHPLLKTRIWLGTFETAEDAARAYDEAARMMCGPRARTNFP : 58 

PITA_24033 : RYRGVRQRQWGSWVSEIRHPLLKTRVWLGTFETAEDAARAYDEAAILMCGPRAKTNFP : 58 

PITA_06063 : RYRGVRQRHWGSWVSEIRHPLLKTRVWLGTFETAEDAARAYDEAAILMCGPHAKTNFP : 58 

PITA_08577 : KYRGVRQRHWGSWVSEIRHPLLKTRVWLGTFETEEDAARAYDEAAILMCGPHAKTNFP : 58 

PITA_18842 : HFRGVRKRPWGRFAAEIRDPLKKTRVWLGTFDTAEEAARAYDNAARNLRGAKAKTNFP : 58 

PITA_28422 : IVRGVRKRPWGKYGAVIRDPIKRRR-WLGTFDTAEEAARAYDNAAGTLKGVKAKTNFP : 57 

PITA_24247 : NYSGVRKRPWGKYGAVIRDPIKRRR-WLGTFDTAEEAARAYDNAARTLKGVKAKTNFP : 57 

PITA_34672 : NYRGVRKRPWGKYGAVIRDPIKRRR-WLGTFDTADEAARAYDNAARTLKGVKAKTNFP : 57 

PITA_19735 : NYRGVRKRPWGKYGAEIRDPIKRRR-WLGTFDTAEEAARAYDNAARNIKAT---TSLP : 54 

PITA_06125 : NYRGVRKRPWGKYGGVIK--RRR---WLGTFDTAEEAGREYDNAAKNIKGVKAKTNFP : 53 

PITA_18529 : NYRGVRKRPWGKYGAEIRDPIKRRR-WLGTFDTAEEAARAYDNVARNIKGVKAKTNFP : 57 

PITA_02042 : NYRGVRKRQWSKYKAEIRDPIKRRR-WLGTFPMTKEAEIEYDNAAKNLKGVRENSNFP : 57 

PITA_51697 : NYRGVRKRPSGKYRAEITDPIKRRR-WLGTVPTAEEAVRAYDNAAINLKGARAKTNFP : 57 

PITA_08829 : RYRGVRRRPWGKFAAEIRDSRQGARVWLGTFNTAEEAAMAYDKAALLIRGTRASLNFP : 58 

PITA_25005 : RYRGVRRRPWGKFAAEIRDSRQGARVWLGTFNTAEEAAMAYDKAALLIRGKRASLNFP : 58 

PITA_20788 : RYRGVRRRPWGKFAAEIRDSRQGARVWLGTYKTAEEAAMAYDKAALLIRGTRASLNFP : 58 

PITA_33086 : RYRGVRTRPRGKFAAEIRDSRLGARVWLGTYKTAEEAAMAYDKAAFLIRGARASLNFP : 58 

PITA_04780 : PYRGVRQRPWGKFAAEIRDTKKGARVWLGTFSTAEEAALAYDRAAFKIRGARALVNFP : 58 

PITA_19159 : PYRGVTQRPWGKFAAEIRDPKKGARVWLGTFSTAEEAALAYDRAAFKIRGARALVNFP : 58 

PITA_46065 : HYRGVRKRPWGKFAAEIRDPRKGARVWLGTFVNAEEAGLAYDRAAFRIRGAKAVLNFP : 58 

PITA_33816 : HYRGVRKRTWGKFAAEIRDPKQGARVWLGTFVTAEEAALAYDRAAFRIRGAKAVLNFP : 58 

PITA_13531 : HYRGVRKRTWGKFAAEIRDPKQGARFWLGTFVTAEEAALAYDRAAFRIRGAKAVLNFP : 58 

PITA_00907 : HYRGVRKRTWGKFAAEIRDPKQGARVWLGTFVTAEEAALAYDRAAFRIRGAKAVLNFP : 58 

PITA_05728 : HYRGVRRRPWGKFAAEIRDSRNGARVWLGTFTTAEEAALAYDRAAYKMRGSRALLNFP : 58 

PITA_47911 : ------------FAAEIRDPMKKTRVWLGTFDTAEEAARAYDSAARALRGPKAKTNFA : 46 

PITA_24252 : HYRGVRRRPWGKFAAEIRDSRQGARIWLGTFSTGEEAAFAYDRAAYKMRGSRALLNFP : 58 

PITA_03224 : HYRGVRQRPWGKFAAEIRDSRQGARIWLGTFITAEEAALAYDRAAYKMRGSRALLNFP : 58 

PITA_29504 : HYRGVRQRPWGKFAAEIRDSRKGARVWLGTFSTAEEAALAYDRAAYKMRGSRALLNFP : 58 

PITA_36833 : RYRGVRRRPWGKFAAEIRDSRQGARLWLGTFTTAEEAALAYDRAAFKMRGSRAVLNFP : 58 

PITA_08629 : HFRGVRRRPWGKYAAEIRDSRQGSRVWLGTFDTAEEAAFAYDRAAYKMRGTKALLNFP : 58 

PITA_42370 : HYRGVRQRPWGKFAAEIRDSRQGARVWLGTFNTGEEAALAYDRAAYKIRGSKALLNFP : 58 

PITA_45859 : HYRGVRQRSPGKFTAEIRDSRQPAKVWLGTFNTAEEAALAYDRAAYKMRGSKALLNFP : 58 

PITA_25673 : HYRGVRQRPWGKFAAEIRDSRQGARVWLGTFNTAEEAAFAYDRAAYKMRGSKALLNFP : 58 

PITA_21865 : YYRGVRRRPWGKFAAEIRDPKKGARVWLGTFNTAEEAALAYDRAAFRIRGAKAAINFP : 58 

PITA_50076 : YYRGVKRRPWGKFAAEIRDPKKGARVWLGTFNTAEEAALAYDRAAFRIRGAKAVINFP : 58 

PITA_42485 : HYRGVRQRPWGKFAAEIRDPKKGTRVWLGTFITAEEAALAYDRAAFRMRGARALVNFP : 58 

PITA_41122 : HYRGVRQRPWGKFAAEIRDPKKGARVWLGTFHTAQEAALAYDRAAFKIRGTRAMVNFP : 58 

PITA_43404 : HYRGVRQRPWGKFAAEIRDPKKGARVWLGTFHTAQEAALAYDRAAFKIRGTRAMVNFP : 58 

PITA_40580 : NYRGVRRRQWGKFTTKIRDPMKGARVWLGTFNTAEEASHAYDRAAYRLRGARALLNFP : 58 

PITA_06260 : HYIGVRRRPWGKFAAEIRDPKKGARVWLGTFNTGKEAALAYDRAAYRLRGAKALLNFP : 58 

PITA_28016 : HYIGVRRRPWGKFAAEIRDPKKGARVWLGTFNTGKEAALAYDRAAYRLRGAKALLNFP : 58 

PITA_20773 : HYIGVRRRPWGKFAAEIRDPKKGARVWLGTFNTGEEAALAYDRAAYRLRGAKALLNFP : 58 

PITA_01270 : NYRGVRRRPWGKFTAEIRDPAKGARVWLGTFNTVEEAAHAYDRAAYRFRGARALLNFP : 58 

PITA_21972 : NYRGVRRRR-GKFAAEIRDAAKGARVWLGTFNTAEEAAHAYDQAAYRLRGARALLNFP : 57 

                                                                                

                                          AP2 domain                            
 

 


