
         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *        20         *        40         *        60         *        80         *
ATGGCTCCTTGTGCATGTTCATTCCCTGC---CATTATTAGCTGCTGTGCAGCTGCTTCAGAACCTCAAAAGTCCTCTCCTTTTGCTTCC
ATGGCTCTTTGTGCATGTTCATTTCCTGT---CATTGTTAGCTGCTGTGCTGCTGCTTCAGAACCTCAAAAGTCCTCTCCTTTTGCTTCC
ATGGCCCTTTGTGCATCTTCATTTCCTGC---CATTATCAACTGGGGTGCAGCT---TCAGATCCTCAAAAATCCACTCCTTTTGCTTCC
ATGGCCCTTTGTGCATCTTCATTTCCTGC---CATTATCAACTGGGGTGCAGCT---TCAGATCCTCAAAAATCCACTCCTTTTGCTTCC
ATGGCTTCTTCTGCATTTGCTTTTCCTTCTTACATAATAACCAAAGGAGGACTTTCAACTGATTCTTGTAAATCAACTTCTTTGTCTTCT
ATGGC c TTgTGCAT TtCaTTtCCTgc   CATtaT A Ctg  GtGcagcT   tCaGA cCTcaaAA TCc CTcCTTTtgCTTCc

       
       
 :   87
 :   87
 :   84
 :   84
 :   90
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
       100         *       120         *       140         *       160         *       180
CATTTGCTTGGTGGATCAGATCTGGGTTTCCACCCATTGCTTAAGCTCAAT--CAGGTGAAG----AAAAGGCCAGGTGTGGTTTATGCA
CATTTGCTTGCTGGATCAGATCTGGATTTCCACCCATTGCTTAAGCTCAAT--CAGGTGAAG----AAAAGGCCAGGTGGGGTTTATGCA
CATTTTCTTGGTGGATCAGATCTGGTTTTGCAGCCATTGAAGAAGCTCAAT--CAGGTCAAG----AAAAGGCCAGGTGGGGTTTATGCA
CATTTTCTTGGTGGATCAGATCTGGTTTTGCAGCCATTGAAGAAGCTCAAT--CAGGTCAAG----AAAAGGCCAGGTGGGGCTTATGCA
TCTAGATCTTTGGTTACAGATCT---TCCATCACCATGTCTGAAACCCAACAACAATTCCCATTCAAACAGAAGAGCAAAAGTGTGTGCT
caTtt ctTg tGgatCAGATCTgg Ttt ca CCATtg   AAgCtCAAt  CAggT aag    AAaAGgccAGgtg gGttTaTGCa

       
       
 :  171
 :  171
 :  168
 :  168
 :  177
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *       200         *       220         *       240         *       260         *
TCACTATCAGAAGGAGCTGAATATTACTCCTCAAGACCAGCAACGCCTCTCTTGGACACTATAAACTATCCAATTCATATGAAAGATCTC
TCACTATCAGAAGGAGCTGAATATTACTCCTCAAGACCAGCAACGCCTCTCTTGGACACTATAAACTATCCAATTCATATGAAAAATCTC
TCACTATCAGAAGGAGCTGAATATCACTCCCAAAGACCAGCAACGCCTCTCTTGGACACTATAAACTATCCAATTCATATGAAAAATCTC
TCACTATCAGAAGGAGCTGAATATCACTCCCAAAGACCAGCAACGCCTCTCTTGGACACTATAAACTATCTAATTCATATGAAAAATCTC
TCACTTGCAGAGAAGGGTGAATATTATTCAAACAGACCACCAACTCCATTACTTGACACTATTAACTACCCAATCCACATGAAAAATCTT
TCACTatCAGAaggaGcTGAATAT AcTCc  aAGACCAgCAACgCCtcTctTgGACACTATaAACTAtCcAATtCAtATGAAAaATCTc

       
       
 :  261
 :  261
 :  258
 :  258
 :  267
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
       280         *       300         *       320         *       340         *       360
TCTGTCAAGAAACTGAAACAACTAGCTGATGAACTGCGGTCTGATGTGATTTTCAACGTTTCAAAAACTGGGGGTCACTTGGGGTCAAGC
TCTGTCAAGGAACTGAAACAACTAGCTGATGAACTGCGGTCTGATGTGATTTTCAACGTTTCAAAAACTGGGGGTCACTTGGGGTCAAGC
TCTGTCAAGGAACTGAAACAACTATCTGAAGAACTGCGGTCTGATGTGATTTTCAATGTTTCAAAAACTGGGGGTCACTTGGGTTCAAGC
TCTGTCAAGGAACTGAAACAACTATCTGAAGAACTGCGGTCTGATGTGGTTTTCAATGTTTCAAAAACTGGGGGTCACTTGGGTTCAAGC
TCTGTCAAGGAACTGAAACAACTTTCTGATGAGCTGAGATCAGACGTGATCTTTAATGTGTCGAAAACCGGTGGACATTTGGGGTCAAGT
TCTGTCAAGgAACTGAAACAACTa CTGA GAaCTGcGgTCtGAtGTGaTtTTcAA GTtTCaAAAACtGGgGGtCAcTTGGG TCAAGc

       
       
 :  351
 :  351
 :  348
 :  348
 :  357
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *       380         *       400         *       420         *       440         *
CTTGGCGTGGTTGAACTCACTGTGGCTCTTCATTATGTCTTTAATGCCCCTAGAGACAAGATATTATGGGATGTTGGTCATCAGTCTTAC
CTTGGCGTGGTTGAACTCACTGTGGCTCTTCATTATGTCTTTAATGCCCCTAGAGACAAGATATTATGGGATGTTGGTCATCAGTCTTAC
CTTGGTGTGGTTGAACTCACTGTGGCTCTTCATTATGTCTTCAATGCCCCTAGAGACAAGATATTGTGGGATGTTGGTCATCAGTCTTAC
CTTGGTGTGGTTGAACTCACTGTGGCTCTTCATTATGTCTTCAATGCCCCTAGAGACAAGATATTGTGGGATGTTGGTCATCAGTCTTAC
CTTGGTGTTGTGGAGCTTACTGTGGCTCTTCATTACATTTTCAATACTCCACAAGACAAGATTCTTTGGGATGTTGGTCATCAGTCTTAT
CTTGG GTgGTtGAaCTcACTGTGGCTCTTCATTAtgTcTT AATgCcCCtagAGACAAGATatT TGGGATGTTGGTCATCAGTCTTAc

       
       
 :  441
 :  441
 :  438
 :  438
 :  447
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
       460         *       480         *       500         *       520         *       540
CCTCATAAAATCTTGACCGGGAGAAGAGATAAGATGCATACCATGAGGCAAACTAATGGATTGGCCGGATTCACGAAACGAGCGGAGAGT
CCTCATAAAATCTTGACTGGGAGAAGAGATAGGATGCATACCATGAGGCAAACTAATGGATTGGCCGGATTCACAAAACGAGCGGAGAGT
CCTCACAAAATCTTGACTGGGAGAAGACATAAGATGCATACCATGAGGCAAACTAATGGATTGGCCGGATTCACGAAACGGTCGGAGAGT
CCTCACAAAATCTTGACTGGGAGAAGACATAAGATGCATACCATGAGGCAAACTAATGGATTGGCCGGATTCACGAAACGGTCGGAGAGT
CCTCATAAGATTCTTACTGGGAGAAGAGGAAAGATGCCTACAATGAGGCAAACCAATGGTCTCTCTGGTTTCACCAAACGAGGAGAGAGT
CCTCA AAaATctTgACtGGGAGAAGA atAaGATGCaTACcATGAGGCAAACtAATGGatTggCcGGaTTCAC AAACG  cgGAGAGT

       
       
 :  531
 :  531
 :  528
 :  528
 :  537
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *       560         *       580         *       600         *       620         *
GAATATGATTGCTTTGGGACTGGTCATAGTTCAACCACAATCTCTGCTGGCTTGGGAATGGCTGTAGGAAGGGATCTGAAAGGTGAAAGG
GAATATGATTGCTTCGGGACTGGTCATAGTTCAACCACAATCTCTGCTGGCTTGGGAATGGCTGTGGGAAGGGATCTGAAAGGTGAAAGG
GAATACGATTGCTTCGGGACTGGTCACAGTTCAACCACAATCTCTGCAGGCTTGGGGATGGCTGTGGGAAGGGATCTGAAAGGTGAAAGG
GAATACGATTGCTTCGGGACTGGTCACAGTTCAACCACAATCTCTGCAGGCTTGGGGATGGCTGTGGGAAGGGATCTGAAAGGTGAAAGG
GAACATGATTGCTTTGGTACTGGACACAGCTCAACCACAATATCTGCTGGTTTAGGAATGGCGGTAGGAAGGGATTTGAAGGGGAAGAAC
GAAtA GATTGCTT GGgACTGGtCA AGtTCAACCACAATcTCTGC GGcTTgGG ATGGCtGT GGAAGGGATcTGAAaGGtgAaAgg

       
       
 :  621
 :  621
 :  618
 :  618
 :  627
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
       640         *       660         *       680         *       700         *       720
AATCATGTTGTTTCTGTCATAGGCGATGGTGCCATGACCGCGGGACAGGCTTATGAAGCAATGAACAATGCCGGATACCTGGATTCCGAT
AAACATGTTGTTGCTGTCATAGGCGATGGTGCAATGACTGCGGGACAAGCTTACGAAGCAATGAACAATGCCGGATACCTGGATTCCGAT
AATCATGTTGTTGCTGTCATAGGTGATGGTGCTATGACTGCAGGACAAGCTTACGAAGCAATGAACAATGCCGGATATCTTGATTCTGAT
AATCATGTTGTTGCCGTCATAGGTGATGGTGCTATGACTGCAGGACAAGCTTACGAAGCAATGAACAATGCCGGATATCTTGATTCTGAT
AACAATGTGGTTGCTGTGATTGGTGATGGTGCGATGACGGCAGGACAGGCTTATGAAGCCATGAACAACGCCGGATATCTAGACTCTGAT
AA cATGTtGTTgCtGTcATaGG GATGGTGC ATGAC GC GGACA GCTTA GAAGCaATGAACAAtGCCGGATA CT GAtTC GAT

       
       
 :  711
 :  711
 :  708
 :  708
 :  717
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *       740         *       760         *       780         *       800         *
ATGATTGTTATTCTTAATGACAATAAACAAGTTTCTCTGCCAACTGCCACTCTTGACGGACCTATACCGCCCGTGGGAGCTTTGAGCAGT
ATGATTGTTATTCTTAATGACAATAAACAAGTTTCTCTGCCAACTGCCACTCTTGACGGGCCTATACCGCCTGTTGGAGCTTTGAGCAGT
ATGATTGTTATTCTTAATGACAATAAACAAGTTTCTCTGCCAACTGCCAATCTCGACGGACCTACACCACCTGTGGGAGCTTTGAGCAGT
ATGATTGTTATTCTTAATGACAATAAACAAGTTTCTCTGCCAACTGCCAATCTCGACGGACCTATACCACCTGTGGGAGCTTTGAGCAGT
ATGATTGTGATTCTTAATGACAACAAGCAAGTCTCATTACCTACAGCTACTTTGGATGGACCAAGTCCACCTGTTGGTGCATTGAGCAGT
ATGATTGTtATTCTTAATGACAAtAAaCAAGTtTCtcTgCCaACtGCcA TcT GAcGGaCCtA aCC CCtGT GGaGCtTTGAGCAGT

       
       
 :  801
 :  801
 :  798
 :  798
 :  807
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
       820         *       840         *       860         *       880         *       900
GCTCTGAGTAGGCTGCAATCAAACAGGCCTCTTAGAGAACTGAGAGAGGTCGCAAAGGGAGTTACAAAGCAAATCGGTGGGCCCATGCAC
GCTCTCAGTAGGCTGCAATCAAACAGGCCTCTTAGAGAACTGAGAGAGGTTGCAAAGGGAGTTACAAAGCAAATCGGTGGGCCCATGCAC
GCTCTCAGCAGGCTGCAATCAAACAGGCCTCTTAGAGAACTAAGAGAGGTTGCAAAGGGAGTTACCAAGCAAATCGGTGGGCCTATGCAT
GCTCTCAGCAGGCTGCAATCAAACAGGCCTCTTAGAGAACTGAGAGAGGTTGCGAAGGGAGTTACCAAGCAAATCGGTGGGCCTATGCAT
GCTCTTAGTCGGTTACAGTCTAACCCGGCTCTCAGAGAGTTGAGAGAAGTCGCAAAGGGTATGACAAAGCAAATAGGCGGACCAATGCAT
GCTCT AG aGGcTgCAaTCaAACagGcCTCTtAGAGAacTgAGAGAgGT GCaAAGGGagTtAC AAGCAAATcGGtGGgCC ATGCA 

       
       
 :  891
 :  891
 :  888
 :  888
 :  897
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *       920         *       940         *       960         *       980         *
GAACTGGCCGCAAAAGTTGATGAGTATGCTCGTGGGATGATAAGTGGTTCCCGTTCAACATTTTTTGAAGAACTTGGACTGTATTATATT
GAACTGGCTGCAAAAGTTGATGAGTATGCTCGAGGGATGATAAGTGGTTCCCGTTCAACACTTTTTGAAGAACTTGGACTGTATTATATT
GAACTGGCTGCAAAAGTTGATGAGTATGCTCGCGGAATGATCAGTGGTTCTGGATCAACACTTTTCGAAGAACTTGGACTATATTATATT
GAACTGGCTGCAAAAGTTGATGAGTATGCTCGTGGAATGATCAGTGGTTCTGGATCTACACTTTTCGAAGAACTTGGACTATATTATATT
CAGTTGGCGGCTAAGGTAGATGAGTATGCTCGAGGAATGATAAGCGGGACTGGATCGTCACTGTTTGAAGAACTCGGTCTTTACTATATT
gAacTGGC GCaAAaGTtGATGAGTATGCTCG GG ATGAT AGtGGttC  G TC aCAcTtTT GAAGAACTtGGaCT TAtTATATT

       
       
 :  981
 :  981
 :  978
 :  978
 :  987
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
      1000         *      1020         *      1040         *      1060         *      1080
GGACCTGTTGATGGTCACAACATCGATGATTTAGTTTCAATTCTCAAAGAGGTTAAGACTACTAAAACAACTGGTCCGGTCTTGATCCAT
GGACCTGTTGATGGCCACAACATCGATGATTTAGTTTCTATTCTCAAAGAGGTTAAGACTACTAAAACAACGGGTCCGGTCTTGATTCAT
GGACCTGTTGATGGCCACAACATCGATGATTTAGTTTCTATTCTCAAAGAGGTGAAGACTACTAAAACAACAGGTCCGGTCTTGATCCAT
GGACCTGTTGATGGCCACAACATCGATGATTTAGTTTCTATTCTCAAAGAGGTTAAGACTACTAAAACAACGGGTCCGGTCTTGATCCAT
GGTCCAGTTGATGGGCACAACATAGATGATTTGGTAGCCATTCTTAAAGAAGTTAAGAGTACCAGAACCACAGGACCTGTACTTATTCAT
GGaCCtGTTGATGG CACAACATcGATGATTTaGTttC ATTCTcAAAGAgGTtAAGAcTACtAaAACaAC GGtCCgGTctTgAT CAT

       
       
 : 1071
 : 1071
 : 1068
 : 1068
 : 1077
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *      1100         *      1120         *      1140         *      1160         *
GTTGTCACTGAGAAAGGCCGAGGTTATCCATATGCAGAGAGAGCTGATGACAAGTACCATGGAGTGGTGAAGTTCGATCCGGCAACCGGA
GTTGTCACTGAGAAAGGCCGAGGTTATCCGTATGCAGAGAGAGCTGATGACAAGTACCATGGAGTGGTGAAGTTCGATCCGGCAACTGGA
GTTGTCACTGAGAAAGGCCGAGGTTATCCATATGCAGAGAGAGCTGCTGACAAGTATCACGGAGTGGTGAAGTTCGATCCGGCAACTGGA
GTTGTCACTGAGAAAGGCCGAGGTTATCCATATGCAGAGAGAGCTGCTGACAAGTATCACGGAGTGGTGAAGTTCGATCCGGCAACTGGA
GTGGTGACGGAGAAAGGTCGTGGTTATCCTTACGCGGAGAGAGCTGATGACAAATACCATGGTGTTGTGAAATTTGATCCAGCAACGGGT
GTtGTcACtGAGAAAGGcCGaGGTTATCC TAtGCaGAGAGAGCTG TGACAAgTA CA GGaGTgGTGAAgTTcGATCCgGCAAC GGa

       
       
 : 1161
 : 1161
 : 1158
 : 1158
 : 1167
       

1  



         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
      1180         *      1200         *      1220         *      1240         *      1260
AAGCAATTCAAAGGCAGTTCTGTTACCCAGTCTTACACTACATATTTTGCTGAGGCTTTGATTGCAGAAGCCGAGGCTGACAAAAATATC
AAGCAATTCAAAGGCAGTTCTGTTACCCAGTCTTACACTACATATTTTGCTGAGGCTTTGATTGCAGAAGCCGAGGCAGACAAAAATATC
AAGCAATTCAAAGGCAATTCTGCTACCCAGTCTTACACTACATATTTTGCTGAGGCTTTGATTGCGGAAGCTGAGGCAGACAAAAATATT
AAGCAATTCAAAGGCAATTCTGCTACCCAGTCTTACACTACATATTTTGCTGAGGCTTTGATTGCGGAAGCTGAGGCAGACAAAAATATT
AGACAGTTCAAAACTACTAATAAGACTCAATCTTACACAACTTACTTTGCGGAGGCATTAGTCGCAGAAGCAGAGGTAGACAAAGATGTG
AagCAaTTCAAAggcA TtcTg tACcCAgTCTTACACtACaTAtTTTGCtGAGGCtTTgaTtGC GAAGC GAGGcaGACAAAaATaT 

       
       
 : 1251
 : 1251
 : 1248
 : 1248
 : 1257
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *      1280         *      1300         *      1320         *      1340         *
GTTGCCATCCATGCTGCAATGGGAGGTGGAACTGGATTAAACCTCTTCCTCCGTCGTTTCCCACAAAGATGTTTCGATGTTGGGATTGCC
GTTGCCATCCATGCAGCAATGGGAGGTGGAACTGGATTAAACCTCTTCCTCCGCCGTTTCCCTCAAAGATGTTTCGATGTTGGGATTGCC
GTTGCCATCCATGCCGCAATGGGAGGTGGAACCGGATTAAACCTCTTCCTCCGCCGGTTCCCACAAAGATGTTTCGATGTGGGGATAGCC
GTTGCCATCCATGCTGCAATGGGAGGTGGAACCGGATTAAACCTCTTCCTCCGCCGGTTCCCACAAAGATGTTTCGATGTGGGGATAGCT
GTTGCGATTCATGCAGCCATGGGAGGTGGAACCGGGTTAAATCTCTTTCAACGTCGCTTCCCAACAAGATGTTTCGATGTAGGAATAGCG
GTTGCcATcCATGC GCaATGGGAGGTGGAAC GGaTTAAAcCTCTTcCtcCG CG TTCCCacaAAGATGTTTCGATGT GGgAT GC 

       
       
 : 1341
 : 1341
 : 1338
 : 1338
 : 1347
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
      1360         *      1380         *      1400         *      1420         *      1440
GAACAACATGCTGTAACCTTTGCTGCAGGGTTGGCCTGTGAAGGCTTGAAACCTTTTTGTGCAATCTACTCATCATTCATGCAAAGGGCT
GAACAACATGCTGTAACCTTTGCTGCAGGGTTGGCGTGTGAAGGCTTGAAACCTTTTTGTGCAATCTACTCATCCTTCATGCAAAGGGCT
GAACAACATGCTGTCACCTTTGCTGCAGGCTTGGCCTGTGAAGGCTTGAAACCTTTTTGTGCAATCTACTCATCATTCATGCAAAGGGCA
GAACAACATGCTGTCACCTTTGCTGCAGGCTTGGCCTGTGAAGGCTTGAAACCTTTTTGTGCAATCTACTCATCATTCATGCAAAGGGCT
GAACAACACGCAGTTACTTTTGCTGCGGGTTTAGCCTGTGAAGGCCTTAAACCCTTCTGTGCAATCTATTCGTCTTTCATGCAGCGTGCT
GAACAACAtGCtGT ACcTTTGCTGCaGG TTgGCcTGTGAAGGCtTgAAACCtTTtTGTGCAATCTAcTCaTC TTCATGCAaaGgGCt

       
       
 : 1431
 : 1431
 : 1428
 : 1428
 : 1437
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *      1460         *      1480         *      1500         *      1520         *
TATGACCAGGTCGTACATGATGTTGACCTGCAGAAGTTGCCTGTAAGATTTGCTATGGATAGAGCTGGCCTTGTTGGTGCAGATGGTCCA
TATGATCAGGTCGTACACGATGTTGACCTGCAGAAGCTGCCTGTAAGATTTGCTATGGATAGAGCTGGCCTTGTTGGTGCAGATGGTCCG
TATGACCAGGTCGTACACGATGTGGATCTGCAGAAGCTGCCTGTAAGATTTGCAATGGACAGAGCTGGCCTCGTTGGTGCAGATGGTCCA
TATGACCAGGTCGTACATGACGTTGATCTGCAGAAGCTGCCTGTAAGATTTGCAATGGACAGAGCTGGCCTCGTTGGTGCAGATGGTCCA
TATGACCAGGTTGTCCATGATGTTGATTTGCAAAAATTACCGGTGAGATTTGCAATGGATAGAGCTGGACTCGTTGGAGCTGATGGTCCG
TATGAcCAGGTcGTaCA GAtGTtGA cTGCAgAAg TgCCtGTaAGATTTGC ATGGA AGAGCTGGcCT GTTGGtGCaGATGGTCC 

       
       
 : 1521
 : 1521
 : 1518
 : 1518
 : 1527
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
      1540         *      1560         *      1580         *      1600         *      1620
ACACATTGTGGGGCTTTCGATGTCACTTTCATGGCATGCCTCCCCAACATGGTCGTAATGGCTCCTTCCGATGAGGCTGAGCTTTTTCAT
ACACATTGTGGGGCTTTCGATGTGACTTTCATGGCATGCCTCCCCAACATGGTCGTAATGGCACCTTCCGATGAGGCTGAGCTTTTTCAT
ACACATTGTGGGGCTTTTGATGTCACTTTCATGGCTTGCCTCCCCAACATGGTGGTAATGGCTCCTTCCGATGAAGCTGAACTTTTCCAT
ACACATTGTGGGGCTTTTGACGTCACTTTCATGGCTTGCCTCCCCAACATGGTGGTAATGGCTCCTTCTGATGAAGCTGAACTTTTCCAT
ACACATTGTGGAGCTTTCGATGTGACATTTATGGCTTGTCTTCCTAACATGATAGTGATGGCTCCATCAGATGAAGCAGATCTCTTTAAC
ACACATTGTGGgGCTTT GAtGT ACtTTcATGGC TGcCTcCCcAACATGgT GTaATGGCtCCtTC GATGA GCtGA CTtTT cAt

       
       
 : 1611
 : 1611
 : 1608
 : 1608
 : 1617
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *      1640         *      1660         *      1680         *      1700         *
ATGGTTGCCACAGCTGCAGCCATAGATGACCGTCCTAGCTGTTTCCGTTACCCGAGAGGAAATGGGATCGGAGTTCAGTTGCCGCCAGGG
ATGGTTGCCACAGCTGCAGCCATAGATGACCGTCCTAGCTGTTTCCGTTACCCTAGAGGAAATGGGATTGGAGTTCAGTTGCCGCCAGGG
ATGGTTGCGACAGCTGCTGCCATAGATGACCGTCCTAGCTGTTTCCGTTACCCAAGAGGAAATGGGATCGGAGTTCAGTTACCACCTGGG
ATGGTTGCAACAGCTGCTGCCATAGATGACCGTCCTAGCTGTTTCCGTTACCCAAGAGGAAATGGGATCGGAGTTCAGTTACCACCTGGG
ATGGTTGCAACTGCTGTTGCGATTGATGATCGTCCTTCTTGTTTCCGTTACCCTAGAGGTAACGGTATTGGAGTTGCATTACCTCCCGGA
ATGGTTGC ACaGCTGc GCcATaGATGAcCGTCCTagcTGTTTCCGTTACCC AGAGGaAAtGGgAT GGAGTTcagTT CC CC GGg

       
       
 : 1701
 : 1701
 : 1698
 : 1698
 : 1707
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
      1720         *      1740         *      1760         *      1780         *      1800
AACAAAGGGGTTCCTCTTGAGATCGGCAAAGGAAGGGTACTGATTGAAGGGGAAAGAGTGGCACTATTAGGATATGGATCTGCAGTTCAA
AACAAAGGGGTTCCTCTCGAGATCGGCAAAGGAAGGGTATTGATTGAAGGGGAAAGAGTGGCACTAGTAGGATATGGATCTGCAGTTCAA
AAAAAAGGGGTTCCACTGGAGGTTGGCAAAGGCAGGGTACTGATTGAAGGGGAAAGAGTGGCACTATTAGGCTATGGAAGTGCAGTTCAA
AAAAAAGGGGTTCCACTGGAGGTTGGCAAAGGCAGGGTACTAATTGAAGGGGAAAGAGTGGCACTATTAGGCTATGGAAGTGCAGTTCAA
AACAAAGGTGTTCCAATTGAGATTGGGAAAGGTAGAATTTTAAAGGAAGGAGAGAGAGTTGCGTTGTTGGGTTATGGCTCAGCAGTTCAG
AA AAAGGgGTTCC cT GAG T GGcAAAGG AGggTa T AttGAAGGgGAaAGAGTgGCacTatTaGG TATGGa  tGCAGTTCAa

       
       
 : 1791
 : 1791
 : 1788
 : 1788
 : 1797
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *      1820         *      1840         *      1860         *      1880         *
AGCTGCTTAGCAGCCGCCTCGTTATTGGAATCCCACGGCTTAAAGCCGACTGTTGCGGATGCACGATTTTGTAAACCATTGGATCACTCC
AGCTGCTTAGCAGCCGCCTCGTTATTGGAATCCCACGGCTTAAAGCTGACTGTCGCGGATGCACGATTCTGTAAACCATTGGATTACTCC
AGCTGCTTAGCAGCTGCCTCTTTATTGGAATCGCATGGCTTAAGGCTGACCGTAGCAGATGCACGGTTTTGTAAGCCATTAGATCACGCC
AGCTGCTTAGCAGCTGCCTCTTTATTGGAATCGCATGGCTTAAGGCTGACCGTAGCAGATGCACGATTCTGTAAGCCATTGGATCACGCC
AGCTGTTTAGGAGCGGCTGTAATGCTCGAAGAACGCGGATTAAACGTAACTGTAGCGGATGCACGGTTTTGCAAGCCATTGGACCGTGCT
AGCTGcTTAGcAGC GCctc tTatTgGAAtc Ca GGcTTAA gctgAC GT GC GATGCACG TT TGtAA CCATTgGAtcac Cc

       
       
 : 1881
 : 1881
 : 1878
 : 1878
 : 1887
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
      1900         *      1920         *      1940         *      1960         *      1980
CTCATCCGGGGACTGGCAAAATCACATGAAGTTCTGATCACAGTCGAAGAAGGATCAATCGGGGGCTTCGGTTCTCATGTGGCACAGTTC
CTCCTCCGGGAACTGGCAAAATCACATGAAGTTCTGATCACAGTCGAAGAAGGATCGATCGGGGGCTTCAGTTCTCATGTGGCACAGTTC
TTGATCCGGAAACTGGCAAAGTCACACGAAGTACTGATCACAGTCGAAGAAGGATCAATCGGGGGCTTTGGTTCTCATGTGGCACAGTTC
TTGATCCGGAAACTGGCAAAGTCACACGAAGTACTGATCACAGTCGAAGAAGGATCAATCGGGGGCTTTGGTTCTCATGTGGCACAGTTC
CTCATTCGCAGCTTAGCTAAGTCGCACGAGGTTCTGATCACGGTTGAAGAAGGTTCCATTGGAGGTTTTGGCTCGCACGTTGTTCAGTTT
 T aTcCGg  acTgGCaAA TCaCA GAaGT CTGATCACaGTcGAAGAAGGaTC ATcGGgGGcTT gGtTCtCAtGTgGcaCAGTTc

       
       
 : 1971
 : 1971
 : 1968
 : 1968
 : 1977
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
         *      2000         *      2020         *      2040         *      2060         *
CTAGCTCTTGATGGTGTTCTTGATGGCAAAGTAAAGTGGAGGCCGGTGGTTCTTCCCGATCGATACATCGACCATGGCTCGCCAGCCGAC
CTAGCTCTTGATGGTCTTCTTGATGGCAAAGTAAAGTGGAGGCCGGTGGTTCTTCCCGATCGATACATCGATCATGGCTCTCCAGCCGAC
CTAGCACTTGATGGTCTTCTCGATGGCAAAGTAAAGTGGAGGCCATTGGTTCTTCCCGATCGATACATTGACCATGGCTCACCCGTGGAC
CTAGCACTTGATGGTCTTCTTGATGGCAAAGTAAAGTGGAGGCCATTGGTTCTTCCCGATCGATACATTGACCATGGCTCACCCGTAGAC
CTTGCTCTCGATGGTCTTCTTGATGGCAAACTCAAGTGGAGACCAATGGTACTGCCTGATCGATACATTGATCACGGTGCACCAGCTGAT
CTaGC CTtGATGGTcTTCTtGATGGCAAAgTaAAGTGGAGgCC  TGGTtCTtCCcGATCGATACAT GA CAtGGctC CC G  GAc

       
       
 : 2061
 : 2061
 : 2058
 : 2058
 : 2067
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

                                                                                          
      2080         *      2100         *      2120         *      2140         *      2160
CAGTTGGCTGAAGCCGGTCTGACACCATCGCACATTGCTGCAACAGTGTTCAATGTGCTTGGACAAAAACTAGAGGCTCTTGGGATCATG
CAGTTGGCTGAAGCTGGTCTGACACCATCGCACATTGCTGCAACAGTGTTAAACGTGCTTGGAGAAAAAAGAGAGGCTCTTAGGATCATG
CAGTTGGCTGAAGCTGGTCTTACGCCATCCCACATAGCCGCAACGGTGTTCAATGTGCTTGAACAAAAAAGAGAGGCTTTTGAGGTCATG
CAGTTGGCTGAAGCTGGTCTTACGCCATCCCACATAGCCGCAACGGTGTTCAATGTGCTTGAACAAAAAAGAGAGGCTCTTGAGGTCATG
CAACTAGCTGAAGCTGGACTCATGCCATCTCACATCGCAGCAACCGCACTTAACTTAATCGGTGCACCAAGGGAAGCTCT----GTTTTG
CAgtTgGCTGAAGCtGGtCT Ac CCATC CACAT GC GCAAC GtgtT AA gTgcTtG a aAaaAagaGAgGCTcTt  g TcaTG

       
       
 : 2151
 : 2151
 : 2148
 : 2148
 : 2153
       

         
         
HmCLA1 : 
HbCLA1 : 
GhCLA1 : 
GbCLA1 : 
AtCLA1 : 
         

               
         *     
TCCTCGAGAAACTGA
TCCTCGAGAAAC---
TCCTCAAGAAACTGA
TCCTCAAGAAACTGA
A--------------
tcctc agaaac   

       
       
 : 2166
 : 2163
 : 2163
 : 2163
 : 2154
       

2  


